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Figure S1. Identification of monocytic and granulocytic (A) and neutrophil (B) populations by Flow 

cytometry. The purity of the cell solution after the native selection was tested by separate incubation 

with FITC Rat anti mouse Ly6G/C (A) or PE Rat anti mouse Ly6G together with FITC Rat anti mouse 

CD11b (B) using FACS and after gating the singlets. (A) Both groups resulted in 90 % of monocytic and 

granulocytic singlet cells per animal. (B) Averaged 70 % of the cells were identified as matured 

neutrophils. Results represent mean with SEM 

 

Table S1. Primer compositions and respective thermal profile of LyMCre PCR, Flox PCR and qPCR.  

LysMCre PCR 

Agent  Volume (µl)  Final concentration  

Primer LysMCre 1  1  0.3 µM 

Primer LysMCre 2  1  0.3 µM 

Primer LysMCre 3  0.5  0.15 µM 

dNTPs  0.67  0.2 mM 

10x Dream Taq buffer   3.33  0.2 U 

dH2O  24.67   

Dream Taq Polymerase   0.17  0.2 U/µl 

Sample DNA  2   

 

Temperature (°C)  Length (s)  Cycles 

95  120  1 

95  30   

35 60  30 

72  60 

72  600  1 



4  ∞   

FloxP PCR 

Agent   Volume (µL)  Final concentration  

5’ HIF‐1α fl/fl  0.67  0.2 µM 

3’ HIF‐1α fl/fl  0.67  0.2 µM 

dNTPs  0.67  0.2 mM 

10x Dream Taq buffer  3.33   

dH2O  25.83   

Dream Taq Polymerase   0.17  0.2 U/µl 

Sample DNA   2   

 

Temperature (°C)  Length (s)  Cycles 

95  120  1 

95  30   
 
35 

55  30 

72  60 

72  600  1 

4  ∞   

 

 

Temperature (°C)  Length (s)  Cycles 

95  900  1 

95  20   
 
40 

64  60 

72  20 

95  30 

1 65  30 

95  30 

 

Real time qPCR 

Agent  Volume (µL) 

SYBR green mix   10 

Primer forward (10 µM)  1 

Primer reverse (10 µM)  1 

SIGMA‐RNase free water  4 



 

 

Figure S2. External cholesterol standard curve of 10 ng–500 mg/mL (n = 4). 

 


