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Supplemental Figure S2
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Supplemental Figure S3
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Table S1A: ACT for adherent cells

Normoxia Hypoxia
MOSE-E | MOSE-L | MOSE-Lticy | MOSE-E | MOSE-L | MOSE-Lticv

Acly -2.18 -2.89 -3.04 -2.33 -2.43 -2.41
Acsl4 -1.09 -4.87 -6.32 -0.91 -0.98 -1.37
Adm 9.43 9.04 7.08 2.37 9.94 7.43
Angpt1 6.66 10.42 9.53 7.13 8.55 10.67
Angpt2 5.63 4.18 4.30 5.63 5.16 4.65
Apaf1 1.37 1.17 1.63 1.05 1.65 212

Arnt 0.74 0.33 0.75 0.83 0.88 1.51

Atp5a1 -3.65 -4.76 -4.85 -3.62 -4.41 -4.09
Atrx -0.66 -0.26 -0.11 -0.70 -0.07 0.45
Aurka -0.35 -1.53 -2.02 -0.43 -1.69 -1.11

Bcl2111 0.98 2.03 1.16 1.40 1.95 1.76
Birc3 2.93 9.34 2.44 2.48 8.18 2.65
Bmi1 -1.01 -1.59 -1.69 -0.65 -1.43 -1.07
Car9 412 3.20 4.43 0.33 -1.08 0.47
Casp2 1.51 1.04 0.66 1.17 1.1 0.98
Casp7 0.92 0.48 0.52 1.17 0.35 1.17
Casp9 3.01 3.61 3.22 2.74 3.04 2.90

Ccl2 -5.27 -4.19 -5.10 -4.81 -3.42 -4.03
Ccnd?2 -3.65 -3.59 -2.94 -4.23 -3.09 -2.76
Ccnd3 0.53 0.08 -1.11 -0.24 0.08 -0.49
Cdc20 -2.54 -3.47 -3.71 -2.59 -2.90 -2.39
Cdh2 0.17 0.41 0.02 -0.22 0.87 1.26
Cflar 0.46 1.03 0.94 0.17 0.82 1.02

Cox5a -3.35 -4.02 -3.88 -3.16 -4.08 -3.28
Cpt2 1.20 1.16 1.02 1.00 1.46 1.90

Ddb2 2.07 1.93 1.88 2.07 2.34 2.78
Dkc1 -0.21 -2.53 -2.32 -0.11 -1.86 -1.25
Dsp 3.83 7.50 9.79 3.13 6.84 10.67
E2f4 -0.27 -1.82 -1.67 -0.65 -1.40 -1.45
Epo 10.48 10.42 9.79 10.18 9.62 10.67
Ercc3 1.38 0.48 0.01 1.16 0.81 1.12

Erccs 0.89 0.56 0.70 1.17 1.41 1.51

Ets2 0.13 -0.30 9.79 -0.12 0.16 0.57
Fasl 10.48 1.34 8.20 10.18 8.33 10.67
Fgf2 -0.53 1.18 0.61 0.84 1.27 1.42

Fit1 5.08 6.98 5.38 3.82 9.25 6.70

Foxc2 4.26 8.63 9.79 3.59 8.74 10.67
G6pdx -1.25 -2.41 -1.72 -1.26 -1.23 -1.36
Gadd45¢g -1.41 1.17 1.35 -2.32 0.92 1.84

Gpd2 -0.67 -1.99 -1.94 -0.62 -0.93 -0.85
Gsc 9.26 9.84 6.84 9.77 9.94 10.67
Hmox1 -0.72 -1.88 -1.08 -0.85 -0.40 0.73
Igfbp3 -2.61 -3.35 9.79 -0.61 -3.24 -1.42
Igfbp5 5.47 7.92 9.79 8.30 7.76 10.67
Igfbp7 -4.97 -2.66 -2.29 -5.01 -2.19 =217
Ing1 -0.50 -0.87 0.39 -0.84 -0.29 -0.33
Kdr 5.40 8.76 9.79 6.13 5.67 10.67
Krt14 -2.94 -3.78 1.98 -3.98 -2.81 -0.15




Ldha -4.48 -5.70 -6.50 -6.39 -6.46 -6.37
Lig4 1.00 0.54 0.20 1.23 0.48 2.58
Lpl -0.75 -0.79 0.76 -0.43 -0.06 1.94

Map2k1 -1.03 -2.60 -3.20 -2.32 -2.50 -2.42
Map2k3 -0.90 8.97 -2.00 -0.78 -0.65 -0.72
Mcm2 -1.80 9.66 -4.96 -1.91 5.46 -2.33
Mki67 -2.52 -2.93 -3.21 -2.61 -2.62 -2.69
Nol3 2.52 10.42 0.34 2.32 2.14 0.83
Ocln 10.48 5.45 3.64 10.18 5.79 2.82

Pkl -1.01 -1.52 -3.00 -2.98 -3.24 -3.22
Pgf 4.35 7.30 3.72 2.16 7.41 3.49
Pinx1 1.70 10.42 0.73 2.16 1.83 1.70

Ppp1r15a 2.79 2.16 1.74 2.03 8.57 1.75
Serpinb2 7.71 3.98 1.02 7.96 2.53 1.30

Serpinf1 1.58 0.78 -1.13 1.32 0.30 -1.30
Sirt1 1.06 1.92 -14.11 2.55 2.39 2.85
Sirt2 0.61 0.68 0.63 0.65 1.10 1.21

Skp2 0.06 -2.56 -2.09 0.21 -1.70 -0.85
Slc2a1 -0.61 -0.69 -2.09 -2.93 -1.95 -2.41
Snai1 7.20 4.96 3.99 6.19 4.96 4.47
Snai2 0.46 0.70 -0.13 0.15 0.82 0.16
Snai3 9.84 4.91 6.13 10.18 6.63 7.71

Sox10 10.48 10.42 9.79 10.18 10.85 10.67
Stmn1 -2.76 -2.29 -3.40 -2.73 -2.20 -3.24
Tbhx2 7.10 10.42 9.79 6.52 10.46 10.67
Tek 8.24 4.70 6.37 8.04 5.36 8.17
Tep1 3.65 4.61 4.17 3.17 4.83 4.83
Tinf2 1.28 1.00 0.44 1.23 1.51 1.28
Tnks -2.33 -1.66 -1.45 -2.15 -0.76 -0.71
Tnks2 -1.68 -1.76 -2.03 -1.78 -1.18 -1.25
Uqgcrfs1 -2.64 -3.54 -3.61 -2.45 -3.68 -3.06
Vegfc 6.62 -20.93 -1.27 7.27 10.85 4.87
Wee1 1.46 1.09 4.67 1.47 1.45 1.66
Xiap -0.29 10.42 4.89 -0.05 -0.05 0.00

Xrccd 1.87 10.42 0.81 1.47 0.68 1.16
Actb -7.49 -8.21 -8.61 -7.50 -8.06 -7.65
B2M -4.78 -5.22 -4.82 -4.65 -4.19 -3.84
GAPDH -6.56 -1.77 -7.82 -7.95 -7.76 -8.07
Gusb 0.20 -0.77 -0.22 0.25 -0.37 0.29
Hsp90ab1 -5.67 -7.65 -7.66 -5.89 -6.98 -6.76




Table S1B: ACT for homogenous and heterogenous spheroids

Normoxia Hypoxia
MOSE- | MOSE- | Mosg- | MOSE- MOSE- | MOSE-L | MOSE- | MOSE-

SVF L | L+SVF | Lmnc Lrev | SVF L +SVF | Lmc Lricv
v +SVF v +SVF

Acly 337 | 154 | 264 | 1079 | 270 | 284 | 090 | 241 | 189 | -2.36
Acsl4 204 | 631 | 241 | 025 | 200 | 244 | 189 | 221 | 218 | -2.06
Adm 115 | 717 | 518 | 588 | 465 | 105 | 741 | 496 | 439 | 483
Angpt! | 543 | 9.77 | 69 | 624 | 856 | 469 | 1029 | 883 | 9.62 | 948
Angpt2 | -0.07 | 547 | 204 | 1079 | 3.78 | 024 | 528 | 393 | 655 | 3.78
Apaf] 091 | 224 | 155 | 178 | 224 | 158 | 279 | 215 | 216 | 225
At 027 | 026 | 003 | 1079 | 041 | 031 | 125 | 116 | 095 | 088
Atp5al | 2.63 | 368 | 34 | 1079 | 327 | 226 | 282 | 3090 | 302 | -3.05
Alrx 025 | 011 | 054 | 375 | -028 | 043 | 034 | -055 | 051 | -0.71
Aurka 567 | 140 | 183 | 022 | 072 | 625 | 197 | 147 | 113 | 156
Bol2i1 | 1.36 | 006 | 105 | -007 | 069 | 135 | 119 | -0.18 | 027 | -0.51
Birc3 069 | 977 | 347 | 316 | 238 | 023 | 1029 | 241 | 271 | 1.89
Bmif 2009 | 080 | 074 | 038 | -068 | 016 | -0.16 | -083 | 002 | 9.96
Car9 266 | 148 | 142 | 028 | 04 | 067 | 214 | 219 | 441 | -1.82
Casp2 185 | 158 | 147 | 112 | 088 | 192 | 220 | 166 | 128 | 1.70
Casp? 320 | 033 | 133 | 1079 | 170 | 3.08 | 201 100 | 194 | 245
Casp9 211 | 265 | 210 | 268 | 32 | 249 | 259 | 231 | 242 | 224
Cal2 611 | -407 | 472 | 420 | 469 | 748 | -326 | 521 | 305 | 518
Cond2 | 247 | -2.68 | 317 | 223 | 316 | 26 | 327 | 435 | 2.74 | -4.64
Cend3 006 | 077 | 002 | 018 | 097 | 020 | 058 | 029 | -0.04 | 037
Cdc20 356 | -1.16 | 044 | 194 | 061 | 444 | -001 | -030 | 018 | -012
Cdh2 331 | 100 | 103 | 142 | 157 | 395 | 128 | 148 | 131 | 1.84
Cflar 097 | 085 | 045 | 074 | -004 | -081 | 1.11 | -007 | 085 | -0.21
Coxba | 270 | -352 | -354 | 248 | 287 | 226 | 235 | 286 | -182 | -0.61
Cpt2 143 | 027 | 147 | 345 | 148 | 1.18 | 1.21 093 | 135 | 092
Ddb2 042 | 103 | 046 | 122 | 131 | 065 | 248 | 127 | 259 | 133
Dkcf 212 | -061 | 008 | 1079 | 018 | 204 | 022 | 025 | 134 | 021
Dsp 689 | 963 | 894 | 778 | 949 | 95 | 1029 | 873 | 1043 | 9.96
E2f4 031 | -005 | 074 | 022 | -041 | 045 | 003 | 057 | -0.34 | 0.80
Epo 919 | 9.77 | 10.04 | 1079 | 973 | 7.91 | 1029 | 920 | 10.81 | 9.14
Ercc3 133 | 238 | 101 | 1079 | 143 | 130 | 219 | 103 | 186 | 1.99
Ercch 161 | 977 | 145 | 132 | 177 | 195 | 150 | 097 | 186 | 095
Ets2 020 | 977 | 109 | 013 | -088 | -037 | 015 | -046 | 015 | -0.38
Fasl 9.89 | 972 | 9.03 | 1079 | 1038 | 950 | 1006 | 997 | 10.81 | 9.44
Fgi2 183 | 191 | 030 | 096 | 1084 | 153 | 061 | -061 | -009 | -0.70
Fitd 287 | 906 | 494 | 315 | 616 | 310 | 1029 | 453 | 456 | 4.39
Foxc2 261 | 84 | 377 | 752 | 566 | 273 | 744 | 492 | 830 | 488
Gépdx | 121 | 118 | -1.41 | 132 | 133 | 079 | 025 | 032 | 009 | -0.22
Gaddd5g | 052 | 238 | 216 | 208 | 209 | 087 | 3.00 | 059 | 234 | 085
Gpd?2 0.86 | -0.76 | 062 | 001 | 039 | 006 | 147 | 027 | 147 | 047
Gsc 549 | 977 | 766 | 1079 | 104 | 656 | 1029 | 582 | 1081 | 9.82
Hmox1 | -3.16 | -1.33 | -150 | 047 | 041 | 260 | -095 | -0.77 | 004 | -0.30
Igfop3 507 | 405 | 518 | 198 | 452 | -491 | -3.84 | 488 | 225 | 485
Igfop5 386 | 7.70 | 250 | 958 | -088 | -333 | 1029 | 161 | 10.81 | -2.68
lgfop? 671 | 312 | 466 | 434 | 464 | 610 | -239 | 494 | 381 | 442
Ing1 036 | 006 | 002 | 053 | 065 | -039 | 054 | 025 | 025 | -033




Kdr 027 | 977 | 137 | 1079 | 319 | -0.36 | 1024 | 269 | 7.96 | 2.83
Krt14 9.23 | -1.09 | 048 | -095 | 367 | 950 | 070 | 121 | 111 | 218
Ldha 516 | 5.38 | 445 | 525 | -462 | 552 | 55 | 568 | 563 | -548
Ligd 114 | 190 | 052 | 180 | 025 | 09 | 149 | 062 | 166 | 047
Lpl 422 | 117 | 245 | 896 | 121 | 359 | 213 | 135 | 195 | 126
Map2ki | 2.83 | 226 | 2.20 | -1.09 | -277 | -278 | 173 | -295 | 258 | -2.89
Map2k3 | -0.57 | 045 | 0.07 | 1079 | -026 | -032 | 119 | -0.10 | 0.87 | 0.16
Mcm2 | 2.07 | 248 | 0.92 | 1079 | 124 | 3.15 | 016 | -034 | -0.06 | -0.06
MKki67 | 3.73 | 111 | 021 | 1079 | 028 | 522 | 125 | -0.06 | 0.65 | -0.09
Nol3 124 | 120 | 127 | 023 | 043 | 155 | 208 | 132 | 066 | 15

Ocin 989 | 958 | 683 | 689 | 7.06 | 919 | 993 | 64 | 578 | 7.2
Pkl 279 | -3.36 | 227 | -325 | -22 | 286 | 314 | -3 | -354 | -3.05
Pof 027 | 657 | 182 | 218 | 301 | 097 | 494 | 081 | 173 | 073
Pinx 265 | 362 | 283 | 678 | 214 | 276 | 399 | 282 | 1081 | 263
PPPIMS | 092 | 129 | 04 | 164 | 168 | 085 | 069 | 02 | 045 | 005
Serpinb2 | 2.00 | 545 | 059 | 456 | 016 | 472 | 48 | 291 | 204 | -29
Serpinfl | 5.71 | -0.64 | -411 | 139 | -38 | 538 | 08 | -37 | -168 | -3.58
Sirt1 091 | 286 | 104 | 361 | 165 | 085 | 319 | 205 | 397 | 18

Sirt2 027 | 977 | 042 | 055 | 075 | 061 | 078 | 098 | 073 | 091

Skp2 287 | 047 | 045 | 014 | 032 | 31 | 145 | 094 | 122 | 097
Sicoal | -3.26 | 047 | 154 | 196 | -227 | 343 | 297 | -2.85 | -3.16 | -2.92
Snaif 380 | 660 | 448 | 521 | 418 | 415 | 593 | 495 | 343 | 522
Sna2 | -1.75 | 099 | 214 | -023 | -347 | -1.05 | 049 | 205 | 084 | -2.35
Snaia 9.89 | 879 | 1004 | 503 | 763 | 95 | 927 | 997 | 7.61 | 996
Sox10 | 589 | 977 | 613 | 1079 | 10.84 | 6.91 | 1020 | 997 | 10.81 | 9.96
Stmn1 | 1.25 | -1.34 | 131 | -262 | 119 | 157 | 037 | -093 | -1.74 | -1.02
Tbx2 605 | 977 | 7.91 | 1040 | 852 | 646 | 941 | 839 | 825 | 996
Tek 255 | 489 | 354 | 447 | 48 | 224 | 526 | 438 | 7.72 | 471

Tep1 156 | 331 | 135 | 3.63 | 1003 | 198 | 429 | 370 | 3.88 | 34

Tinf2 217 | 977 | 225 | 185 | 143 | 237 | 334 | 221 | 277 | 231

Tnks 217 | 083 | 203 | 026 | 202 | 152 | 115 | 221 | 08 | -055
Tnks2 | 1.79 | 977 | 1.9 | -222 | 218 | 113 | 1.09 | 1.82 | 174 | 1.95
Uqorfs1 | -1.86 | -3.18 | 259 | 1.84 | -228 | 164 | 252 | -215 | 2.07 | 1.9
Vegfc 092 | 977 | 331 | 1032 | 207 | 08 | 1020 | 146 | 321 | 154
Weef 361 | 272 | 272 | 1079 | 274 | 519 | 374 | 317 | 316 | 3.26
Xiap 052 | 0.39 | 061 | 10.79 | 012 | -026 | 0.28 | -065 | 039 | -0.86
Xrcca 098 | 149 | 001 | 1079 | 045 | 07 | 148 | 132 | 147 | 13

Actd 598 | 667 | 698 | -7.36 | 724 | 594 | 585 | 672 | 716 | -6.71
B2M 629 | 805 | 517 | 966 | 457 | 596 | -412 | 495 | -399 | -4.65
GAPDH | 641 | -7.31 | 664 | 704 | 78 | 666 | 713 | -71 | -8.17 | -7.09
Gusb 119 | 000 | 043 | 249 | 026 | 055 | 09 | 066 | 132 | 083
Hsp90ab | 404 | 657 | 587 | 579 | -587 | -439 | 564 | 526 | 565 | -535

1




Adherent cells Spheroids
Normoxia Hypoxia Normoxia Hypoxia
MOSE-E MOSE-L | MOSE-ticy | MOSE-E MOSE-L | MOSE-ticv | MOSE-L | MOSE-ticv | MOSE-L | MOSE-ticv

Aifm2 11.96 12.42 12.38 13.59 12.65 12.83 11.41 12.83 12.27 12.60
Aip 6.40 6.20 6.20 7.98 7.06 7.14 5.7 6.34 6.68 71

Bak1 6.48 6.45 5.98 7.95 5.59 6.68 6.49 7.285 7.64 8.08
Bbc3 12.11 14.92 11.19 12.74 16.11 11.53 11.04 11.65 11.63 12.20
Bcl2 9.77 11.53 8.80 10.88 10.97 9.10 9.373 8.53 9.65 9.65
Bcl2l1 6.55 6.39 5.75 7.84 6.87 6.53 6.80 7.18 6.81 7.77
Bid 8.44 8.44 8.17 10.11 9.57 8.75 8.15 9.66 8.34 9.21
Bnip3 7.36 9.04 5.91 4.87 4.59 4.09 4.73 3.1 3.73 2.88
Cdkn2a 15.21 14.00 18.50 7.90 20.38 17.03 17.65
Cox10 9.48 8.41 8.16 10.80 10.47 9.12 9.04 10.46 10.19 10.88
Cox18 9.37 8.91 8.67 11.04 8.51 9.60 10.12 10.79 10.18 10.46
Cpt1b 12.15 11.27 11.02 13.63 10.07 12.53 12.53 12.46 12.46 12.58
Cpt2 8.74 8.78 8.50 10.08 8.73 9.27 7.47 8.46 8.31 8.96
Dnajc19 8.22 7.46 6.69 9.65 6.95 7.55 7.14 7.99 8.79 9.09
Dnm11 5.75 5.7 5.41 7.08 6.39 6.02 6.28 6.31 7.22 7.09
Fis1 6.25 6.78 5.82 7.72 6.70 6.59 6.13 6.87 7.35 7.81

Timm10b 5.96 5.48 5.05 7.42 6.47 5.7 6.00 6.27 7.36 6.89
Grpel1 5.69 4.79 4.01 7.13 5.87 5.0 4.55 9.04 6.71 6.87
Hsp90aa1 1.17 0.23 0.99 2.29 0.57 1.65 2.03 2.77 2.93 2.96
Hspd1 2.79 217 1.59 4.30 4.58 2.73 2.89 3.66 3.90 3.77
Immp1l 7.28 6.60 6.03 8.71 6.06 6.59 6.28 6.65 7.54 7.49
Immp2l 10.43 8.09 9.98 11.42 6.66 10.42 7.80 7.98 8.56 9.08
Lrpprc 7.90 7.32 5.93 9.42 7.38 6.92 6.64 7.73 7.82 7.95
Mfn1 7.02 6.64 6.81 8.45 7.09 7.83 7.20 7.32 7.98 8.53
Mfn2 7.57 7.46 7.04 8.57 7.80 7.65 6.83 8.48 8.29 8.70
Mipep 9.09 9.07 8.44 10.35 10.47 9.00 8.88 9.25 10.05 9.62
Msto1 7.65 6.58 6.66 9.29 6.85 8.09 6.47 8.27 7.97 8.90
Mix2 5.47 4.54 4.80 712 4.21 5.75 511 5.66 6.00 6.49
Nefl 22.64 14.16 13.06 18.34 7.54 17.04 15.47 17.49
Opa1 7.78 7.99 7.83 8.98 10.40 8.35 7.84 7.81 8.16 8.56
Pmaip1 8.37 16.54 10.42 14.38 8.18 8.83 22.77 18.16
Rhot1 7.63 7.14 7.06 9.06 7.055 7.79 7.06 7.89 7.48 7.88
Rhot2 9.20 8.97 8.08 10.63 8.05 9.25 8.49 9.07 8.96 9.20




Sfn 10.87 10.05 10.56 11.38 9.34 11.26 10.15 11.39 10.20 11.75
Sh3glb1 3.71 3.3 3.80 5.03 3.18 4.68 3.87 4.04 4.10 4.92
Slc25a1 5.77 6.20 5.12 6.99 5.88 5.87 5.92 5.32 6.73 6.59
Slc25a10 13.93 12.99 12.85 14.19 12.50 14.65 13.58 16.25 13.27 14.59
Slc25a12 7.61 7.13 7.39 9.16 8.95 8.747 7.00 7.52 7.59 9.04
Slc25a13 5.90 5.87 5.96 7.27 7.33 7.23 6.94 7.47 8.16 9.25
Slc25a14 9.31 9.99 9.64 10.79 9.89 9.80 9.77 9.84 10.65 10.62
Slc25a15 8.89 7.52 7.99 10.20 7.68 9.18 8.51 9.87 9.71 9.91
Slc25a16 7.84 8.25 8.89 9.52 7.63 9.75 8.78 8.85 8.66 8.84
Slc25a17 6.91 6.50 5.62 8.39 6.81 6.40 6.54 6.37 7.52 6.64
Slc25a19 9.09 9.17 9.13 10.47 10.83 10.06 9.02 9.97 10.24 10.10
Slc25a2 15.06 14.50 14.14 15.87 12.53 15.16 15.31 15.51 15.18 15.19
Slc25a20 8.80 9.04 8.89 10.59 9.03 9.89 7.79 9.09 8.76 9.59
Slc25a21 16.08 14.51 19.40 9.17 19.71 18.11 21.83
Slc25a22 11.34 11.35 10.59 12.35 11.30 11.53 10.75 11.40 11.77 11.44
Slc25a23 10.07 10.31 9.77 12.42 10.55 11.28 8.14 8.51 10.09 9.51
Slc25a24 7.67 8.54 6.81 8.75 7.90 7.37 8.73 7.67 9.37 8.80
Slc25a25 9.73 9.83 9.80 11.00 9.71 10.49 10.91 11.42 11.81 12.46
Slc25a27 12.05 11.50 10.86 13.37 10.93 12.47 10.68 12.61 11.63 12.68
Slc25a3 2.40 1.75 1.53 4.10 2.89 2.67 1.90 3.51 2.54 3.89
Slc25a30 8.58 8.44 6.99 9.56 7.76 7.54 8.93 7.93 9.00 7.69
Slc25a31 17.34 16.89 9.24 10.44 20.86 22.03
Slc25a37 8.89 10.00 7.41 10.59 10.01 8.51 10.11 9.42 9.81 9.44
Slc25a4 3.46 3.45 3.33 5.14 3.29 4.39 3.17 4.14 4.59 4.60
Slc25a5 1.54 0.53 1.69 3.395 1.62 2.78 2.14 4.09 3.48 4.26
SOD1 5.03 5.91 3.89 6.788 6.32 5.36 4.27 5.57 5.35 6.13
So0D2 6.01 5.66 4.76 8.18 5.03 5.80 4.99 6.38 5.60 6.00
Stard3 10.13 10.62 9.78 11.46 10.16 10.62 9.36 9.71 9.66 10.46
Taz 8.91 9.01 9.06 10.27 9.12 10.13 8.62 9.60 8.79 9.51
Timm10 7.58 6.10 5.54 9.32 7.08 6.73 5.60 8.1 6.99 8.27
Timm17a 6.29 5.56 5.61 7.98 6.11 6.65 6.49 6.95 7.24 7.50
Timm17b 7.40 7.53 7.01 8.83 7.87 7.58 6.67 7.21 8.60 8.04
Timm22 7.61 6.46 6.44 9.32 5.77 7.53 7.26 7.47 8.01 8.03
Timm23 4.02 2.82 3.637 5.95 3.40 4.63 3.80 5.58 4.86 5.76
Timm44 7.88 7.46 7.07 9.46 7.86 7.86 6.93 8.23 8.02 8.56
Timm50 7.30 6.48 6.37 8.55 6.99 7.23 7.07 8.33 8.61 8.70
Timm8a1 4.97 2.97 3.46 6.61 3.74 4.50 4.73 6.15 5.63 6.20
Timm8b 4.88 3.78 4.24 6.60 4.14 5.11 4.06 4.93 5.25 5.62




Timm9 7.74 5.77 6.26 9.47 5.55 7.47 7.03 7.04 6.65 7.03
Tomm20 4.73 4.03 3.70 6.63 4.45 4.84 3.65 4.24 3.46 4.26
Tomm22 6.44 5.53 4.69 8.16 6.47 5.71 5.93 6.30 6.86 6.59
Tomm34 6.57 6.03 6.29 8.22 5.65 6.81 6.40 6.06 6.53 6.55
Tomm40 8.18 7.45 6.62 9.50 7.95 7.74 7.80 8.41 9.31 8.93
Tomm40I 8.09 7.07 7.02 9.77 7.59 8.31 7.41 7.70 8.82 8.92
Tomm?70a 6.25 5.24 5.02 8.20 6.06 6.11 5.73 6.64 6.40 7.00
Trp53 6.73 6.58 5.83 8.61 6.64 6.84 6.64 7.36 7.80 7.97
Tspo 6.29 7.65 5.52 7.45 7.56 5.69 6.87 5.44 6.26 5.18
UCP1 16.43 15.80 14.59 18.43 8.02 18.40 16.48 16.85
ucpP2 6.66 9.10 7.73 8.69 10.70 8.45 8.13 5.96 8.61 6.96
UCP3 17.89 14.43 18.20 13.68 15.72 17.98 17.02 16.47 16.92
Uxt 7.50 7.50 8.05 9.17 6.52 7.86 7.83 8.38 8.25 8.88

Table S2: Changes in the gene expression (ACT values) of mitochondrial regulators in response to aggregation and hypoxia






