Human assembled chromomome 1

A-T rich
D f % RC % C f % R f %
ATG 4110209,00 1,78 CAT 4120946,00 1,79 TAC 2542958,00 1,10 GTA 2566721,00 111 la
TGA 4486632,00 1,95 TCA 4522569,00 1,96 ACT 3732934,00 1,62 AGT 3719675,00 1,61
TAG 2960898,00 1,28 CTA 2941433,00 1,28 ATC 3035996,00 1,32 GAT 3056974,00 1,33
TAA 4577976,00 1,99 TTA 4571528,00 1,98 ATT 5500468,00 2,39 AAT 5470905,00 2,37 Ib
AAC 3332435,00 1,45 GTT 3329970,00 1,44 TTG 4344678,00 1,89 CAA 4288540,00 1,86
AAG 4581648,00 1,99 CTT 4634644,00 2,01 TTC 4548877,00 1,97 GAA 4518460,00 1,96
ACA 4553751,00 1,98 TGT 4584113,00 1,99 TGT* ACA* Ic
ATA 4475100,00 1,94 TAT 4472951,00 1,94 TAT* ATA*
AGA 5150760,00 2,23 TCT 5129424,00 2,23 TCT* AGA*
AAA 8516543,00 3,70 TTT 8583142,00 3,72 TTT* AAA*
Quadruplet f1 2 fu Composition of DNA in d chr 1
ATG(D) 1,78 ,10 2,89
aTG  CAT(RC(D)) 1,79 1,11 2,90
TAC(C(D)) 1,10 78 2,89 A 67070277 26,94%
GTA(R(D)) 1, , 2,90 C 48055043 19,30%
G 48111528 19,33%
TGA(D) 1,95 1,62 3,57 T 67244164 27,01%
Tea  TCARC(D) 1,96 1,61 3,58 N 18475410 7.42%
ACT(C(D)) 1,62 1,95 3,57 Sum 248956422 100,00%
AGT(R(D)) 1,61 1,96 3,58
TAG(D) 1,28 1,32 2,60
TAG CTA(RC(D)) 1,28 1,33 2,60 % of coding bases from bled chr 1 (including N bases)
ATC(C(D)) 1,32 1,28 2,60
GAT(R(D)) 1,33 1,28 2,60
TAA(D) 1,99 2,39 4,37
Tan  TTARC(D) 1,98 2,37 4,36
ATT(C(D)) 2,39 1,99 4,37
AAT(R(D)) 2,37 1,98 4,36
AAC(D) 1,45 1,89 3,33
Aac  GTT(RC(D) 1,44 1,86 3,31
TTG(C(D)) 1,89 1,45 3,33
CAA(R(D)) 1,86 1,44 3,31
AAG(D) 1,99 1,97 3,96
aaG  CTT(RC(D) 2,01 1,96 3,97
TTC(C(D)) 1,97 1,99 3,96
GAA(R(D)) 1,96 2,01 3,97
ACA(D) 0,99 0,99 1,98
AcA  TGT(RC(D) 0,99 0,99 1,98
TGT(C(D)) 0,99 0,99 1,98
ACA(R(D)) 0,99 0,99 1,98
ATA(D) 0,97 0,97 1,94
ATA  TAT(RC(D)) 0,97 0,97 1,94
TAT(C(D)) 0,97 0,97 1,94
ATAR(D)) 0,97 0,97 1,94
AGA(D) 12 2,23
TCT(RC(D)) 11 2,23
AGA TCT(C(D)) 11 2,23
AGA(R(D)) 12 2,23
AAA(D) 1,85 1,86 3,71
ana TTT(RC(D) 1,86 1,85 3,71
TTT(C(D)) 1,86 1,85 3,71
AAA(R(D)) 1,85 1,86 3,71
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Human chromosome 1 assembled A+T rich
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Human random chromomome 1
A-T rich
D f % RC f % C f % R f %
ATG 3313,00 1,66 CAT 3383,00 1,70 TAC 2115,00 1,06 GTA 2048,00 1,03 la
TGA 3810,00 1,91 TCA 3910,00 1,96 ACT 3098,00 1,56 AGT 3141,00 1,58
TAG 2356,00 1,18 CTA 2479,00 1,24 ATC 2602,00 1,31 GAT 2482,00 1,25
TAA 3285,00 1,65 TTA 3375,00 1,69 ATT 4157,00 2,09 AAT 4061,00 2,04 b
AAC 2631,00 1,32 GTT 2600,00 1,31 TTG 3544,00 1,78 CAA 3584,00 1,80
AAG 3742,00 1,88 CTT 3715,00 1,87 TTC 3553,00 1,78 GAA 3565,00 1,79
ACA 3765,00 1,89 TGT 3697,00 1,86 TGT* ACA* Ic
ATA 3101,00 1,56 TAT 3248,00 1,63 TAT* ATA*
AGA 4219,00 2,12 TCT 4308,00 2,16 TCT* AGA*
AAA 6714,00 3,37 TTT 6473,00 3,25 TTT* AAA*
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Quadruplet f1 2 fu Ci ition of DNA in random

ATG(D) 1,66 1,06 2,73
AT CAT(RC(D) 1,70 1,03 2,73
TAC(C(D)) 1,06 1,66 2,73 A 55030 27,52%
GTA(R(D)) 1,03 1,70 2,73 (6] 44870 22,44%
G 44403 22,20%
TGA(D) 1,91 1,56 3,47 T 54897 27,45%
TGA TCA(RC(D)) 1,96 1,58 3,54 N 800 0,40%
ACT(C(D)) 1,56 1,91 3,47 Sum 200000 100,00%
AGT(R(D)) 1,58 1,96 3,54
TAG(D) 1,18 1,31 2,49
TAG CTA(RC(D)) 1,24 1,25 2,49
ATC(C(D)) 1,31 1,18 2,49
GAT(R(D)) 1,25 1,24 2,49
TAA(D) 1,65 2,09 3,74
TAA TTA(RC(D)) 1,69 2,04 3,73
ATT(C(D)) 2,09 1,65 3,74
AAT(R(D)) 2,04 1,69 3,73
AAC(D) 1,32 1,78 3,10
AAC GTT(RC(D)) 1,31 1,80 3,10
TTG(C(D)) 1,78 1,32 3,10
CAA(R(D)) 1,80 1,31 3,10
AAG(D) 1,88 1,78 3,66
AAG CTT(RC(D)) 1,87 1,79 3,65
TTC(C(D)) 1,78 1,88 3,66
GAA(R(D)) 1,79 1,87 3,65
ACA(D) 0,95 0,93 1,87
ACA TGT(RC(D)) 0,93 0,95 1,87
TGT(C(D)) 0,93 0,95 1,87
ACA(R(D)) 0,95 0,93 1,87
ATA(D) 0,78 0,82 1,59
ATA TAT(RC(D)) 0,82 0,78 1,59
TAT(C(D)) 0,82 0,78 1,59
ATA(R(D)) 0,78 0,78 1,56
AGA(D) 1,06 1,08 2,14
AGA  TCT(RC(D)) 1,08 1,06 2,14
TCT(C(D)) 1,08 1,06 2,14
AGA(R(D)) 1,06 1,08 2,14
AAA(D) 1,69 1,62 3,31
AAA TTT(RC(D)) 1,62 1,69 3,31
TTT(C(D)) 1,62 1,69 3,31
AAA(R(D)) 1,69 1,62 3,31
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Human chromosome 1 random A+T rich
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Human coding chromomome 1
A-T rich
D f % RC % C f % R f %
ATG 298293,00 1,73 CAT 262940,00 1,53 TAC 165107,00 0,96 GTA 141268,00 0,82 la
TGA 333511,00 1,94 TCA 301920,00 1,76 ACT 247324,00 1,44 AGT 247875,00 1,44
TAG 137339,00 0,80 CTA 171408,00 1,00 ATC 211863,00 1,23 GAT 229766,00 1,34
TAA 199316,00 1,16 TTA 207699,00 1,21 ATT 267785,00 1,56 AAT 266622,00 1,55 Ib
AAC 224977,00 1,31 GTT 205537,00 1,19 TTG 278640,00 1,62 CAA 293767,00 1,71
AAG 372789,00 2,17 CTT 305835,00 1,78 TTC 292818,00 1,70 GAA 371305,00 2,16
ACA 293253,00 1,70 TGT 301144,00 1,75 TGT* ACA* lc
ATA 187216,00 1,09 TAT 205829,00 1,20 TAT* ATA*
AGA 400504,00 2,33 TCT 315917,00 1,84 TCT* AGA*
AAA 431811,00 2,51 TTT 403803,00 2,35 TTT* AAA*
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Quadruplet

ATG

TGA

TAG

TAA

ACA

ATA

AGA

N w »

Frequency (%)

-

ATG(D)
CAT(RC(D))
TAC(C(D))
GTAR(D))

TGA(D)
TCA(RC(D))
ACT(C(D))
AGT(R(D))

TAG(D)
CTA(RC(D))
ATC(C(D))
GAT(R(D))

TAA(D)
TTA(RC(D))
ATT(C(D))
AAT(R(D))

AAC(D)
GTT(RC(D))
TTG(C(D))
CAA(R(D))

AAG(D)
CTT(RC(D))
TTC(C(D))
GAA(R(D))

ACA(D)
TGT(RC(D))
TGT(C(D))
ACA(R(D))

ATA(D)
TAT(RC(D))
TAT(C(D))
ATA(R(D))

AGA(D)
TCT(RC(D))
TCT(C(D)
AGA(R(D))

AAA(D)
TTT(RC(D))
TTT(C(D))
AAAR(D))

ATG(D)
CAT(RC(D))

TAC(CD)) I |
GTAR(DD) I ]

1,73
1,53
0,96
0,82

1,94
1,76
1,44
1,44

0,80
1,00
1,23
1,34

1,16
1,21
1,56
1,55

1,31
1,19
1,62
1,71

2,17
1,78
1,70
2,16

0,85
0,88
0,88
0,85

0,54
0,60
0,60
0,54

1,16
0,92
0,92
1,16

1,26
1,17
1,17
1,26

TGAD) I |

TCA(RC(D))

ACT(C(D)) I |
AGT(R(D)) I |

0,96
0,82
1,73
1,53

1,44
1,44
1,94
1,76

1,23
1,34
0,80
1,00

1,56
1,55
1,16
1,21

1,62
1,71
1,31
1,19

1,70
2,16
2,17
1,78

0,88
0,85
0,85
0,88

0,60
0,54
0,54
0,54

0,92
1,16
1,16
0,92

1,17
1,26
1,26
1,17

Human chromosome 1 coding A+T rich

TAGD) Il
CTA(RC(D)) I |
ATC(C(D)) I |
GAT(R(D)) I |

2,69
2,35
2,69
2,35

3,38
3,20
3,38
3,20

2,03
2,33
2,03
2,33

2,72
2,76
2,72
2,76

2,93
2,90
2,93
2,90

3,87
3,94
3,87
3,94

1,73
1,73
1,73
1,73

1,14
1,14
1,14
1,09

2,08
2,08
2,08
2,08

2,43
2,43
2,43
2,43

TAAD) I
TTARC(D)) I |
AAT(R(D)) I |

ATT(C(D))

AACD) BN |
GTT(RC(D)) I |

Ci

of DNA

in coding

Base No.of bases %

TTG(C(D)) I |
CAAR(DD)) I |

A 4475849 26,02%
Cc 4208900 24.47%
G 4288999 24,93%
T 4228820 24,58%
N 0 0,00%
Sum 17202568 100,00%

ACA(DD) |
TGT(RC(D)) I |

AAG(D)
CTT(RC(D))
TTC(C(D))
GAA(R(D))

Trinucleotides

ufl of2
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TGT(C(D)) I |
ACAR(D)) I |

ATA(D) I

TAT(RC(D)) L]
TAT(C(D)) I
ATA(R(D)) ]

AGAD) I |
TCT(RC(D)) I
TCT(C(D)) I |
AGARR(D) I |

AAA(D)

TITRC(D)) I |
TTT(C(D)) I
AAAR(DD)) I |



Human assembled chromomome 1

C+G rich
D f % RC % C f % R f %
CGT 597422,00 0,26 ACG 586276,00 0,25 GCA 3361131,00 1,46 TGC 3357313,00 1,46 lla
GTC 2202280,00 0,96 GAC 2216474,00 0,96 CAG 4852390,00 2,11 CTG 4811169,00 2,09
GCT 3309131,00 1,44 AGC 3317232,00 1,44 CGA 523798,00 0,23 TCG 535651,00 0,23
GCC 2891387,00 1,25 GGC 2891408,00 1,25 CGG 674618,00 0,29 CCG 669612,00 0,29 lib
CCA 4330820,00 1,88 TGG 4368306,00 1,90 GGT 2728078,00 1,18 ACC 2725309,00 1,18
CCT 4273302,00 1,85 AGG 4260968,00 1,85 GGA 3684403,00 1,60 TCC 3657040,00 1,59
CAC 3506405,00 1,52 GTG 3530308,00 1,53 GTG* CAC* lic
CGC 579316,00 0,25 GCG 583618,00 0,25 GCG* cGeC*
CTC 4057534,00 1,76 GAG 4053693,00 1,76 GAG* CcTC*
CcCC 3193020,00 1,39 GGG 3187415,00 1,38 GGG* CCC*
Quadruplet 1 f2 fu
CGT(D) 0,26 1,46 1,72
ceT  ACG(RC(D) 0,25 1,46 1,71
GCA(C(D)) 1,46 0,26 1,72
TGC(R(D)) 1,46 0,25 1,71
GTC(D) 0,96 2,11 3,06
GTc  GAC(RC(D)) 0,96 2,09 3,05
CAG(C(D)) 2,11 0,96 3,06
CTG(R(D)) 2,09 0,96 3,05
GCT(D) 1,44 0,23 1,66
seT  AGC(RC(D) 1,44 0,23 1,67
CGA(C(D)) 0,23 144 1,66
TCG(R(D)) 0,23 1,44 1,67
GCC(D) 1,25 0,29 1,65
acc  GGC(RC(D) 1,25 0,29 1,55
CGG(C(D)) 0,29 1,25 1,55
CCG(R(D)) 0,29 1,25 1,55
CCA(D) 1,88 1,18 3,06
cca  TGG(RC(D) 1,90 1,18 3,08
GGT(C(D)) 1,18 1,88 3,06
ACC(R(D)) 1,18 1,90 3,08
CCT(D) 1,85 1,60 3,45
ccT  AGG(RC(D) 1,85 1,59 3,44
GGA(C(D)) 1,60 1,85 3,45
TCC(R(D)) 1,59 1,85 3,44
CAC(D) 0,76 0,77 1,53
cac  GTG(RC(D) 0,77 0,76 1,53
GTG(C(D)) 0,77 0,76 1,53
CAC(R(D)) 0,76 0,77 1,53
CGC(D) 0,13 0,13 0,25
cec  GCG(RC(D) 0,13 0,13 0,25
GCG(C(D)) 0,13 0,13 0,25
CGC(R(D)) 0,13 0,13 0,25
CTC(D) 0,88 0,88 1,76
cTc GAG(RC(D)) 0,88 0,88 1,76
GAG(C(D)) 0,88 0,88 1,76
CTC(R(D)) 0,88 0,88 1,76
ccc(D) 0,69 0,69 1,38
ccc  GGG(RC(D) 0,69 0,69 1,38
GGG(C(D)) 0,69 0,69 1,38
CCC(R(D)) 0,69 0,69 1,38
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Human chromoome 1 assembled C+G rich
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Human random chromomome 1
C+G rich
D f % RC % C f % R f %
CGT 575,00 0,29 ACG 584,00 0,29 GCA 3104,00 1,56 TGC 3111,00 1,56 lla
GTC 2143,00 1,08 GAC 1983,00 1,00 CAG 4738,00 2,38 CTG 4638,00 2,33
GCT 3158,00 1,59 AGC 3255,00 1,63 CGA 531,00 0,27 TCG 505,00 0,25
GCC 3110,00 1,56 GGC 3042,00 1,63 CGG 790,00 0,40 CCG 772,00 0,39 IIb
CCA 4225,00 2,12 TGG 4149,00 2,08 GGT 2651,00 1,33 ACC 2581,00 1.30
CCT 4149,00 2,08 AGG 4064,00 2,04 GGA 3312,00 1,66 TCC 3455,00 1,73
CAC 3299,00 1,66 GTG 3273,00 1,64 GTG* CAC* llc
CGC 660,00 0,33 GCG 695,00 0,35 GCG* cGec*
CTC 3881,00 1,95 GAG 3843,00 1,93 GAG* CcTC*
CCC 3449,00 1,73 GGG 3391,00 1,70 GGG* CCC*
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Quadruplet

CGT

GTC

GCT

GCC

CCA

CCT

CAC

CGC

CTC

cce

CGT(D)
ACG(RC(D))
GCA(C(D))
TGC(R(D))

GTC(D)
GAC(RC(D))
CAG(C(D))
CTG(R(D))

GCT(D)
AGC(RC(D))
CGA(C(D))
TCG(R(D))

GCC(D)
GGC(RC(D))
CGG(C(D))
CCG(R(D))

CCA(D)
TGG(RC(D))
GGT(C(D))
ACC(R(D))

cCT(D)
AGG(RC(D))
GGA(C(D))
TCC(R(D))

CAC(D)
GTG(RC(D))
GTG(C(D))
CAC(R(D))

CGC(D)
GCG(RC(D))
GCG(C(D))
CGC(R(D))

cTC(D)
GAG(RC(D))
GAG(C(D))
CTC(R(D))

cce()
GGG(RC(D))
GGG(C(D))
CCC(R(D))

0,29
0,29
1,56
1,56

1,08
1,00
2,38
2,33

1,59
1,63
0,27
0,25

1,56
1,53
0,40
0,39

2,12
2,08
1,33
1,30

2,08
2,04
1,66
1,73

0,83
0,82
0,82
0,83

0,17
0,17
0,17
0,17

0,97
0,96
0,96
0,97

0,87
0,85
0,85
0,87

1,56
1,56
0,29
0,29

2,38
2,33
1,08
1,00

0,27
0,25
1,59
1,63

0,40
0,39
1,56
1,53

1,33
1,30
2,12
2,08

1,66
1,73
2,08
2,04

0,82
0,83
0,83
0,82

0,17
0,17
0,17
0,17

0,96
0,97
0,97
0,96

0,85
0,87
0,87
0,85

1,85
1,86
1,85
1,86

3,45
3,32
3,45
3,32

1,85
1,89
1,85
1,89

1,96
1,91
1,96
1,91

3,45
3,38
3,45
3,38

3,75
3,77
3,75
3,77

1,65
1,65
1,65
1,65

0,34
0,34
0,34
0,34

1,94
1,94
1,94
1,94

1,72
1,72
1,72
1,72
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N

Frequency (%)

CGTD) L |

GTC(D) I
GAC(RC(D)) NN |

CAG(C(D)) N |
CTG(R(D)) I |

Human chromoome 1 random C+G rich

GCT(D) I |

GCC(D) I

W

ACCRD)) I |

W

CAC(D) N |

CTC(D) I

ccc(p) I

0 H i iHH UU HHH ol o HHH HHH
——— ——— — ——— ———— ——— ———— —— ——
=== === 22 == === 22 R === ===
gog goo Sooo Soog Boog Sooa Sooo §oog §oag
sox coz JOOK JFOOX (O0Z 00X ROCE Poox JooX
EIS EI0 0X00 OZFEGC OXI0 CX0C O0%oo 0oXgo OXEO
[CESXT) QOO QOO 0o [CIOXE) O 000 o<k QOO
QOF OOF [OREY3) [GX0) ook FOO [SXOX3) OO 000
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Trinucleotides
mfl Of2
Human coding chromomome 1
C+G rich

D f % RC f % C % R %

CGT 77861,00 0,45 ACG 84674,00 0,49 GCA 298670,00 1,74 TGC 307274,00 1,79 lla

GTC 185039,00 1,08 GAC 226267,00 1,32 CAG 456348,00 2,65 CTG 461006,00 2,68

GCT 314762,00 1,83 AGC 333696,00 1,94 CGA 88722,00 0,52 TCG 79043,00 0,46

GCC 337090,00 1,96 GGC 313432,00 1,82 CGG 142587,00 0,83 CCG 141572,00 0,82 IIb

CCA 383181,00 2,23 TGG 392533,00 2,28 GGT 201487,00 1,17 ACC 255069,00 1,48

CCT 374333,00 2,18 AGG 352097,00 2,05 GGA 372298,00 2,16 TCC 306927,00 1,78

CAC 263969,00 1,53 GTG 296523,00 1,72 GTG* CAC* llc

CGC 117916,00 0,69 GCG 121796,00 0,71 GCG* cGec*

CTC 314087,00 1,83 GAG 367696,00 2,14 GAG* CcTC*

CCC 353368,00 2,05 GGG 306062,00 1,78 GGG* CCC*
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Quadruplet

CGT

GTC

GCT

GCC

CCA

CCT

CAC

CGC

CTC

cce

Frequency (%)
- N W N

o

CGT(D) M |
ACG(RC(D)) BL_____]

CGT(D)
ACG(RC(D))
GCA(C(D))
TGC(R(D))

GTC(D)
GAC(RC(D))
CAG(C(D))
CTG(R(D))

GCT(D)
AGC(RC(D))
CGA(C(D))
TCG(R(D))

GCC(D)
GGC(RC(D))
CGG(C(D))
CCG(R(D))

CCA(D)
TGG(RC(D))
GGT(C(D))
ACC(R(D))

cCT(D)
AGG(RC(D))
GGA(C(D))
TCC(R(D))

CAC(D)
GTG(RC(D))
GTG(C(D))
CAC(R(D))

CGC(D)
GCG(RC(D))
GCG(C(D))
CGC(R(D))

cTC(D)
GAG(RC(D))
GAG(C(D))
CTC(R(D))

cce)
GGG(RC(D))
GGG(C(D))
CCC(R(D))

TGC(R(D)) NN |

GCA(C(D))

0,45
0,49
1,74
1,79

1,08
1,32
2,65
2,68

1,83
1,94
0,52
0,46

1,96
1,82
0,83
0,82

2,23
2,28
1,17
1,48

2,18
2,05
2,16
1,78

0,77
0,86
0,86
0,77

0,34
0,35
0,35
0,34

0,91
1,07
1,07
0,91

1,03
0,89
0,89
1,03

GTCD) N |
GAC(RCD)) I |
CTG(R(D)) NN |

CAG(C(D))

GCT(D) I |

AGC(RC(D))

1,74
1,79
0,45
0,49

2,65
2,68
1,08
1,32

0,52
0,46
1,83
1,94

0,83
0,82
1,96
1,82

1,17
1,48
2,23
2,28

2,16
1,78
2,18
2,05

0,86
0,77
0,77
0,86

0,35
0,34
0,34
0,35

1,07
0,91
0,91
1,07

0,89
1,03
1,03
0,89

2,19
2,28
2,19
2,28

3,73
4,00
3,73
4,00

2,35
2,40
2,35
2,40

2,79
2,64
2,79
2,64

3,40
3,76
3,40
3,76

434
3,83
4,34
3,83

1,63
1,63
1,63
1,63

0,70
0,70
0,70
0,70

1,98
1,98
1,98
1,98

1,92
1,92
1,92
1,92

Human chromosome 1 coding C+G rich

CGA(CD) Il ]
TCG(R(DD)) MM ]

GeecD) N |

GGC(RC(D))

CGG(C(D)) Il |
CCG(R(D)) NN

W

Sooao Soaa Soaa Zaaa

SO0 Goox 300% RO0X

OEFO OKEZ0 OXoC okoo
[CYoX¥) [OXORS) OF< [CXSRO)
0o [CXCL FOO [SRORS)
[= < o o

Trinucleotides

ufl Of2

Stranica 10

cTcD) I |
GAG(RC(D)) I |
GAG(C(D)) I |
CTC(R(D)) I |

ccCCD) Il |
GGG(RC(D)) I |
GGG(Cc(D)) I |
CCC(R(D)) I |



Human assembled chromomome 2

A-T rich
D f % RC f % C f % R f %
ATG 4465442,00 1,86 CAT 4482218,00 1,86 TAC 2757264,00 1,15 GTA 2767750,00 1,15 la
TGA 4752502,00 1,98 TCA 4739981,00 1,97 ACT 3894571,00 1,62 AGT 3908159,00 1,62
TAG 3156134,00 1,31 CTA 3144525,00 1,31 ATC 3216224,00 1,34 GAT 3243804,00 1,35
TAA 5147915,00 2,14 TTA 5145518,00 2,14 ATT 6182527,00 2,57 AAT 6141693,00 2,55 Ib
AAC 3559599,00 1,48 GTT 3565015,00 1,48 TTG 4651511,00 1,93 CAA 4569131,00 1,90
AAG 4859279,00 2,02 CTT 4892402,00 2,03 TTC 4842914,00 2,01 GAA 4843524,00 2,01
ACA 4893627,00 2,03 TGT 4916964,00 2,04 TGT* ACA* Ic
ATA 5123234,00 2,13 TAT 5119713,00 2,13 TAT* ATA*
AGA 5353864,00 2,23 TCT 5370890,00 2,23 TCT* AGA*
AAA 9416331,00 3,91 TTT 9508514,00 3,95 TTT* AAA*
Quadruplet f1 f2 fu Composition of DNA sequence in assembled chromosome 2
ATG(D) 1,86 1,15 3,00
AT CAT(RC(D) 1,86 1,15 3,01
TAC(C(D)) 1,15 1,86 3,00 A 71791213 29,64%
GTA(R(D)) 1,15 1,86 3,01 C 48318180 19,95%
G 48450903 20,01%
TGA(D) 1,98 1,62 3,59 T 71987932 29,72%
Tea  TCA(RC(D)) 1,97 1,62 3,60 N 1645301 0,68%
ACT(C(D)) 1,62 1,98 3,59 Sum 242193529 100,00%
AGT(R(D)) 1,62 1,97 3,60
TAG(D) 1,31 1,34 2,65
TAG CTA(RC(D)) 1,31 1,35 2,66 % of coding bases from | bled chr 1 (including N bases)
ATC(C(D)) 1,34 1,31 2,65
GAT(R(D)) 1,35 1,31 2,66
TAA(D) 2,14 2,57 4,71
1an TTARRC(D) 2,14 2,55 4,69
ATT(C(D)) 2,57 2,14 4,71
AAT(R(D)) 2,55 2,14 4,69
AAC(D) 1,48 1,93 341
AAC GTT(RC(D)) 1,48 1,90 3,38
TTG(C(D)) 1,93 1,48 3,41
CAA(R(D)) 1,90 1,48 3,38
AAG(D) 2,02 2,01 4,03
arGg  CTT(RC(D) 2,03 2,01 4,05
TTC(C(D)) 2,01 2,02 4,03
GAA(R(D)) 2,01 2,03 4,05
ACA(D) 1,02 1,02 2,04
Aca  TGT(RC(D) 1,02 1,02 2,04
TGT(C(D)) 1,02 1,02 2,04
ACA(R(D)) 1,02 1,02 2,04
ATA(D) 1,06 1,06 2,13
ATA  TAT(RC(D)) 1,06 1,06 2,13
TAT(C(D)) 1,08 1,08 2,13
ATA(R(D)) 1,06 1,06 2,13
AGA(D) , , 2,23
TCT(RC(D)) Kl , 2,23
AGA TCT(C(D)) Kl , 2,23
AGA(R(D)) i , 2,23
AAA(D) 1,96 1,98 3,93
aaa TTT(RC(D) 1,98 1,96 3,93
TTT(C(D)) 1,98 1,96 3,93
AAA(R(D)) 1,96 1,98 3,93
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Human chromosome 2 assembled A+T rich

5
4
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2]
c
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&
22 Hﬂﬂ HHH HHH HHH HHH
w
1
0
S535 C535 C535 C535 £Z35 Szac Czas Cczas tzas csas
goog Foocx 2gc0x $gcg 2gcg Qgog Jocg ggox ook ook
fe5x Perr fege 2feEr $e5zx €53 QC€Ezx TEZEz ez SEFEZ
EEh 392 858 f%3 TEES TEEF THeg TEER “pee “EEs
3* g<< o E o ° c~© gr< P g < =
Trinucleotides
ufl Of2
Human random chromomome 2
A-T rich
D f % RC f % C f % R f %
ATG 3612,00 1,81 CAT 3710,00 1,86 TAC 2270,00 1,14 GTA 2244,00 1,12 la
TGA 3906,00 1,95 TCA 3908,00 1,95 ACT 3280,00 1,64 AGT 3138,00 1,67
TAG 2555,00 1,28 CTA 2596,00 1,30 ATC 2742,00 1,37 GAT 2691,00 1,35
TAA 4083,00 2,04 TTA 4057,00 2,03 ATT 4917,00 2,46 AAT 4881,00 2,44 b
AAC 2899,00 1,45 GTT 2843,00 1,42 TTG 3782,00 1,89 CAA 3801,00 1,90
AAG 3936,00 1,97 CTT 3953,00 1,98 TTC 3874,00 1,94 GAA 3833,00 1,92
ACA 4066,00 2,03 TGT 4040,00 2,02 TGT* ACA* lc
ATA 4009,00 2,00 TAT 3998,00 2,00 TAT* ATA*
AGA 4302,00 2,15 TCT 4444,00 2,22 TCT* AGA*
AAA 7735,00 3,87 TTT 7435,00 3,72 TTT* AAA*
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Quadruplet f1 f2 fu Composition of DNA sequence in random chromosome 2

ATG(D) 1,81 1,14 2,94
AT CAT(RC(D) 1,86 1,12 2,98
TAC(C(D)) 1,14 1,81 2,94 A 58628 29,31%
GTA(R(D)) 1,12 1,86 2,98 C 41645 20,82%
G 40952 20,48%
TGA(D) 1,95 1,64 3,59 T 58775 29,39%
Tea  TCARC(D) 1,95 1,57 3,52 N 0 0,00%
ACT(C(D)) 1,64 1,95 3,59 Sum 200000 100,00%
AGT(R(D)) 1,57 1,95 3,52
TAG(D) 1,28 1,37 2,65
1ac  CTARC(D) 1,30 1,35 2,64
ATC(C(D)) 1,37 1,28 2,65
GAT(R(D)) 1,35 1,30 2,64
TAA(D) 2,04 2,46 4,50
1aa TTARC(D) 2,03 2,44 4,47
ATT(C(D)) 2,46 2,04 4,50
AAT(R(D)) 2,44 2,03 4,47
AAC(D) 1,45 1,89 3,34
Aac  GTT(RC(D) 1,42 1,90 3,32
TTG(C(D)) 1,89 1,45 3,34
CAA(R(D)) 1,90 1,42 3,32
AAG(D) 1,97 1,94 3,91
aag  CTT(RC(D) 1,98 1,92 3,89
TTC(C(D)) 1,94 1,97 3,91
GAA(R(D)) 1,92 1,98 3,89
ACA(D) 1,02 1,01 2,03
Aca  TGT(RC(D) 1,01 1,02 2,03
TGT(C(D)) 1,01 1,02 2,03
ACA(R(D)) 1,02 1,01 2,03
ATA(D) 1,00 1,00 2,00
ATA  TAT(RC(D) 1,00 1,00 2,00
TAT(C(D)) 1,00 1,00 2,00
ATA(R(D)) 1,00 1,00 2,00
AGA(D) 1,08 1,11 2,19
Aca  TCT(RC(D) 1,11 1,08 2,19
TCT(C(D)) 1,11 1,08 2,19
AGA(R(D)) 1,08 1,11 2,19
AAA(D) 1,93 1,86 3,79
Aaa TTT(RC(D)) 1,86 1,93 3,79
TTT(C(D)) 1,86 1,93 3,79
AAA(R(D)) 1,93 1,86 3,79
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Human chromosome 2 random A+T rich

0

ATA(D)

TaT(RcD) I |

AAA(D)

Tire) N =

ACA(D)

TeTRe(D)) I |

TAA(D)
AGA(D)
TcTre) I |

TTA(RC(D))
AAC(D)

GrTReo) NN |
AAG(D)
crireo) N
treco) N 0

ATG(D)
GAA(R(D))

AATRD) I 0

caarD) NN 2 |
mrco) N 0000

AAA(R(D))

TeT(co) I |
AcCARD) I |
TaTico) I
ATARD) I
Terico) I |
AcArRD) I

TTG(C(D))

Frequency (%)
- N w »
caTrco) I |
Tacco) I |
GTARD) I |
TcaD) N0
Tcarco) I
Actco) I |
AcTRD) I |
Taco) I
ctaRco) I |
atcco) I
GaTro) NN |
arrco) N 2

Trinucleotldes

ufl Of2

Human coding chromomome 2

A-T rich
D f % RC f % C f % R f %
ATG 249665,00 1,88 CAT 211830,00 1,60 TAC 138017,00 1,04 GTA 121758,00 0,92 la
TGA 275604,00 2,08 TCA 238383,00 1,80 ACT 197372,00 1,49 AGT 203115,00 1,53
TAG 113804,00 0,86 CTA 134544,00 1,01 ATC 169208,00 1,28 GAT 192015,00 1,45
TAA 183679,00 1,39 TTA 188501,00 1,42 ATT 241524,00 1,82 AAT 247249,00 1,86 Ib
AAC 190689,00 1,44 GTT 173418,00 1,31 TTG 232037,00 1,75 CAA 248116,00 1,87
AAG 310456,00 2,34 CTT 235936,00 1,78 TTC 230340,00 1,74 GAA 316599,00 2,39
ACA 244153,00 1,84 TGT 242302,00 1,83 TGT* ACA* Ic
ATA 174272,00 1,31 TAT 183575,00 1,38 TAT* ATA*
AGA 327290,00 2,47 TCT 239044,00 1,80 TCT* AGA*
AAA 405684,00 3,06 TTT 340924,00 2,57 TTT* AAA*
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Quadruplet

ATG

TGA

TAG

TAA

ACA

ATA

AGA

w

N

Frequency (%)

0

ATG(D)

carreD)) I

ATG(D)
CAT(RC(D))
TAC(C(D))
GTA(R(D))

TGA(D)
TCA(RC(D))
ACT(C(D))
AGT(R(D))

TAG(D)
CTA(RC(D))
ATC(C(D))
GAT(R(D))

Tacco) I
GTARD) I |

Teap) N 0
TcARco) N

1,88
1,60
1,04
0,92

2,08
1,80
1,49
1,53

0,86
1,01
1,28
1,45

1,39
1,42
1,82
1,86

1,44
1,31
1,75
1,87

2,34
1,78
1,74
2,39

0,92
0,91
0,91
0,92

0,66
0,69
0,69
0,66

1,23
0,90
0,90
1,23

1,53
1,29
1,29
1,53

Actco) I |
AcTRD) NN |

f2

Taco) I
ctarco) I |

1,04
0,92
1,88
1,60

1,49
1,53
2,08
1,80

1,28
1,45
0,86
1,01

1,82
1,86
1,39
1,42

1,75
1,87
1,44
1,31

1,74
2,39
2,34
1,78

0,91
0,92
0,92
0,91

0,69
0,66
0,66
0,66

0,90
1,23
1,23
0,90

1,29
1,53
1,53
1,29

Atcico) N |
caTro) NN |

Composition of DNA sequence in coding chromosome 2

2,52

A 3688330 27,82%
2,52 C 3023986 22,81%
G 3158909 23,82%

T 3388500 25,55%
3,33 N 0 0,00%
Si 13259725 100,00%

<
3

2,14

2,14
2,14

2,82
2,82

2,82
2,82

Human chromosome 2 coding A+T rich

il

acap) N
TeT(Rc(D) |
Atap) I

TAT(RC(D)) ]

AcAp) N
TcTRe)) |

treco) I 00
crARD) N 2

terco) I |
AcARD) I
TaT(co) ]

ATARD)) I

Trico) I

tcrico) I
AGARD) NN |
Trrre) |

353 8533 & g353
igog ggog g2t
o FE Og <
b3 “ERS 3
= 3

Trinucleotides

ufl Of2
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Human assembled chromomome 2

C+G rich
D f % RC f % C f % R f %
CGT 580544,00 0,24 ACG 578594,00 0,24 GCA 3432049,00 1,43 TGC 3415212,00 1,42 lla
GTC 2243312,00 0,93 GAC 2238154,00 0,93 CAG 4786374,00 1,99 CTG 4750184,00 1,97
GCT 3300818,00 1,37 AGC 3324050,00 1,38 CGA 495083,00 0,21 TCG 501563,00 0,21
GCC 2706366,00 1,13 GGC 2703741,00 1,12 CGG 600010,00 0,25 CCG 591710,00 0,25 lib
CCA 4297836,00 1,79 TGG 4337725,00 1,80 GGT 2725676,00 1,13 ACC 2713998,00 1,13
CCT 4154410,00 1,73 AGG 4160006,00 1,73 GGA 3668322,00 1,52 TCC 3623593,00 1,51
CAC 3525774,00 1,47 GTG 3555265,00 1,48 GTG* CAC* lic
CGC 517032,00 0,21 GCG 520801,00 0,22 GCG* CGC*
CcTC 3933579,00 1,64 GAG 3944289,00 1,64 GAG* cTC*
ccc 2997357,00 1,25 GGG 2991994,00 1,24 GGG* ccc*
Quadruplet f1 f2 fu
GT(D) 0,24 1,43 1,67
cGT ACG(RC(D)) 0,24 1,42 1,66
GCA(C(D)) 1,43 0,24 1,67
TGC(R(D)) 1,42 0,24 1,66
GTC(D) 0,93 1,99 2,92
GTC GAC(RC(D)) 0,93 1,97 2,91
CAG(C(D)) 1,99 0,93 2,92
CTG(R(D)) 1,97 0,93 2,91
GCT(D) 1,37 0,21 1,58
GCT AGC(RC(D)) 1,38 0,21 1,59
CGA(C(D)) 0,21 1,37 1,58
TCG(R(D)) 0,21 1,38 1,59
GCC(D) 1,13 0,25 1,37
GCce GGC(RC(D)) 1,12 0,25 1,37
CGG(C(D)) 0,25 1,13 1,37
CCG(R(D)) 0,25 1,12 1,37
CCA(D) 79 13 2,92
ccA TGG(RC(D)) 1,80 1,13 2,93
GGT(C(D)) 1,13 1,79 2,92
ACC(R(D)) 13 1,80 2,93
CCT(D) 73 52 3,25
ccT AGG(RC(D)) 1,73 1,51 3,24
GGA(C(D)) 1,52 1,73 3,25
TCC(R(D)) 1, 1, 3,24
CAC(D) 0,73 0,74 1,47
CAC GTG(RC(D)) 0,74 0,73 1,47
GTG(C(D)) 0,74 0,73 1,47
CAC(R(D)) 0,73 0,74 1,47
CGC(D) 0,11 0,11 0,22
cGe GCG(RC(D)) 0,11 0,11 0,22
GCG(C(D)) 0,11 0,11 0,22
CGC(R(D)) 0,11 0,11 0,22
CTC(D) 0,82 0,82 1,64
cTC GAG(RC(D)) 0,82 0,82 1,64
GAG(C(D)) 0,82 0,82 1,64
CTC(R(D)) 0,82 0,82 1,64
ccc(b) 0,62 0,62 1,24
cce GGG(RC(D) 0,62 0,62 1,24
GGG(C(D)) 0,62 0,62 1,24
CCC(R(D)) 0,62 0,62 1,24
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Human chromoome 2 assembled C+G rich
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Trinucleotides
nfl Of2
Human random chromomome 2
C+G rich
D f % RC f % C f % R f %
CGT 554,00 0,28 ACG 538,00 0,27 GCA 2906,00 1,45 TGC 2995,00 1,50 lla
GTC 1916,00 0,96 GAC 1948,00 0,97 CAG 4017,00 2,01 CTG 4182,00 2,09
GCT 2821,00 1,41 AGC 2778,00 1,39 CGA 434,00 0,22 TCG 461,00 0,23
GCC 2457,00 1,23 GGC 2410,00 1,21 CGG 585,00 0,29 CCG 575,00 0,29 Ilb
CCA 3722,00 1,86 TGG 3727,00 1,86 GGT 2362,00 1,18 ACC 2307,00 1,15
cCT 3707,00 1,85 AGG 3486,00 1,74 GGA 3026,00 1,51 TCC 3240,00 1,62
CAC 3074,00 1,54 GTG 3092,00 1,55 GTG* CAC* lic
CcGC 501,00 0,25 GCG 500,00 0,25 GCG* CGC*
cTC 3521,00 1,76 GAG 3196,00 1,60 GAG* cTC*
ccc 2713,00 1,36 GGG 2707,00 1,35 GGG* ccc*

Stranica 17



Quadruplet

CGT

GTC

GCT

GCC

CCA

CCT

CAC

CGC

CTC

Cccc

1
CGT(D)
ACG(RC(D))
GCA(C(D))
TGC(R(D))

GTC(D)
GAC(RC(D))
CAG(C(D))
CTG(R(D))

GCC(D)
GGC(RC(D))
CGG(C(D))
CCG(R(D))

CCA(D)
TGG(RC(D))
GGT(C(D))
ACC(R(D))

ccT(D)
AGG(RC(D))
GGA(C(D))
TCC(R(D))

CAC(D)
GTG(RC(D))
GTG(C(D))
CAC(R(D))

cGC(D)
GCG(RC(D))
GCG(C(D))
CGC(R(D))

cTC(D)
GAG(RC(D))
GAG(C(D))
CTC(R(D))

cce()
GGG(RC(DY
GGG(C(D))
CCC(R(D))

fu
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Frequency (%)

w

N

ceto) il |
AcGReo) Il ]

ceaco) I |
Tec(R(D)) NN |

Grco) NN ]
GACRCO) NN ]
cagico) N |

ctero) NN |

ceT(o) I |
Acc(Re(D)) N |

Human chromoome 2 random C+G rich

ceaco) |
TcGRD) M ]

ceeo) I |
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cceRD) M|

ccap) N
cetco) I |
AccRD) N = |

cccoolllEE 222
AGG(RC(D)) _ J

GeAcD) NN =

caco) I
GTG(Re(D)) I |

creco) I |
cac(rD) I |

GAGRco) I |

cagico) I |
crcro) N

ccco) |
ceo(co) I |
cccro) I |

el ] H
5 5 5 88858 ¢ 5
) g g egoE P )
3 13 o oLadg o x
[S] [C] [&] 000 O]
(O] [C] Ll [SHONE] O]
0] = o (C]
Trinucleotides
ufl Of2
Human coding chromomome 2
C+G rich
D % RC f C R f %
CGT 58993,00 0,44 ACG 64763,00 0,49 GCA 221526,00 1,67 TGC 224643,00 1,69 lla
GTC 135937,00 1,03 GAC 170384,00 1,28 CAG 323062,00 2,44 CTG 323202,00 2,44
GCT 222291,00 1,68 AGC 237123,00 1,79 CGA 69856,00 0,53 TCG 59898,00 0,45
GCC 220389,00 1,66 GGC 204716,00 1,54 CGG 95517,00 0,72 CCG 97430,00 0,73 lib
CCA 270191,00 2,04 TGG 283983,00 2,14 GGT 148331,00 1,12 ACC 184047,00 1,39
CCT 250581,00 1,89 AGG 241720,00 1,82 GGA 268173,00 2,02 TCC 213766,00 1,61
CAC 191245,00 1,44 GTG 221628,00 1,67 GTG* CAC* lic
CGC 83194,00 0,63 GCG 85470,00 0,64 GCG* CGC*
CcTC 215606,00 1,63 GAG 261925,00 1,98 GAG* CcTC*
ccc 214682,00 1,62 GGG 194348,00 1,47 GGG* ccc*
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Frequency (%)

w

N

ceto) Il |
acerep) I ]

GCA(C(D))

0

Q

uadruplet

CGT

GTC

GCT

GCC

CCA

CCT

CAC

CGC

CTC

Cccc

Tec(r(D) NN |

1
CGT(D)
ACG(RC(D))
GCA(C(D))
TGC(R(D))

GTC(D)
GAC(RC(D))
CAG(C(D))
CTG(R(D))

GCT(D)
AGC(RC(D))
CGA(C(D))
TCG(R(D))

GCC(D)
GGC(RC(D))
CGG(C(D))
CCG(R(D))

CCA(D)
TGG(RC(D))
GGT(C(D))
ACC(R(D))

CCT(D)
AGG(RC(D))
GGA(C(D))
TCC(R(D))

CAC(D)
GTG(RC(D))
GTG(C(D))
CAC(R(D))

cGC(D)
GCG(RC(D))
GCG(C(D))
CGC(R(D))

cTC(D)
GAG(RC(D))
GAG(C(D))
CTC(R(D))

cce()
GGG(RC(DY
GGG(C(D))
CCC(R(D))

ctco) I
cacre) I 2
cageco) NN |
cteRo) NN |

cero) NN |
Acc(rco) N |
ceaco) Il ]

044
0,49
1,67
1,69

1,03
1,28
2,44
2,44

1,68
1,79
0,53
0,45

1,66
1,54
0,72
0,73

2,04
2,14
1,12
1,39

1,89
1,82
2,02
1,61

0,72
0,84
0,84
0,72

0,31
0,32
0,32
0,31

0,81
0,99
0,99
0,81

0,81
0,73
0,73
0,81

TcGRD) M ]

fu
1,67
1,69
0,44
0,49

2,44
2,44
1,03
1,28

0,53
0,45
1,68
1,79

0,72
0,73
1,66
1,54

1,12
1,39
2,04
2,14

2,02
1,61
1,89
1,82

0,84
0,72
0,72
0,84

0,32
0,31
0,31
0,32

0,99
0,81
0,81
0,99

0,73
0,81
0,81
0,73

Human chromosome 2 coding C+G rich

ceeo) N
cecre) N |
ceeico) I |
ccerD) I |

ccaD) N
TeeRe) NN |

|

85 c&as5
SE LooE
FQO OEZQO
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o< 20'—

Trinucleotides

ufl Of2
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caco) |
cTe(Ren) N |

creco) I |
cac(rD) I ]

cec) ]

Gea(Re(n) L]

Gea(co) Il

cee(rD) ]

crco) N |
cagre(n) I
cagcrp) I |

crtcro) I |

ccc(p)

ceGReD) I |
ceeco) I |
cccro)) I |



Human assembled chromomome 3

A-T rich
D f % RC % C f % R %
ATG 3687185,00 1,86 CAT 3687126,00 1,86 TAC 2316453,00 1,17 GTA 2338910,00 1,18 la
TGA 3915605,00 1,98 TCA 3940456,00 1,99 ACT 3261152,00 1,65 AGT 3267576,00 1,65
TAG 2658975,00 1,34 CTA 2642160,00 1,33 ATC 2663071,00 1,34 GAT 2681109,00 1,35
TAA 4339323,00 2,19 TTA 4335812,00 2,19 ATT 5193723,00 2,62 AAT 5173612,00 2,61 Ib
AAC 2989340,00 1,51 GTT 2977237,00 1,50 TTG 3872943,00 1,96 CAA 3829913,00 1,93
AAG 4045631,00 2,04 CTT 4083610,00 2,06 TTC 4045812,00 2,04 GAA 4039346,00 2,04
ACA 4030962,00 2,03 TGT 4055372,00 2,05 TGT* ACA* lc
ATA 4327885,00 2,18 TAT 4330015,00 2,19 TAT* ATA*
AGA 4464341,00 2,25 TCT 4459517,00 2,25 TCT* AGA*
AAA 7897046,00 3,99 TTT 7973816,00 4,03 TTT* AAA*
Quadruplet f1 f2 fu [of of DNA in chre 3
ATG(D) 1,86 1,17 3,03
ATG  CATRC(D) 186 118 3,04
TAC(C(D)) 1,17 1,86 3,03 A 59689091 30,10%
GTA(R(D)) 1,18 1,86 3,04 C 39233483 19,79%
G 39344259 19,84%
TGA(D) 1,98 1,65 3,62 T 59833302 30,17%
TGA TCA(RC(D)) 1,99 1,65 3,64 N 195424 0,10%
ACT(C(D)) 1,65 1,98 3,62 Sum 198295559 100,00%
AGT(R(D)) 1,65 1,99 3,64
TAG(D) 1,34 1,34 2,69
TAG CTA(RC(D)) 1,33 1,35 2,69 % of coding bases from chr 1 (including N bases)
ATC(C(D)) 1,34 1,34 2,69
GAT(R(D)) 1,35 1,33 2,69
TAA(D) 2,19 2,62 4,81
Tan  TTARC(D)) 2,19 2,61 4,80
ATT(C(D)) 2,62 2,19 4,81
AAT(R(D)) 2,61 2,19 4,80
AAC(D) 1,51 1,96 3,46
Aac  GTT(RC(D)) 1,50 1,93 3,44
TTG(C(D)) 1,96 1,51 3,46
CAA(R(D)) 1,93 1,50 3,44
AAG(D) 2,04 2,04 4,08
aag  CTT(RC(D) 2,06 2,04 4,10
TTC(C(D)) 2,04 2,04 4,08
GAA(R(D)) 2,04 2,06 4,10
ACA(D) 1,02 1,02 2,04
AcA  TGT(RC(D)) 1,02 1,02 2,04
TGT(C(D)) 1,02 1,02 2,04
ACA(R(D)) 1,02 1,02 2,04
ATA(D) 1,09 1,09 2,19
ATA  TAT(RC(D)) 1,09 1,09 2,19
TAT(C(D)) 1,09 1,09 2,19
ATA(R(D)) 1,09 1,09 2,18
AGA(D) 1,13 1,13 2,25
Aca  TCT(RC(D) 1,13 1,13 2,25
TCT(C(D)) 1,13 1,13 2,25
AGA(R(D)) 1,13 1,13 2,25
AAA(D) 1,99 2,01 4,01
Ara TTT(RC(D) 2,01 1,99 4,01
TTT(C(D)) 2,01 1,99 4,01
AAA(R(D)) 1,99 2,01 4,01
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Human chromosome 3 assembled A+T rich
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Human random chromomome 3
AT rich
D T % RC % C T % R T %
ATG 3673,00 1,84 CAT 3768,00 1,88 TAC 2286,00 1,14 GTA 2250,00 113 la
TGA 3945,00 1,97 TCA 3981,00 1,99 ACT 3248,00 1,62 AGT 3248,00 1,62
TAG 2591,00 1,30 CTA 2677,00 1,34 ATC 2846,00 1,42 GAT 2606,00 1,30
TAA 4150,00 2,08 TTA 4251,00 2,13 ATT 5042,00 2,52 AAT 5036,00 2,52 Ib
AAC 2892,00 1,45 GTT 2983,00 1,49 TTG 3847,00 1,92 CAA 3854,00 1,93
AAG 4026,00 2,01 CTT 4061,00 2,03 TTC 3988,00 1,99 GAA 3950,00 1,98
ACA 3898,00 195 TGT 4023,00 2,01 TGT* ACA™ Ic
ATA 3998,00 2,00 TAT 4149,00 2,07 TAT* ATA*
AGA 4401,00 2,20 TCT 4497,00 2,25 TCT* AGA*
AAA 7494,00 3,75 TTT 7540,00 3,77 TTT* AAA*
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Quadruplet f1 f2 fu [of ition of DNA in random chromosome 3

ATG(D) 1,84 1,14 2,98

aTG  CAT(RC(D)) 1,88 1,13 3,01

TAC(C(D)) 1,14 1,84 2,98 A 58957 29,48%

GTA(R(D)) 1,13 1,88 3,01 C 41202 20,60%

G 40421 20,21%

TGA(D) 1,97 1,62 3,60 T 59420 29,71%

1A TCARC(D) 1,99 1,62 3,61 N 0 0,00%

ACT(C(D)) 1,62 1,97 3,60 Sum 200000 100,00%
AGT(R(D)) 1,62 1,99 3,61
TAG(D) 1,30 1,42 2,72
1A CTARC(D) 1,34 1,30 2,64
ATC(C(D)) 1,42 1,30 2,72
GAT(R(D)) 1,30 1,34 2,64
TAA(D) 2,08 2,52 4,60
1aa TTARC(D) 2,13 2,52 4,64
TT(C(D)) 2,52 2,08 4,60
AAT(R(D)) 2,52 2,13 4,64
AAC(D) 1,45 1,92 3,37
Aac  GTT(RC(D) 1,49 1,93 3,42
TTG(C(D)) 1,92 1,45 3,37
CAA(R(D)) 1,93 1,49 3,42
AAG(D) 2,01 1,99 4,01
AAG  CTT(RC(D) 2,03 1,98 4,01
TTC(C(D)) 1,99 2,01 4,01
GAA(R(D)) 1,98 2,03 4,01
ACA(D) 0,97 1,01 1,98
AcA  TGT(RC(D) 1,01 0,97 1,98
TGT(C(D)) 1,01 0,97 1,98
ACA(R(D)) 0,97 1,01 1,98
ATA(D) 1,00 1,04 2,04
ATA  TAT(RC(D)) 1,04 1,00 2,04
TAT(C(D)) 1,04 1,00 2,04
ATA(R(D)) 1,00 1,00 2,00
AGA(D) 1,10 1,12 2,22
Aca  TCT(RC(D) 1,12 1,10 2,22
TCT(C(D)) 1,12 1,10 2,22
AGA(R(D)) 1,10 1,12 2,22
AAA(D) 1,87 1,89 3,76
ara TTT(RC(D) 1,89 1,87 3,76
TTT(C(D)) 1,89 1,87 3,76
AAA(R(D)) 1,87 1,89 3,76
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Human chromosome 3 random A+T rich
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Human coding chromomome 3
A-T rich
D f % RC % C T % R [ %
ATG 195580,00 1,85 CAT 172058,00 1,63 TAC 105941,00 1,00 GTA 93093,00 0,88 la
TGA 212485,00 2,01 TCA 192255,00 1,82 ACT 155410,00 1,47 AGT 157994,00 1,50
TAG 88823,00 0,84 CTA 106801,00 1,01 ATC 135925,00 1,29 GAT 146791,00 1,39
TAA 135826,00 129 TTA 142801,00 1,35 ATT 182191,00 1,73 AAT 182742,00 1,73 Ib
AAC 147793,00 1,40 GTT 133077,00 1,26 TTG 180262,00 1,71 CAA 190941,00 1,81
AAG 233822,00 2,21 CTT 190884,00 1,81 TTC 183089,00 1,73 GAA 237590,00 2,25
ACA 191326,00 1,81 TGT 191889,00 1,82 TGT* ACA*™ Ic
ATA 128441,00 1,22 TAT 140546,00 1,33 TAT* ATA*
AGA 250038,00 2,37 TCT 191234,00 1,81 TCT* AGA*
AAA 295393,00 2,80 TTT 269641,00 2,55 TTT* AAA*
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Quadruplet

ATG

TGA

TAG

TAA

ACA

ATA

AGA

[

N

Frequency (%)

0

ATG(D)

catrco) NN |

ATG(D)
CAT(RC(D))
TAC(C(D))
GTA(R(D))

TGA(D)
TCA(RC(D))
ACT(C(D))
AGT(R(D))

TAG(D)
CTA(RC(D))

Tacco) I
GTARD) I |

f1

Tero) N
TcARcD) I |

1,85
1,63
1,00
0,88

2,01
1,82
1,47
1,50

0,84
1,01
1,29
1,39

1,29
1,35
1,73
1,73

1,40
1,26
1,71
1,81

2,21
1,81
1,73
2,25

0,91
0,91
0,91
0,91

0,61
0,67
0,67
0,61

1,18
0,91
0,91
1,18

1,40
1,28
1,28
1,40

AcTco) I
AcTRD) I |

fu
1,00
0,88
1,85
1,63

1,47
1,50
2,01
1,82

1,29
1,39
0,84
1,01

1,73
1,73
1,29
1,35

1,71
1,81
1,40
1,26

1,73
2,25
2,21
1,81

0,91
0,91
0,91
0,91

0,67
0,61
0,61
0,61

0,91
1,18
1,18
0,91

1,28
1,40
1,40
1,28

Taco) )
ctarco) I
atcco) I |
GATRD) I

2,86
2,51
2,86
2,51

3,48
3,32
3,48
3,32

2,13
2,40
2,13
2,40

3,01
3,08
3,01
3,08

3,11
3,07
3,11
3,07

3,95
4,06
3,95
4,06

1,81
1,81
1,81
1,81

1,27
1,27
1,27
1,22

2,09
2,09
2,09
2,09

2,68
2,68
2,68
2,68

[of of DNA
A 2853802 27,03%
C 2477993 23,47%
G 2550327 24,15%
T 2676904 25,35%
N 0 0,00%
Sum 10559026 100,00%

Human chromosome 3 coding A+T rich
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TeTco) I
AcARD) I |

ATAD) ]
TaT(Rc(D) I |
TaTco) I ]
ATARD)) ]

AcAaD) N |
TcT(re) I |

in coding chromosome 3

terico)
AcARrD) I |

AAA(D)

Trire)
mree) I

AAA(R(D))



Human assembled chromomome 3

C+G rich
D f % RC % C f % R f %
CGT 456761,00 0,23 ACG 454381,00 0,23 GCA 2765835,00 1,40 TGC 2762407,00 1,39 lla
GTC 1807639,00 0,91 GAC 1819863,00 0,92 CAG 3859694,00 1,95 CTG 3815695,00 1,93
GCT 2659504,00 1,34 AGC 2666163,00 1,35 CGA 383345,00 0,19 TCG 395507,00 0,20
GCC 2138195,00 1,08 GGC 2138261,00 1,08 CGG 450706,00 0,23 CCG 437626,00 0,22 lib
CCA 3476623,00 1,75 TGG 3515174,00 1,77 GGT 2216810,00 1,12 ACC 2216301,00 1,12
CCT 3356344,00 1,69 AGG 3350704,00 1,69 GGA 2961514,00 1,49 TCC 2916095,00 1,47
CAC 2837142,00 1,43 GTG 2872733,00 1,45 GTG* CAC* lic
CGC 382481,00 0,19 GCG 385779,00 0,19 GCG* cGe*
CTC 3195052,00 1,61 GAG 3184482,00 1,61 GAG* cTC*
CcCcC 2339195,00 1,18 GGG 2357034,00 1,19 GGG* CCC*
Quadruplet 1 f2 fu
CGT(D) 0,23 1,40 1,63
cor  ACG(RC(D) 0,23 1,39 1,62
GCA(C(D)) 1,40 0,23 1,63
TGC(R(D)) 1,39 0,23 1,62
GTC(D) 0,91 1,95 2,86
GTc  GAC(RC(D)) 0,92 1,93 2,84
CAG(C(D)) 1,95 0,91 2,86
CTG(R(D)) 1,93 0,92 2,84
GCT(D) 1,34 0,19 1,54
GoT  AGC(RC(D) 1,35 0,20 1,55
CGA(C(D)) 0,19 1,34 1,54
TCG(R(D)) 0,20 1,35 1,55
GCC(D) 1,08 0,23 1,31
ccc  GGC(RC(D) 1,08 0,22 1,30
CGG(C(D)) 0,23 1,08 1,31
CCG(R(D)) 0,22 1,08 1,30
CCA(D) 1,75 1,12 2,87
cca  TGG(RC(D) 1,77 1,12 2,89
GGT(C(D)) 1,12 1,75 2,87
ACC(R(D)) 1,12 1,77 2,89
CCT(D) 1,69 1,49 3,19
cct AGG(RC(D)) 1,69 1,47 3,16
GGA(C(D)) 1,49 1,69 3,19
TCC(R(D)) 1,47 1,69 3,16
CAC(D) 0,72 0,73 1,44
cac  GTG(RCOD) 0,73 0,72 1,44
GTG(C(D)) 0,73 0,72 1,44
CAC(R(D)) 0,72 0,73 1,44
CGC(D) 0,10 0,10 0,19
cac  GCG(RC(D) 0,10 0,10 0,19
GCG(C(D)) 0,10 0,10 0,19
CGC(R(D)) 0,10 0,10 0,19
CTC(D) 0,81 0,80 1,61
cTC GAG(RC(D)) 0,80 0,81 1,61
GAG(C(D)) 0,80 0,81 1,61
CTC(R(D)) 0,81 0,80 1,61
CCC(D) 0,59 0,59 19
cece GGG(RC(D)) 0,59 0,59 19
GGG(C(D)) 0,59 0,59 19
CCC(R(D)) 0,59 0,59 1,19
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Human chromoome 3 assembled C+G rich
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Trinucleotides
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Human random chromomome 3
C+G rich
D f % RC f % C [ % R f %
CGT 465,00 0,23 ACG 505,00 0,25 GCA 2850,00 1,43 TGC 2877,00 144 lla
GTC 1899,00 0,95 GAC 1877,00 0,94 CAG 4034,00 2,02 CTG 4123,00 2,06
GCT 2840,00 1,42 AGC 2816,00 1,41 CGA 376,00 0,19 TCG 406,00 0,20
GCC 2404,00 1,20 GGC 2363,00 1,18 CGG 486,00 0,24 CCG 454,00 0,23 llb
(17 3878,00 1,94 TGG 3691,00 1,85 GGT 2289,00 1,14 ACC 2354,00 1,18
cCT 3624,00 1,81 AGG 3479,00 1,74 GGA 3004,00 1,50 TCC 3198,00 1,60
CAC 2951,00 1,48 GTG 2893,00 1,45 GTG* CAC* Tic
cGC 404,00 0,20 GCG 366,00 0,18 GCG* cGC*
cTC 3348,00 1,67 GAG 3293,00 1,65 GAG* cTer
ccc 2698,00 1,35 GGG 2554,00 1,28 GGG* ccc*
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Quadruplet

CGT

GTC

GCT

GCC

CCA

CCT

CAC

CGC

CTC

ccc

CGT(D)
ACG(RC(D))
GCA(C(D))
TGC(R(D))

GTC(D)
GAC(RC(D))
CAG(C(D))
CTG(R(D))

GCT(D)
AGC(RC(D))
CGA(C(D))
TCG(R(D))

0,23
0,25
1,43
1,44

0,95
0,94
2,02
2,06

1,42
1,41
0,19
0,20

1,20
1,18
0,24
0,23

1,94
1,85
1,14
1,18

1,81
1,74
1,50
1,60

0,74
0,72
0,72
0,74

0,10
0,09
0,09
0,10

0,84
0,82
0,82
0,84

0,67
0,64
0,64
0,67

1,43
1,44
023
0,25

2,02
2,06
0,95
0,94

0,19
0,20
1,42
1.41

0,24
0,23
1,20
1,18

1,14
1,18
1,94
1,85

1,50
1,60
1,81
1,74

0,72
0,74
0,74
0,72

0,09
0,10
0,10
0,09

0,82
0,84
0,84
0,82

0,64
0,67
0,67
0,64

1,66
1,69
1,66
1,69

2,97
3,00
2,97
3,00

1,61
1,61
1,61
1,61

1,45
1,41
1,45
1,41

3,08
3,02
3,08
3,02

3,31
3,34
3,31
3,34

1,46
1,46
1,46
1,46

0,19
0,19
0,19
0,19

1,66
1,66
1,66
1,66

1,31
1,31
1,31
1,31
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Human chromoome 3 random C+G rich

)

0500 2oco0ad 2008 2000 2000 20o0ac 2000 2888 2880a 2884
hoOZ Po0Z HOOZ 300Z Z9GCE LoGE 350E 250F P50 3508
OLIG OEXg0 0L 0%X00 OXFEFOC OLELSS O0XL6C O%Xoo 0OEL@go O0X@o
000 o <F [SEUNS) O0®O0 QOO0 [CRCNS) O =< Q00 Q<K Q00
Q0 <00 QO F Q0o 0 0< QOF =00 000 <00 Q00
< o < o = < o (0] (U] [T]
Trinucleotides
uf1 Of2
Human coding chromomome 3
C+G rich
D % RC f % C f % R f %
CGT 47175,00 0,45 ACG 51383,00 0,49 GCA 182854,00 1,73 TGC 186039,00 1,76 lla
GTC 111237,00 1,05 GAC 135566,00 1,28 CAG 267624,00 2,53 CTG 266075,00 2,52
GCT 183030,00 1,73 AGC 195416,00 1,85 CGA 54009,00 0,51 TCG 49191,00 0,47
GCC 188416,00 1,78 GGC 174127,00 1,65 CGG 79566,00 0,75 CCG 78894,00 0,75 Ilb
CCA 223947,00 2,12 TGG 231889,00 2,20 GGT 120734,00 1,14 ACC 150940,00 1,43
cCcT 211508,00 2,00 AGG 199407,00 1,89 GGA 216001,00 2,05 TCC 174993,00 1,66
CAC 159759,00 1,51 GTG 180385,00 1,71 GTG* CAC* lic
CcGC 68277,00 0,65 GCG 69559,00 0,66 GCG* cGe*
cTC 177422,00 1,68 GAG 212585,00 2,01 GAG* cTC*
cce 183053,00 1,73 GGG 165281,00 1,57 GGG* cce*
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Quadruplet 1 f2 fu

GT(D) 0,45 1,73 2,18
ceT  ACG(RC(D) 0,49 1,76 2,25
GCA(C(D)) 1,73 0,45 2,18
TGC(R(D)) 1,76 0,49 2,25
GTC(D) 1,05 2,53 3,59
GTc  GAC(RC(D) 1,28 2,52 3,80
CAG(C(D)) 2,53 1,05 3,59
CTG(R(D)) 2,52 1,28 3,80
GCT(D) 1,73 0,51 2,24
GoT  AGC(RC(D) 1,85 0,47 2,32
CGA(C(D)) 0,51 1,73 2,24
TCG(R(D)) 047 1,85 2,32
GCC(D) 1,78 0,75 2,54
Goc  GGC(RC(D) 1,65 0,75 2,40
CGG(C(D)) 075 1,78 2,54
CCG(R(D)) 075 1,65 2,40
CCA(D) 2,12 1,14 3,26
cca  TGGRC(D) 2,20 1,43 3,63
GGT(C(D) 1,14 2,12 3,26
ACC(R(D)) 1,43 2,20 3,63
ccT(D) 2,00 2,05 4,05
ccr  AGG(RC(D) 1,89 1,66 3,55
GGA(C(D)) 2,05 2,00 4,05
TCC(R(D)) 1,66 1,89 3,55
CAC(D) 076 0,85 1,61
cac  GTGRC(D) 0,85 0,76 1,61
GTG(C(D) 0,85 0,76 1,61
CAC(R(D)) 076 0,85 1,61
CGC(D) 0,32 0,33 0,65
cec  GCGRC(D) 0,33 0,32 0,65
GCG(C(D)) 0,33 0,32 0,65
CGC(R(D)) 0,32 0,33 0,65
cTC(D) 0,84 1,01 1,85
ctc  GAG(RC(D) 1,01 0,84 1,85
GAG(C(D)) 1,01 0,84 1,85
CTC(R(D)) 0,84 1,01 1,85
cce() 0,87 0,78 1,65
coc  GGG(RC(D) 0,78 0,87 1,65
GGG(C(D)) 0,78 0,87 1,65
CCC(R(D)) 0,87 0,78 1,65

Human chromosome 3 coding C+G rich
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Human assembled chromomome 4

A-T rich
D f % RC % C f % R %
ATG 3622387,00 1,91 CAT 3650677,00 1,92 TAC 2295105,00 1,21 GTA 2300660,00 1,21 la
TGA 3786364,00 2,00 TCA 3782217,00 1,99 ACT 3129985,00 1,65 AGT 3122541,00 1,65
TAG 2596929,00 1,37 CTA 2581842,00 1,36 ATC 2600475,00 1,37 GAT 2612589,00 1,38
TAA 4491471,00 2,37 TTA 4487185,00 2,36 ATT 5367888,00 2,83 AAT 5341300,00 2,81 Ib
AAC 2908054,00 1,53 GTT 2899239,00 1,63 TTG 3763645,00 1,98 CAA 3698267,00 1,95
AAG 3885927,00 2,05 CTT 3908801,00 2,06 TTC 3925099,00 2,07 GAA 3945542,00 2,08
ACA 3934996,00 2,07 TGT 3943338,00 2,08 TGT* ACA* Ic
ATA 4577129,00 2,41 TAT 4563311,00 2,40 TAT* ATA*
AGA 4262154,00 2,25 TCT 4257160,00 2,24 TCT* AGA*
AAA 7960585,00 4,20 TTT 7980275,00 4,21 TTT* AAA*
Quadruplet f1 f2 fu Composition of DNA sequence in assembled chromosome 4
ATG(D) 1,91 1,21 3,12
AT CAT(RC(D) 1,92 1,21 3,14
TAC(C(D)) 1,21 1,91 3,12 A 58561236 30,79%
GTA(R(D)) 1,21 1,92 3,14 C 36236976 19,05%
G 36331025 19,10%
TGA(D) 2,00 1,65 3,64 T 58623430 30,82%
Tea  TCA(RC(D)) 1,99 1,65 3,64 N 461888 0,24%
ACT(C(D)) 1,65 2,00 3,64 Ukupno: 190214555 100,00%
AGT(R(D)) 1,65 1,99 3,64
TAG(D) 1,37 1,37 2,74
TAG CTA(RC(D)) 1,36 1,38 2,74 % of coding bases from I i chre 1 (including N bases)
ATC(C(D)) 1,37 1,37 2,74
GAT(R(D)) 1,38 1,36 2,74
TAA(D) 2,37 2,83 5,20
1an TTARRC(D) 2,36 2,81 5,18
ATT(C(D)) 2,83 2,37 5,20
AAT(R(D)) 2,81 2,36 5,18
AAC(D) 1,53 1,98 3,52
aac GTT(RC(D) 1,53 1,95 3,48
TTG(C(D)) 1,98 1,53 3,52
CAA(R(D)) 1,95 1,53 3,48
AAG(D) 2,05 2,07 4,12
arGg  CTT(RC(D) 2,06 2,08 414
TTC(C(D)) 2,07 2,05 412
GAA(R(D)) 2,08 2,06 4,14
ACA(D) 1,04 1,04 2,08
Aca  TGT(RC(D) 1,04 1,04 2,08
TGT(C(D)) 1,04 1,04 2,08
ACA(R(D)) 1,04 1,04 2,08
ATA(D) 1,21 1,20 2,41
ATA TAT(RC(D)) 1,20 1,21 2,41
TAT(C(D)) 1,20 1,21 2,41
ATA(R(D)) 1,21 1,21 2,41
AGA(D) 12 s 2,24
TCT(RC(D)) 12 A 2,24
AGA TCT(C(D)) 12 A 2,24
AGA(R(D)) 12 s 2,24
AAA(D) 2,10 2,10 4,20
AAA TTT(RC(D)) 2,10 2,10 4,20
TTT(C(D)) 2,10 2,10 4,20
AAA(R(D)) 2,10 2,10 4,20
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Frequency (%)
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Human chromosome 4 assembled A+T rich

TTARcO) I 00

arrco) I 2
AaTRO) I 00

1
0

5555 25855 B8535 ¢ 5555 £&235 £&535 Sa255 ga&s gaes

ggog ook 2gcg 2 ggocg Qgox Fgogox ggoe Fooz Socg

<0 FEFE FEGE = Sesz 3253 QCEEx HEEIT QEFEZF SEFEZ

EEb 229 FRS FES “EES 588 "ES% “E5eg “EFS
S =4 o o™ ° o © gr< S pr< =
Trinucleotides
uf1 Of2
Human random chromomome 4
A-T rich

D f % RC f % C f % R f %
ATG 3793,00 1,91 CAT 3813,00 1,92 TAC 2369,00 1,19 GTA 2338,00 1,18 la
TGA 3981,00 2,00 TCA 3842,00 1,93 ACT 3249,00 1,63 AGT 3204,00 1,61
TAG 2579,00 1,30 CTA 2701,00 1,36 ATC 2790,00 1,40 GAT 2764,00 1,39
TAA 4475,00 2,25 TTA 4400,00 2,21 ATT 5347,00 2,69 AAT 5338,00 2,69 Ib
AAC 3104,00 1,56 GTT 2943,00 1,48 TTG 3903,00 1,96 CAA 3873,00 1,95
AAG 3894,00 1,96 CTT 3975,00 2,00 TTC 3962,00 1,99 GAA 3988,00 2,01
ACA 4207,00 2,12 TGT 4242,00 2,13 TGT* ACA* lc
ATA 4640,00 2,33 TAT 4656,00 2,34 TAT* ATA*
AGA 4330,00 2,18 TCT 4443,00 2,24 TCT* AGA*
AAA 7873,00 3,96 TTT 7857,00 3,95 TTT* AAA*
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Quadruplet f1 f2 fu Composition of DNA sequence in random chromosome 4

ATG(D) 1,91 1,19 3,10
AT CAT(RC(D) 1,92 1,18 3,09
TAC(C(D)) 1,19 1,91 3,10 A 60214 30,11%
GTA(R(D)) 1,18 1,92 3,09 C 39278 19,64%
G 38963 19,48%
TGA(D) 2,00 1,63 3,64 T 60345 30,17%
TGA TCA(RC(D)) 1,93 1,61 3,54 N 1200 0,60%
ACT(C(D)) 1,63 2,00 3,64 Sum 200000 100,00%
AGT(R(D)) 1,61 1,93 3,54
TAG(D) 1,30 1,40 2,70
1ac  CTARC(D) 1,36 1,39 2,75
ATC(C(D)) 1,40 1,30 2,70
GAT(R(D)) 1,39 1,36 2,75
TAA(D) 2,25 2,69 4,94
1aa TTARC(D) 2,21 2,69 4,90
ATT(C(D)) 2,69 2,25 4,94
AAT(R(D)) 2,69 2,21 4,90
AAC(D) 1,56 1,96 3,52
Aac  GTT(RC(D) 1,48 1,95 3,43
TTG(C(D)) 1,96 1,56 3,52
CAA(R(D)) 1,95 1,48 3,43
AAG(D) 1,96 1,99 3,95
aag  CTT(RC(D) 2,00 2,01 4,01
TTC(C(D)) 1,99 1,96 3,95
GAA(R(D)) 2,01 2,00 4,01
ACA(D) 1,06 1,07 2,13
Aca  TGT(RC(D) 1,07 1,06 213
TGT(C(D)) 1,07 1,06 2,13
ACA(R(D)) 1,06 1,07 213
ATA(D) , , 2,34
TAT(RC(D)) , , 2,34
ATA TAT(C(D)) 1,17 1,17 2,34
ATA(R(D)) , , 2,33
AGA(D) 1,09 1,12 2,21
Aca  TCT(RC(D) 1,12 1,09 2,21
TCT(C(D)) 1,12 1,09 2,21
AGA(R(D)) 1,09 1,12 2,21
AAA(D) 1,98 1,98 3,96
Aaa TTT(RC(D)) 1,98 1,98 3,96
TTT(C(D)) 1,98 1,98 3,96
AAA(R(D)) 1,98 1,98 3,96
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Human chromosome 4 random A+T rich

5
4
>
Qo
c
[
&
22 HHH HHH HHH HHHH
w
1
0
S555 £535 £&Z35 £33& £355 Sacc c&5c ccaz ceas cEas
ggog ook Q2gcg fgce 2gocg Qgce Jgox fogox ooz o0k
fe5g3 PErEr fcege fefprc S5z 353 SEFEF ZCEx fEEF SEFEZ
EEb 399 TFkd f%3 TEES “EEE "Heg Ef% “5eg “ErFs
o . E < ('_.: = (0] © o © - < = = < -
Trinucleotides
uf1 Of2
Human coding chromomome 4
A-T rich
D f % RC f % C f % R f %
ATG 142809,00 1,97 CAT 120013,00 1,65 TAC 77963,00 1,07 GTA 70772,00 0,97 la
TGA 150749,00 2,07 TCA 133774,00 1,84 ACT 110152,00 1,52 AGT 113921,00 1,67
TAG 67038,00 0,92 CTA 75962,00 1,05 ATC 93862,00 1,29 GAT 108173,00 1,49
TAA 113306,00 1,56 TTA 118902,00 1,64 ATT 149387,00 2,06 AAT 150543,00 2,07 Ib
AAC 109064,00 1,50 GTT 100570,00 1,38 TTG 133892,00 1,84 CAA 138365,00 1,90
AAG 168656,00 2,32 CTT 132815,00 1,83 TTC 129978,00 1,79 GAA 176593,00 2,43
ACA 139185,00 1,92 TGT 140418,00 1,93 TGT* ACA* lc
ATA 108218,00 1,49 TAT 115547,00 1,59 TAT* ATA*
AGA 177550,00 2,44 TCT 131997,00 1,82 TCT* AGA*
AAA 241493,00 3,32 TTT 215358,00 2,96 TTT* AAA*
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Quadruplet

ATG

TGA

TAG

TAA

ACA

ATA

AGA

w

atco) NN
catreo) I |

N

Frequency (%)

0

ATG(D)
CAT(RC(D))
TAC(C(D))
GTA(R(D))

TGA(D)
TCA(RC(D))
ACT(C(D))
AGT(R(D))

TAG(D)
CTA(RC(D))
ATC(C(D))
GAT(R(D))

Tacco) I
GTARD) NN |

TeA) N 00 |

TCA(RC(D))

1,97
1,65
1,07
0,97

2,07
1,84
1,52
1,57

0,92
1,05
1,29
1,49

1,56
1,64
2,06
2,07

1,50
1,38
1,84
1,90

2,32
1,83
1,79
2,43

0,96
0,97
0,97
0,96

0,74
0,80
0,80
0,74

1,22
0,91
0,91
1,22

1,66
1,48
1,48
1,66

Actco) NN |
AcTRD) NN ]

f2

1,07
0,97
1,97
1,65

1,52
1,57
2,07
1,84

1,29
1,49
0,92
1,05

2,06
2,07
1,56
1,64

1,84
1,90
1,50
1,38

1,79
2,43
2,32
1,83

0,97
0,96
0,96
0,97

0,80
0,74
0,74
0,74

0,91
1,22
1,22
0,91

1,48
1,66
1,66
1,48

Taco) I
ctarco) I |
Arcco) N |
GatrRD) I |

53 5883
g 2gcE
- & <%0§
< EES
F 0]

3,04
2,63
3,04
2,63

3,59
3,41
3,59
3,41

2,21
2,53
2,21
2,53

3,61
3,71
3,61
3,71

3,34
3,29
3,34
3,29

4,11
4,26
4,11
4,26

1,92
1,92
1,92
1,92

1,54
1,54
1,54
1,49

2,13
2,13
2,13
2,13

3,14
3,14
3,14
3,14

Composition of DNA seq in coding chr
A 2079088 28,61%
C 1582039 21.77%
G 1668662 22,96%
T 1937297 26,66%
N 0 0,00%
Sum 7267086 100,00%

Human chromosome 4 coding A+T rich

)
)
)

arrco) N 2
AaTROD) NN

| I
I
| 222

AAG(D)

crire) I 2 |
tecco) N0
crARD) N

ACA(D)

TeTRc(D) I

Trinucleotldes

ufl of2
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ATA(D)

TeTico) I |
ACARD) I |
TATRCD) I |

Tatico) I |
ATARD) I

Acap) I |
TcTRe)

tcrico) I
AGARD) I |

AAA(D)

TrTReo) N

rico)
AARD) N



Human assembled chromomome 4

C+G rich
D f % RC f % C f % R f %
CGT 418624,00 0,22 ACG 416904,00 0,22 GCA 2562248,00 1,35 TGC 2551852,00 1,34
GTC 1674456,00 0,88 GAC 1679588,00 0,89 CAG 3456386,00 1,82 CTG 3435697,00 1,81
GCT 2415291,00 1,27 AGC 2427361,00 1,28 CGA 351065,00 0,19 TCG 359140,00 0,19
GCC 1834224,00 0,97 GGC 1834398,00 0,97 CGG 395025,00 0,21 CCG 386822,00 0,20
CCA 3137057,00 1,65 TGG 3171161,00 1,67 GGT 2020839,00 1,06 ACC 2012050,00 1,06
CCT 2991565,00 1,58 AGG 2991490,00 1,58 GGA 2702438,00 1,42 TCC 2669170,00 1,41
CAC 2611187,00 1,38 GTG 2630987,00 1,39 GTG* CAC*
CGC 338715,00 0,18 GCG 340563,00 0,18 GCG* CcGCr
CcTC 2867660,00 1,51 GAG 2864303,00 1,51 GAG* CTC*
ccc 2007579,00 1,06 GGG 2013651,00 1,06 GGG* ccc*
Quadruplet f1 f2 fu
CGT(D) 0,22 1,35 1,57
cGT ACG(RC(D)) 0,22 1,34 1,56
GCA(C(D)) 1,35 0,22 1,57
TGC(R(D)) 1,34 0,22 1,56
GTC(D) 0,88 1,82 2,70
GTC GAC(RC(D)) 0,89 1,81 2,70
CAG(C(D)) 1,82 0,88 2,70
CTG(R(D)) 1,81 0,89 2,70
GCT(D) 1,27 0,19 1,46
GCT AGC(RC(D)) 1,28 0,19 1,47
CGA(C(D)) 0,19 1,27 1,46
TCG(R(D)) 0,19 1,28 1,47
GCC(D) 0,97 0,21 1,17
GCce GGC(RC(D)) 0,97 0,20 A7
CGG(C(D)) 0,21 0,97 s
CCG(R(D)) 0,20 0,97 s
CCA(D) 1,65 1,06 2,72
cca  TGG(RC(D) 1,67 1,06 2,73
GGT(C(D)) 1,06 1,65 2,72
ACC(R(D)) 1,06 1,67 2,73
CCT(D) 1,58 1,42 3,00
ceT AGG(RC(D)) 1,58 1,41 2,98
GGA(C(D)) 1,42 1,58 3,00
TCC(R(D)) 1,41 1,58 2,98
CAC(D) 0,69 0,69 1,38
CAC GTG(RC(D)) 0,69 0,69 1,38
GTG(C(D)) 0,69 0,69 1,38
CAC(R(D)) 0,69 0,69 1,38
CGC(D) 0,09 0,09 0,18
cGe GCG(RC(D)) 0,09 0,09 0,18
GCG(C(D)) 0,09 0,09 0,18
CGC(R(D)) 0,09 0,09 0,18
CTC(D) 0,76 0,75 1,51
ctc  GAG(RC(D) 0,75 0,76 1,51
GAG(C(D)) 0,75 0,76 1,51
CTC(R(D)) 0,76 0,75 1,51
ccc(b) 0,53 0,53 1,06
ccc  GGG(RC(D) 0,53 0,53 1,06
GGG(C(D)) 0,53 0,53 1,06
CCC(R(D)) 0,53 0,53 1,06
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Human chromoome 4 assembled C+G rich

5355 5535 £353 5535 £333 5535 £a5s 55as cazs gsa
GCCZ PogocE LooE JOoCE FOoCE [OCE gooE oocE PooE Qoo
SETS bEgo OLFo 0Zod® OLEg OLXgo SEGg OLgg OEGo OLGS
Q00 T [*HCNE] 000 [CELNE) [CHCNE] OF<g 000 [CI- (U]
QO0F <00 QO F © OO0 0 0< QO0F = OO 0 0o <00 Q0
< o < (0] = < o (0} o o
Trinucleotides
ufl Of2
Human random chromomome 4
C+G rich
D f % RC f % C f % R f %
CGT 502,00 0,25 ACG 493,00 0,25 GCA 2841,00 1,43 TGC 2808,00 1,41
GTC 1799,00 0,90 GAC 1839,00 0,93 CAG 3832,00 1,93 CTG 3810,00 1,92
GCT 2605,00 1,31 AGC 2675,00 1,35 CGA 381,00 0,19 TCG 427,00 0,21
GCC 2089,00 1,05 GGC 2023,00 1,02 CGG 479,00 0,24 CCG 472,00 0,24
CCA 3433,00 1,73 TGG 3448,00 1,73 GGT 2103,00 1,06 ACC 2168,00 1,09
CCT 3301,00 1,66 AGG 3106,00 1,56 GGA 2908,00 1,46 TCC 2951,00 1,48
CAC 2805,00 1,41 GTG 2972,00 1,50 GTG* CAC*
CGC 408,00 0,21 GCG 378,00 0,19 GCG* CGC*
CTC 3112,00 1,57 GAG 3010,00 1,561 GAG* cTC*
CCC 2375,00 1,19 GGG 2362,00 1,19 GGG* CCC*
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Quadruplet

CGT

GTC

GCT

GCC

CCA

CCT

CAC

CGC

CTC

Cccc

CGT(D)
ACG(RC(D))
GCA(C(D))
TGC(R(D))

GTC(D)
GAC(RC(D))
CAG(C(D))
CTG(R(D))

GCT(
AGC
CGA|
TCG(

CCT(D)
AGG(RC(D))
GGA(C(D))
TCC(R(D))

CAC(D)
GTG(RC(D))
GTG(C(D)
CAC(R(D)

(
GCG(
GCG(
CGQ(
cTC(D)
GAG(RC(D))
GAG(C(D))
CTC(R(D))

cce()
GGG(RC(D))
GGG(C(D))
CCC(R(D))

0,25
0,25
1,43
1,41

0,90
0,93
1,93
1,92

1,31
1,35
0,19
0,21

1,05
1,02
0,24
0,24

1,73
1,73
1,06
1,09

1,66
1,56
1,46
1,48

0,71
0,75
0,75
0,71

0,10
0,10
0,10
0,10

0,78
0,76
0,76
0,78

0,60
0,59
0,59
0,60

f2

1,43
1,41
0,25
0,25

1,93
1,92
0,90
0,93

0,19
0,21
1,31
1,35

0,24
0,24
1,05
1,02

1,06
1,09
1,73
1,73

1,46
1,48
1,66
1,56

0,75
0,71
0,71
0,75

0,10
0,10
0,10
0,10

0,76
0,78
0,78
0,76

0,59
0,60
0,60
0,59

1,68
1,66
1,68
1,66

2,83
2,84
2,83
2,84
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Frequency (%)

Human chromoome 4 random C+G rich

5
4
3
2
0 ==[====[=
S555 0555 0555 5555 0555 0855 5555 5555 5855 83
pocE pPoce poog Joox JFooxE HooE 90K oo PooE Fo
3235 06Z3o O0Lxo 0%od OLFEG OEXo OSLod O0%Logo O0Zgs OF
[CSNL] O < = [SEONE] [SONE] [CR O] [CONE] o< [C SN0} [CI- 0]
QO0F <00 QO F [CRs ) 00< [CRCH OO [STRS) <00 o}
< o < (0] = < o (0] o o
Trinucleotides
ufl Of2
Human coding chromomome 4
C+G rich
D f % RC f % C f % R f %
CGT 30714,00 0,42 ACG 33814,00 0,47 GCA 120245,00 1,65 TGC 120072,00 1,65
GTC 72374,00 1,00 GAC 88465,00 1,22 CAG 169190,00 2,33 CTG 161678,00 2,22
GCT 114176,00 1,57 AGC 122869,00 1,69 CGA 36280,00 0,50 TCG 31806,00 0,44
GCC 105937,00 1,46 GGC 99914,00 1,37 CGG 49545,00 0,68 CCG 48422,00 0,67
CCA 135811,00 1,87 TGG 146510,00 2,02 GGT 78033,00 1,07 ACC 93788,00 1,29
CCT 125479,00 1,73 AGG 123775,00 1,70 GGA 141883,00 1,95 TCC 109987,00 1,51
CAC 101447,00 1,40 GTG 119370,00 1,64 GTG* CAC*
CGC 43028,00 0,59 GCG 45525,00 0,63 GCG* CGC*
CTC 111349,00 1,53 GAG 133231,00 1,83 GAG* cTC*
CCC 101941,00 1,40 GGG 93401,00 1,29 GGG* CCC*
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Quadruplet f1 f2 fu

CGT(D) 0,42 1,65 2,08
ceT  ACG(RC(D) 047 1,65 2,12
GCA(C(D)) 1,65 0,42 2,08
TGC(R(D)) 1,65 047 2,12
GTC(D) 1,00 2,33 3,32
GTc  GACRC(D) 1,22 2,22 3,44
CAG(C(D)) 2,33 1,00 3,32
CTG(R(D)) 2,22 1,22 3,44
GCT(D) 1,57 0,50 2,07
Gor  AGC(RC(D) 1,69 0,44 2,13
CGA(C(D)) 0,50 1,57 2,07
TCG(R(D)) 0,44 1,69 2,13
GCC(D) 1,46 0,68 2,14
Goc  GGC(RC(D) 1,37 0,67 2,04
CGG(C(D)) 0,68 1,46 2,14
CCG(R(D)) 0,67 1,37 2,04
CCA(D) 1,87 1,07 2,94
cca  TGG(RC(D) 2,02 1,29 3,31
GGT(C(D)) 1,07 1,87 2,94
ACC(R(D)) 1,29 2,02 3,31
ccT(D) 1,73 1,95 3,68
ccr AGG(RC(D) 1,70 1,51 3,22
GGA(C(D)) 1,95 1,73 3,68
TCC(R(D)) 1,51 1,70 3,22
CAC(D) 0,70 0,82 1,52
cac  GTG(RC(D) 0,82 0,70 1,52
GTG(C(D) 0,82 0,70 1,52
CAC(R(D)) 0,70 0,82 1,52
cGC(D) 0,30 0,31 0,61
coc  GCG(RC(D) 0,31 0,30 0,61
GCG(C(D)) 0,31 0,30 0,61
CGC(R(D)) 0,30 0,31 0,61
cTC(D) 077 0,92 1,68
ctc  GAG(RC(D) 0,92 077 1,68
GAG(C(D)) 0,92 077 1,68
CTC(R(D)) 077 0,92 1,68
cce() 0,70 0,64 34
ccc  GGG(RC(D) 0,64 0,70 1,34
GGG(C(D)) 0,64 0,70 1,34
CCC(R(D)) 0,70 0,64 1,34

Human chromosome 4 coding C+G rich

[ I
| I

cero) NN |
Accre(n) I |
ceeo) I

cecre) N |
ccao) I
TeoReD) I |

caco)
GTe(Rc(o) I

cagico) I |
ctero) NN |

ceaco) ]
TcerD) I ]
ceoico) I ]
ccoro) I ]
cetco) I |

Frequency (%)
- N w
ceto) ]
acereo) Il ]
ceaco) N |
Tec(r)) NN |
crco) N ]

cacre) I 2

0
5 5283
€ gogog
O OEZgo
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< QO F
<

Trinucleotides

ufl Of2
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Human assembled chromomome 5

A-T rich
D f % RC % C f % R %
ATG 3392785,00 1,87 CAT 3397881,00 1,87 TAC 2098986,00 1,16 GTA 2132110,00 1,18 la
TGA 3589882,00 1,98 TCA 3617384,00 2,00 ACT 2976127,00 1,64 AGT 2972110,00 1,64
TAG 2427849,00 1,34 CTA 2397143,00 1,32 ATC 2441384,00 1,35 GAT 2470856,00 1,36
TAA 3987159,00 2,20 TTA 3983845,00 2,20 ATT 4803657,00 2,65 AAT 4769984,00 2,63 Ib
AAC 2748367,00 1,52 GTT 2755003,00 1,62 TTG 3575501,00 1,97 CAA 3489070,00 1,92
AAG 3679243,00 2,03 CTT 3741544,00 2,06 TTC 3740856,00 2,06 GAA 3721367,00 2,05
ACA 3712722,00 2,05 TGT 3772392,00 2,08 TGT* ACA* Ic
ATA 4005938,00 2,21 TAT 4005043,00 2,21 TAT* ATA*
AGA 4108677,00 2,27 TCT 4073023,00 2,25 TCT* AGA*
AAA 7241662,00 4,00 TTT 7339664,00 4,05 TTT* AAA*
Quadruplet f1 f2 fu Composition of DNA sequence in assembled chromosome 5
ATG(D) 1,87 1,16 3,03
AT CAT(RC(D) 1,87 1,18 3,05
TAC(C(D)) 1,16 1,87 3,03 A 54699094 30,13%
GTA(R(D)) 1,18 1,87 3,05 C 35731600 19,68%
G 35879674 19,76%
TGA(D) 1,98 1,64 3,62 T 54955010 30.27%
Tea  TCA(RC(D)) 2,00 1,64 3,64 N 272881 0,15%
ACT(C(D)) 1,64 1,98 3,62 Sum 181538259 100,00%
AGT(R(D)) 1,64 2,00 3,64
TAG(D) 1,34 1,35 2,69
TAG CTA(RC(D)) 1,32 1,36 2,69 % of coding bases from I i chre 1 (including N bases)
ATC(C(D)) 1,35 1,34 2,69
GAT(R(D)) 1,36 1,32 2,69
TAA(D) 2,20 2,65 4,85
1an TTARRC(D) 2,20 2,63 483
ATT(C(D)) 2,65 2,20 485
AAT(R(D)) 2,63 2,20 483
AAC(D) 1,52 1,97 3,49
AAC GTT(RC(D)) 1,52 1,92 3,44
TTG(C(D)) 1,97 1,52 3,49
CAA(R(D)) 1,92 1,52 3,44
AAG(D) 2,03 2,06 4,09
arGg  CTT(RC(D) 2,06 2,05 412
TTC(C(D)) 2,06 2,03 4,09
GAA(R(D)) 2,05 2,06 4,12
ACA(D) 1,02 1,04 2,06
Aca  TGT(RC(D) 1,04 1,02 2,06
TGT(C(D)) 1,04 1,02 2,06
ACA(R(D)) 1,02 1,04 2,06
ATA(D) , , 2,21
TAT(RC(D)) A , 2,21
ATA TAT(C(D)) A , 2,21
ATA(R(D)) Kl , 2,21
AGA(D) 13 s 2,26
TCT(RC(D)) 12 , 2,26
AGA TCT(C(D)) 12 , 2,26
AGA(R(D)) 13 , 2,26
AAA(D) 2,00 2,02 4,02
aaa TTT(RC(D) 2,02 2,00 4,02
TTT(C(D)) 2,02 2,00 4,02
AAA(R(D)) 2,00 2,02 4,02
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Human chromosome 5 assembled A+T rich
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S555 £53: £&35 £33& £3&5 Sacc c&5c ccaz ceas cEas
ggog ook 2gcg fgce 2gocg Qgce Jgox oo ooz o0k
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Trinucleotides
uf1 Of2
Human random chromomome 5
A-T rich
D f % RC f % C f % R f %
ATG 3708,00 1,86 CAT 3692,00 1,85 TAC 2302,00 1,15 GTA 2416,00 1,21 la
TGA 3932,00 1,97 TCA 4078,00 2,05 ACT 3356,00 1,68 AGT 3329,00 1,67
TAG 2733,00 1,37 CTA 2598,00 1,30 ATC 2584,00 1,30 GAT 2743,00 1,38
TAA 4358,00 2,19 TTA 4401,00 2,21 ATT 5430,00 2,72 AAT 5266,00 2,64 Ib
AAC 3008,00 1,51 GTT 3090,00 1,55 TTG 4020,00 2,02 CAA 3864,00 1,94
AAG 4063,00 2,04 CTT 4064,00 2,04 TTC 4162,00 2,09 GAA 4115,00 2,06
ACA 4034,00 2,02 TGT 4251,00 2,13 TGT* ACA* lc
ATA 4455,00 2,23 TAT 4477,00 2,25 TAT* ATA*
AGA 4568,00 2,29 TCT 4455,00 2,23 TCT* AGA*
AAA 7822,00 3,92 TTT 8202,00 4,11 TTT* AAA*
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Quadruplet f1 f2 fu Composition of DNA sequence in random chromosome 5

ATG(D) 1,86 1,15 3,01
AT CAT(RC(D) 1,85 1,21 3,06
TAC(C(D)) 1,15 1,86 3,01 A 60196 30,10%
GTA(R(D)) 1,21 1,85 3,06 C 38942 19,47%
G 39392 19,70%
TGA(D) 1,97 1,68 3,66 T 60870 30,44%
Tea  TCA(RC(D) 2,05 1,67 3,71 N 600 0,30%
ACT(C(D)) 1,68 1,97 3,66 Sum 200000 100,00%
AGT(R(D)) 1,67 2,05 3,71
TAG(D) 1,37 1,30 2,67
7AG  CTA(RC(D)) 1,30 1,38 2,68
ATC(C(D)) 1,30 1,37 2,67
GAT(R(D)) 1,38 1,30 2,68
TAA(D) 2,19 2,72 4,91
7AA  TTA(RC(D)) 2,21 2,64 4,85
ATT(C(D)) 2,72 2,19 4,91
AAT(R(D)) 2,64 2,21 4,85
AAC(D) 1,51 2,02 3,52
aac  GTT(RC(D) 1,55 1,94 3,49
TTG(C(D)) 2,02 1,51 3,52
CAA(R(D)) 1,94 1,55 3,49
AAG(D) 2,04 2,09 4,13
aG  CTT(RC(D) 2,04 2,06 4,10
TTC(C(D)) 2,09 2,04 4,13
GAA(R(D)) 2,06 2,04 4,10
ACA(D) 1,01 1,07 2,08
Aca  TGT(RC(D) 1,07 1,01 2,08
TGT(C(D)) 1,07 1,01 2,08
ACA(R(D)) 1,01 1,07 2,08
ATA(D) , , 2,24
TAT(RC(D)) , , 2,24
ATA
TAT(C(D)) 1,12 1,12 2,24
ATA(R(D)) , , 2,23
AGA(D) , , 2,26
TCT(RC(D)) , 1,15 2,26
AGA
TCT(C(D)) 1,12 1,15 2,26
AGA(R(D)) . , 2,26
AAA(D) 1,96 2,06 4,02
aaa TTT(RC(D)) 2,06 1,96 4,02
TTT(C(D)) 2,06 1,96 4,02
AAA(R(D)) 1,96 2,06 4,02
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Human chromosome 5 random A+T rich
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Trinucleotldes
uf1 Of2
Human coding chromomome 5
A-T rich
D f % RC f % C f % R f %
ATG 151709,00 1,87 CAT 128582,00 1,59 TAC 84307,00 1,04 GTA 74915,00 0,93 la
TGA 163322,00 2,02 TCA 145087,00 1,79 ACT 119565,00 1,48 AGT 123009,00 1,562
TAG 71857,00 0,89 CTA 84689,00 1,05 ATC 102197,00 1,26 GAT 117183,00 1,45
TAA 116817,00 1,44 TTA 119980,00 1,48 ATT 150760,00 1,86 AAT 152298,00 1,88 Ib
AAC 116116,00 1,43 GTT 105662,00 1,31 TTG 139653,00 1,73 CAA 147224,00 1,82
AAG 183297,00 2,26 CTT 144995,00 1,79 TTC 141783,00 1,75 GAA 187670,00 2,32
ACA 147235,00 1,82 TGT 149861,00 1,85 TGT* ACA* lc
ATA 109537,00 1,35 TAT 116140,00 1,43 TAT* ATA*
AGA 195475,00 2,41 TCT 147173,00 1,82 TCT* AGA*
AAA 244971,00 3,03 TTT 221047,00 2,73 TTT* AAA*
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Quadruplet

ATG

TGA

TAG

TAA

ACA

ATA

AGA

w

N

atco) N
caTrco) I |

Frequency (%)

0

ATG(D)
CAT(RC(D))
TAC(C(D))
GTA(R(D))

TGA(D)
TCA(RC(D))
ACT(C(D))
AGT(R(D))

TAG(D)
CTA(RC(D))
ATC(C(D))
GAT(R(D))

Tacco) I
GTARD) NN |

TeAD) I 00

TCA(RC(D))

1,87
1,59
1,04
0,93

2,02
1,79
1,48
1,52

0,89
1,05
1,26
1,45

1,44
1,48
1,86
1,88

1,43
1,31
1,73
1,82

2,26
1,79
1,75
2,32

0,91
0,93
0,93
0,91

0,68
0,72
0,72
0,68

1,21
0,91
0,91
1,21

Actco) NN @ ]
AGTRD) NN |

f2

1,04
0,93
1,87
1,59

1,48
1,52
2,02
1,79

1,26
1,45
0,89
1,05

1,86
1,88
1,44
1,48

1,73
1,82
1,43
1,31

1,75
2,32
2,26
1,79

0,93
0,91
0,91
0,93

0,72
0,68
0,68
0,68

0,91
1,21
1,21
0,91

Taco) I
ctarco) I |
Arcco) N |
GaTrRD) I |

2,92

Composition of DNA seq

in coding chr

251

2,92

2240505

27,68%

2,51

1841464

22,75%

1924304

23,77%

3,49

2089398

25,81%

3,31

0

0,00%

A
C
G
T
N
S

3,49

um

8095671 1

00,00%

3,31

2,15
2,49
2,15
2,49

3,31
3,36
3,31
3,36

3,16
3,12
3,16
3,12

4,02
4,11
4,02
4,11

1,83
1,83
1,83
1,83

1,39
1,39
1,39
1,35

2,12
2,12
2,12
2,12

2,88
2,88
2,88
2,88

Human chromosome 5 coding A+T rich

arrco) I
AATRD) NN
| I
| I
| 2222 I

%é Ssss &
[} 0o

< = =
sz IEog b
g EES
= o

ACA(D)

TeT(Rc(D) |

crire) I |
teco) N0
crARD) N =

Trinucleotldes

ufl of2

Stranica 50

ATA(D)

TeT(co) I
AcCARD) I |
TATRCD) I |

Tatico) I |
ATARD)) I

Acap) I
TcTre)

tcrico) I
AGARD) I |

AAA(D)

TiTReo) I |

Trrco)
AARD) N



Human assembled chromomome 5

C+G rich
D f % RC f % C f % R f %
CGT 435052,00 0,24 ACG 423811,00 0,23 GCA 2530970,00 1,40 TGC 2532272,00 1,40
GTC 1646549,00 0,91 GAC 1660542,00 0,92 CAG 3509347,00 1,94 CTG 3460922,00 1,91
GCT 2410352,00 1,33 AGC 2416044,00 1,33 CGA 356919,00 0,20 TCG 366150,00 0,20
GCC 1916726,00 1,06 GGC 1918695,00 1,06 CGG 415822,00 0,23 CCG 408867,00 0,23
CCA 3131649,00 1,73 TGG 3181262,00 1,76 GGT 2000708,00 1,10 ACC 1991663,00 1,10
CCT 3031597,00 1,67 AGG 3014895,00 1,66 GGA 2692577,00 1,49 TCC 2663724,00 1,47
CAC 2596429,00 1,43 GTG 2646601,00 1,46 GTG* CAC*
CGC 358742,00 0,20 GCG 367706,00 0,20 GCG* CcGCr
CcTC 2891490,00 1,60 GAG 2895278,00 1,60 GAG* CTC*
ccc 2109118,00 1,16 GGG 2113613,00 1,17 GGG* ccc*
Quadruplet f1 f2 fu
CGT(D) 0,24 1,40 1,64
cGT ACG(RC(D)) 0,23 1,40 1,63
GCA(C(D)) 1,40 0,24 1,64
TGC(R(D)) 1,40 0,23 1,63
GTC(D) 0,91 1,94 2,84
GTC GAC(RC(D)) 0,92 1,91 2,83
CAG(C(D)) 1,94 0,91 2,84
CTG(R(D)) 1,91 0,92 2,83
GCT(D) 1,33 0,20 1,53
GCT AGC(RC(D)) 1,33 0,20 1,53
CGA(C(D)) 0,20 1,33 1,53
TCG(R(D)) 0,20 1,33 1,53
GCC(D) 1,06 0,23 1,29
GCce GGC(RC(D)) 1,06 0,23 1,28
CGG(C(D)) 0,23 1,06 1,29
CCG(R(D)) 0,23 1,06 1,28
CCA(D) 1,73 1,10 2,83
cca  TGG(RC(D) 1,76 1,10 2,85
GGT(C(D)) 1,10 1,73 2,83
ACC(R(D)) 1,10 1,76 2,85
CCT(D) 1,67 1,49 3,16
ccr  AGG(RC(D) 1,66 1,47 3,13
GGA(C(D)) 1,49 1,67 3,16
TCC(R(D)) 1,47 1,66 3,13
CAC(D) 0,72 0,73 1,45
CAC GTG(RC(D)) 0,73 0,72 1,45
GTG(C(D)) 0,73 0,72 1,45
CAC(R(D)) 0,72 0,73 1,45
CGC(D) 0,10 0,10 0,20
cGe GCG(RC(D)) 0,10 0,10 0,20
GCG(C(D)) 0,10 0,10 0,20
CGC(R(D)) 0,10 0,10 0,20
CTC(D) 0,80 0,80 1,60
ctc  GAG(RC(D) 0,80 0,80 1,60
GAG(C(D)) 0,80 0,80 1,60
CTC(R(D)) 0,80 0,80 1,60
ccc(b) 0,58 0,58 ,
ccc  GGG(RC(D) 0,58 0,58 A
GGG(C(D)) 0,58 0,58 A
CCC(R(D)) 0,58 0,58 A
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Human chromoome 5 assembled C+G rich
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Trinucleotides
ufl Of2
Human random chromomome 5
C+G rich
D f % RC f % C f % R f %
CGT 535,00 0,27 ACG 490,00 0,25 GCA 2818,00 1,41 TGC 2791,00 1,40
GTC 1787,00 0,90 GAC 1780,00 0,89 CAG 3796,00 1,90 CTG 3703,00 1,86
GCT 2645,00 1,33 AGC 2651,00 1,33 CGA 420,00 0,21 TCG 426,00 0,21
GCC 2028,00 1,02 GGC 2073,00 1,04 CGG 466,00 0,23 CCG 482,00 0,24
CCA 3364,00 1,69 TGG 3451,00 1,73 GGT 2171,00 1,09 ACC 2153,00 1,08
CCT 3162,00 1,59 AGG 3278,00 1,64 GGA 2951,00 1,48 TCC 2827,00 1,42
CAC 2943,00 1,48 GTG 2993,00 1,50 GTG* CAC*
CGC 434,00 0,22 GCG 457,00 0,23 GCG* CGC*
CTC 3254,00 1,63 GAG 3234,00 1,62 GAG* cTC*
CCC 2163,00 1,08 GGG 2090,00 1,05 GGG* CCC*
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Quadruplet f1 f2 fu

CGT(D) 027 1,41 1,68
ceT  ACG(RC(D) 0,25 1,40 1,65
GCA(C(D)) 1,41 027 1,68
TGC(R(D)) 1,40 0,25 1,65
GTC(D) 0,90 1,90 2,80
GTc  GACRC(D) 0,89 1,86 2,75
CAG(C(D)) 1,90 0,90 2,80
CTG(R(D)) 1,86 0,89 2,75
GCT(D) 1,33 0,21 1,54
Gor  AGC(RC(D) 1,33 0,21 1,54
CGA(C(D)) 0,21 1,33 1,54
TCG(R(D)) 0,21 1,33 1,54
GCC(D) 1,02 0,23 1,25
Goc  GGC(RC(D) 1,04 0,24 1,28
CGG(C(D)) 0,23 1,02 1,25
CCG(R(D)) 0,24 1,04 1,28
CCA(D) 1,69 1,09 2,78
cca  TGG(RC(D) 1,73 1,08 2,81
GGT(C(D)) 1,09 1,69 2,78
ACC(R(D)) 1,08 1,73 2,81
CCT(D) 1,59 1,48 3,07
ccr AGG(RC(D) 1,64 1,42 3,06
GGA(C(D)) 1,48 1,59 3,07
TCC(R(D)) 1,42 1,64 3,06
CAC(D) 074 075 1,49
cac  GTG(RC(D) 075 074 1,49
GTG(C(D) 075 074 1,49
CAC(R(D)) 074 075 1,49
cGC(D) 0,11 0,11 022
coc  GCG(RC(D) 0,11 0,11 022
GCG(C(D)) 0,11 0,11 022
CGC(R(D)) 0,11 0,11 022
cTC(D) 0,82 0,81 1,63
ctc  GAG(RC(D) 0,81 0,82 1,63
GAG(C(D)) 0,81 0,82 1,63
CTC(R(D)) 0,82 0,81 1,63
cce() 0,54 0,52 07
ccc  GGG(RC(D) 0,52 0,54 1,07
GGG(C(D)) 0,52 0,54 1,07
CCC(R(D)) 0,54 0,52 1,07
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Frequency (%)

w

N

cetoo il |
AcGrRe) Il |
ceAco) I |

Tec(r(D)) NN |
ctco) ]
GAcRco) I |
caico) I |
crerRD) I |

ccr(o) I |
Acc(re(n)) N |

ceacopy L]
Tcero) ]

Human chromoome 5 random C+G rich

ceeo) N |

ccao) I
TeereD) NN |

geTco) N |
accro) I == |
AcGrReD) N |

ceaco) I = |

cTG(Re(D) I

creico) Il ]
cacr)) I |

crco) Il
cag(re) I |

cacico) Il |
crcro) N |

ccco) Il

o iUU ST ﬂﬂ
PR =) a 2 S =)
goe 5gSE ¢ gooe g%
(SRR 3] o o OXa@ o N0}
[SIUNE) o Q00 o0
@00 = o 0O 00
(O] o o
Trinucleotides
ufl Of2
Human coding chromomome 5
C+G rich
D f % RC f % C f % R f %
CGT 35849,00 0,44 ACG 40402,00 0,50 GCA 133516,00 1,65 TGC 135072,00 1,67
GTC 83368,00 1,03 GAC 102778,00 1,27 CAG 198884,00 2,46 CTG 191852,00 2,37
GCT 135581,00 1,67 AGC 144768,00 1,79 CGA 42148,00 0,52 TCG 37680,00 0,47
GCC 134404,00 1,66 GGC 125289,00 1,55 CGG 61456,00 0,76 CCG 59742,00 0,74
CCA 163099,00 2,01 TGG 170500,00 2,11 GGT 90767,00 1,12 ACC 110246,00 1,36
CCT 150926,00 1,86 AGG 148920,00 1,84 GGA 164820,00 2,04 TCC 129117,00 1,59
CAC 114247,00 1,41 GTG 135541,00 1,67 GTG* CAC*
CGC 54658,00 0,68 GCG 56287,00 0,70 GCG* CcGCr
CcTC 131709,00 1,63 GAG 158134,00 1,95 GAG* CTC*
ccc 131404,00 1,62 GGG 118389,00 1,46 GGG* Cccc*
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Quadruplet

CGT

GTC

GCT

GCC

CCA

CCT

CAC

CGC

CTC

Cccc

w

N

ceto) Il ]
AcGRco) I |

Frequency (%)

CGT(D)
ACG(RC(D))
GCA(C(D))
TGC(R(D))

GTC(D)
GAC(RC(D))
CAG(C(D))
CTG(R(D))

GCT(D)
AGC(RC(D))
CGA(C(D))
TCG(R(D))

GCC(D)
GGC(RC(D))
CGG(C(D))
CCG(R(D))

ccT(D)
AGG(RC(D))
GGA(C(D))
TCC(R(D))

CAC(D)
GTG(RC(D))
GTG(C(D)
CAC(R(D)

CGC
GCG
GCG
CGC

D)

RC(D))
C(D))
R(D))

cTC(D)
GAG(RC(D))
GAG(C(D))
CTC(R(D))

cce()
GGG(RC(D))
GGG(C(D))
CCC(R(D))

GTC(D)

cacrRe) N =

ceaco) N |
TecrRD)) NN

caceco) N |
ctero) NN |

0,44
0,50
1,65
1,67

1,03
1,27
2,46
2,37

1,67
1,79
0,52
0,47

1,66
1,55
0,76
0,74

2,01
2,11
1,12
1,36

1,86
1,84
2,04
1,59

0,71
0,84
0,84
0,71

0,34
0,35
0,35
0,34

0,81
0,98
0,98
0,81

0,81
0,73
0,73
0,81

f2

ceto) I |

AGC(RC(D))

ceaco) Il |
Tcero) I ]

1,65
1,67
0,44
0,50

2,46
2,37
1,03
1,27

0,52
0,47
1,67
1,79

0,76
0,74
1,66
1,55

1,12
1,36
2,01
2,11

2,04
1,59
1,86
1,84

0,84
0,71
0,71
0,84

0,35
0,34
0,34
0,35

0,98
0,81
0,81
0,98

0,73
0,81
0,81
0,73

Human chromosome 5 coding C+G rich

ceeco) I
cecrem) N |

ceeico) I |
ccoro) I ]

|

Trinucleotides

ccao) I
TeeReD) I |

GGT(C(D))
ACC(R(D))
ccT(D)
AGG(RC(D))
GGA(C(D))
TCC(R(D))

ufl Of2
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caco)
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cacrp) I ]

ceco) Il

GeGre) I

Gea(co) Il
cGe(rD) Il

crco) |
GAGRcoD) I |

cagco) I |
crcro) I~ ]

ccc(p)
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Human assembled chromomome 6

A-T rich
D f % RC f % C f % R %
ATG 3171172,00 1,86 CAT 3175600,00 1,87 TAC 1986597,00 1,17 GTA 1998057,00 1,17 la
TGA 3364732,00 1,98 TCA 3357437,00 1,97 ACT 2781753,00 1,64 AGT 2781493,00 1,64
TAG 2273553,00 1,34 CTA 2258498,00 1,33 ATC 2291476,00 1,35 GAT 2310697,00 1,36
TAA 3759408,00 2,21 TTA 3755447,00 2,21 ATT 4490930,00 2,64 AAT 4474835,00 2,63 Ib
AAC 2566138,00 1,51 GTT 2550783,00 1,50 TTG 3304698,00 1,94 CAA 3271520,00 1,92
AAG 3464669,00 2,04 CTT 3481001,00 2,05 TTC 3462570,00 2,04 GAA 3474715,00 2,04
ACA 3475138,00 2,04 TGT 3483901,00 2,05 TGT* ACA* Ic
ATA 3740764,00 2,20 TAT 3733210,00 2,19 TAT* ATA*
AGA 3823792,00 2,25 TCT 3809186,00 2,24 TCT* AGA*
AAA 6839525,00 4,02 TTT 6869921,00 4,04 TTT* AAA*
Quadruplet f1 f2 fu Composition of DNA sequence in assembled chromosome 6
ATG(D) 1,86 1,17 3,03
AT CAT(RC(D) 1,87 1,17 3,04
TAC(C(D)) 1,17 1,86 3,03 A 51345477 30,06%
GTA(R(D)) 1,17 1,87 3,04 C 33646690 19,70%
G 33713330 19.74%
TGA(D) 1,98 1,64 3,61 T 51373025 30,08%
Tea  TCA(RC(D)) 1,97 1,64 3,61 N 727457 0,43%
ACT(C(D)) 1,64 1,98 3,61 Sum 170805979 100,00%
AGT(R(D)) 1,64 1,97 3,61
TAG(D) 1,34 1,35 2,68
TAG CTA(RC(D)) 1,33 1,36 2,69 % of coding bases from I i chre 1 (including N bases)
ATC(C(D)) 1,35 1,34 2,68
GAT(R(D)) 1,36 1,33 2,69
TAA(D) 2,21 2,64 4,85
1an TTARRC(D) 2,21 2,63 484
ATT(C(D)) 2,64 2,21 485
AAT(R(D)) 2,63 2,21 484
AAC(D) 1,51 1,94 3,45
AAC GTT(RC(D)) 1,50 1,92 3,42
TTG(C(D)) 1,94 1,51 3,45
CAA(R(D)) 1,92 1,50 3,42
AAG(D) 2,04 2,04 4,07
AAG CTT(RC(D)) 2,05 2,04 4,09
TTC(C(D)) 2,04 2,04 4,07
GAA(R(D)) 2,04 2,05 4,09
ACA(D) 1,02 1,02 2,05
Aca  TGT(RC(D) 1,02 1,02 2,05
TGT(C(D)) 1,02 1,02 2,05
ACA(R(D)) 1,02 1,02 2,05
ATA(D) s s 2,20
TAT(RC(D)) A , 2,20
ATA TAT(C(D)) A , 2,20
ATA(R(D)) Kl , 2,20
AGA(D) 12 s 2,24
TCT(RC(D)) 12 A 2,24
AGA TCT(C(D)) 12 A 2,24
AGA(R(D)) 12 s 2,24
AAA(D) 2,01 2,02 4,03
AAA TTT(RC(D)) 2,02 2,01 4,03
TTT(C(D)) 2,02 2,01 4,03
AAA(R(D)) 2,01 2,02 4,03
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Human chromosome 6 assembled A+T rich
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w
1
0
S555 £53: £&35 £33& £3&5 Sacc c&5c ccaz ceas cEas
ggog ook 2gcg fgce 2gocg Qgce Jgox oo ooz o0k
fe5g3 PErEr fcege fefgrc S5z 353 SEFEF YCEx fEEF SEFEZ
EEb 399 TFgd f%3 TEES “EEE THeg Ef% “5eg “ErFs
o . E < ('_.: = (0] © o © - < = = < -
Trinucleotides
uf1 Of2
Human random chromomome 6
A-T rich
D f % RC f % C f % R f %
ATG 3683,00 1,86 CAT 3603,00 1,82 TAC 2279,00 1,15 GTA 2321,00 1,17 la
TGA 4059,00 2,05 TCA 3798,00 1,91 ACT 3161,00 1,59 AGT 3264,00 1,65
TAG 2579,00 1,30 CTA 2530,00 1,28 ATC 2689,00 1,36 GAT 2656,00 1,34
TAA 4098,00 2,07 TTA 4118,00 2,08 ATT 4920,00 2,48 AAT 5022,00 2,53 Ib
AAC 2871,00 1,45 GTT 2909,00 1,47 TTG 3805,00 1,92 CAA 3763,00 1,90
AAG 3897,00 1,96 CTT 4149,00 2,09 TTC 4055,00 2,04 GAA 3929,00 1,98
ACA 3974,00 2,00 TGT 3958,00 2,00 TGT* ACA* lc
ATA 4170,00 2,10 TAT 4181,00 2,11 TAT* ATA*
AGA 4271,00 2,15 TCT 4487,00 2,26 TCT* AGA*
AAA 7655,00 3,86 TTT 7570,00 3,82 TTT* AAA*
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Quadruplet f1 f2 fu Composition of DNA sequence in random chromosome 6

ATG(D) 1,86 1,15 3,01
AT CAT(RC(D) 1,82 1,17 2,99
TAC(C(D)) 1,15 1,86 3,01 A 58593 29,30%
GTA(R(D)) 1,17 1,82 2,99 C 40391 20,20%
G 40397 20,20%
TGA(D) 2,05 1,59 3,64 T 59019 29,51%
TGA TCA(RC(D)) 1,91 1,65 3,56 N 1600 0,80%
ACT(C(D)) 1,59 2,05 3,64 Sum 200000 100,00%
AGT(R(D)) 1,65 1,91 3,56
TAG(D) 1,30 1,36 2,66
1ac  CTARC(D) 1,28 1,34 2,61
ATC(C(D)) 1,36 1,30 2,66
GAT(R(D)) 1,34 1,28 2,61
TAA(D) 2,07 2,48 455
1aa TTARC(D) 2,08 2,53 461
ATT(C(D)) 2,48 2,07 455
AAT(R(D)) 2,53 2,08 461
AAC(D) 145 1,92 3,37
Aac  GTT(RC(D) 1,47 1,90 3,36
TTG(C(D)) 1,92 1,45 3,37
CAA(R(D)) 1,90 1,47 3,36
AAG(D) 1,96 2,04 4,01
aag  CTT(RC(D) 2,09 1,98 4,07
TTC(C(D)) 2,04 1,96 4,01
GAA(R(D)) 1,98 2,09 4,07
ACA(D) 1,00 1,00 2,00
Aca  TGT(RC(D) 1,00 1,00 2,00
TGT(C(D)) 1,00 1,00 2,00
ACA(R(D)) 1,00 1,00 2,00
ATA(D) 1,05 1,05 2,10
ATA  TAT(RC(D) 1,05 1,05 2,10
TAT(C(D)) 1,05 1,05 2,10
ATA(R(D)) 1,05 1,05 2,10
AGA(D) 1,08 1,13 2,21
Aca  TCT(RC(D) 1,13 1,08 2,21
TCT(C(D)) 1,13 1,08 2,21
AGA(R(D)) 1,08 1,13 2,21
AAA(D) 1,93 1,91 3,84
Aaa TTT(RC(D)) 1,91 1,93 3,84
TTT(C(D)) 1,91 1,93 3,84
AAA(R(D)) 1,93 1,91 3,84
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Human chromosome 6 random A+T rich

5
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0
S555 £535 £&Z35 £33& £355 Sacc c&5c ccaz ceas cEas
ggog ook Q2gcg fgce 2gocg Qgce Jgox fogox ooz o0k
fe5g3 PErEr fcege fefprc S5z 353 SEFEF ZCEx fEEF SEFEZ
EEb 399 TFkd f%3 TEES “EEE "Heg Ef% “5eg “ErFs
o . E < ('_.: = (0] © o © - < = = < -
Trinucleotides
uf1 Of2
Human coding chromomome 6
A-T rich
D f % RC f % C f % R f %
ATG 163429,00 1,83 CAT 140475,00 1,58 TAC 90057,00 1,01 GTA 79607,00 0,89 la
TGA 177376,00 1,99 TCA 160182,00 1,80 ACT 131264,00 1,47 AGT 133833,00 1,50
TAG 76127,00 0,85 CTA 90473,00 1,01 ATC 112615,00 1,26 GAT 125281,00 1,40
TAA 119790,00 1,34 TTA 124682,00 1,40 ATT 157701,00 1,77 AAT 159201,00 1,78 Ib
AAC 125414,00 1,41 GTT 113535,00 1,27 TTG 151426,00 1,70 CAA 159251,00 1,79
AAG 199858,00 2,24 CTT 159714,00 1,79 TTC 154842,00 1,74 GAA 205433,00 2,30
ACA 159876,00 1,79 TGT 160192,00 1,80 TGT* ACA* lc
ATA 111529,00 1,25 TAT 120317,00 1,35 TAT* ATA*
AGA 216498,00 2,43 TCT 164670,00 1,85 TCT* AGA*
AAA 256571,00 2,88 TTT 230393,00 2,58 TTT* AAA*
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Quadruplet

ATG

TGA

TAG

TAA

ACA

ATA

AGA

w

N

atco) N
caTrco) I |

Frequency (%)

0

ATG(D)
CAT(RC(D))
TAC(C(D))
GTA(R(D))

TGA(D)
TCA(RC(D))
ACT(C(D))
AGT(R(D))

TAG(D)
CTA(RC(D))
ATC(C(D))
GAT(R(D))

Tacco) I
GTARD) I |

TeAD) I 00

TCA(RC(D))

1,83
1,58
1,01
0,89

1,99
1,80
1,47
1,50

0,85
1,01
1,26
1,40

1,34
1,40
1,77
1,78

1,41
1,27
1,70
1,79

2,24
1,79
1,74
2,30

0,90
0,90
0,90
0,90

0,63
0,67
0,67
0,63

1,21
0,92
0,92
1,21

1,44
1,29
1,29
1,44

Actco) I ]
AcTRD) NN ]

f2

1,01
0,89
1,83
1,58

1,47
1,50
1,99
1,80

1,26
1,40
0,85
1,01

1,77
1,78
1,34
1,40

1,70
1,79
1,41
1,27

1,74
2,30
2,24
1,79

0,90
0,90
0,90
0,90

0,67
0,63
0,63
0,63

0,92
1,21
1,21
0,92

1,29
1,44
1,44
1,29

Taco) I
ctarco) I
Atrcco) N |
GatrRD) I |

53 5883
g 2gcE
- & <%0§
< EES
F 0]

2,84
2,47
2,84
2,47

3,46
3,30
3,46
3,30

2,12
2,42
2,12
2,42

3,11
3,18
3,11
3,18

3,10
3,06
3,10
3,06

3,98
4,09
3,98
4,09

1,79
1,79
1,79
1,79

1,30
1,30
1,30
1,25

2,14
2,14
2,14
2,14

2,73
2,73
2,73
2,73

Composition of DNA seq in coding chr
A 2428889 27,23%
C 2078402 23,30%
G 2148159 24,09%
T 2263612 25,38%
N 0 0,00%
Sum 8919062 100,00%

Human chromosome 6 coding A+T rich

)
)
)

arrco) I
AATRD) NN

1

AAG(D)

crire) N |
trecco) N0
crARD) N 2

ACA(D)

TeT(Rc(D)

Trinucleotldes

ufl of2
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ATA(D)

TeT(co) N
ACARD) I |
TaTRCD) I |

Tatco) I
ATARD)) I

Acap) I
TcTRe)

Tcrico) I
AGARD) I |

AAA(D)

Trre) L |

Trrco)
AARD) N |



Human assembled chromomome 6

C+G rich
D f % RC f % C f % R f %
CGT 403119,00 0,24 ACG 402242,00 0,24 GCA 2371890,00 1,39 TGC 2361630,00 1,39
GTC 1550525,00 0,91 GAC 1558380,00 0,92 CAG 3272449,00 1,92 CTG 3256271,00 1,91
GCT 2264892,00 1,33 AGC 2279487,00 1,34 CGA 347647,00 0,20 TCG 348793,00 0,21
GCC 1816593,00 1,07 GGC 1817025,00 1,07 CGG 407720,00 0,24 CCG 402684,00 0,24
CCA 2964839,00 1,74 TGG 2983263,00 1,75 GGT 1892238,00 1,11 ACC 1901715,00 1,12
CCT 2869457,00 1,69 AGG 2860340,00 1,68 GGA 2542058,00 1,49 TCC 2518672,00 1,48
CAC 2449734,00 1,44 GTG 2461387,00 1,45 GTG* CAC*
CGC 352703,00 0,21 GCG 357470,00 0,21 GCG* CGC*
CcTC 2729519,00 1,60 GAG 2734438,00 1,61 GAG* cTC*
ccc 2003923,00 1,18 GGG 2012173,00 1,18 GGG* ccer
Quadruplet f1 f2 fu
CGT(D) 0,24 1,39 1,63
cGT ACG(RC(D)) 0,24 1,39 1,63
GCA(C(D)) 1,39 0,24 1,63
TGC(R(D)) 1,39 0,24 1,63
GTC(D) 0,91 1,92 2,84
GTC GAC(RC(D)) 0,92 1,91 2,83
CAG(C(D)) 1,92 0,91 2,84
CTG(R(D)) 1,91 0,92 2,83
GCT(D) 1,33 0,20 1,54
GCT AGC(RC(D)) 1,34 0,21 1,55
CGA(C(D)) 0,20 1,33 1,54
TCG(R(D)) 0,21 1,34 1,55
GCC(D) 1,07 0,24 )
GCce GGC(RC(D)) 1,07 0,24 1,3
CGG(C(D)) 0,24 1,07 1,3
CCG(R(D)) 0,24 1,07 1,
CCA(D) 1,74 1,11 2,86
cca  TGG(RC(D) 1,75 1,12 2,87
GGT(C(D)) 1,11 1,74 2,86
ACC(R(D)) 1,12 1,75 2,87
CCT(D) 1,69 1,49 3,18
ccr  AGG(RC(D) 1,68 1,48 3,16
GGA(C(D)) 1,49 1,69 3,18
TCC(R(D)) 1,48 1,68 3,16
CAC(D) 0,72 0,72 1,44
cac  GTG(RC(D) 0,72 0,72 1,44
GTG(C(D)) 0,72 0,72 1,44
CAC(R(D)) 0,72 0,72 1,44
CGC(D) 0,10 0,11 0,21
coc  GCG(RC(D) 0,11 0,10 0,21
GCG(C(D)) 0,11 0,10 0,21
CGC(R(D)) 0,10 0,11 0,21
CTC(D) 0,80 0,80 1,61
ctc  GAG(RC(D) 0,80 0,80 1,61
GAG(C(D)) 0,80 0,80 1,61
CTC(R(D)) 0,80 0,80 1,61
ccc(b) 0,59 0,59 ,
ccc  GGG(RC(D) 0,59 0,59 A
GGG(C(D)) 0,59 0,59 A
CCC(R(D)) 0,59 0,59 A
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Human chromoome 6 assembled C+G rich

5
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o [===T=[=
S555 £555 5555 5555 0555 £555 0555 0855 9855 &6
GCCEZ PCo& LSo& 9Go& ICC& LGGCZ Q00Z 30G& Pog& 3¢
B3LZIC 0EZgo OEIr 0Loo OEEg OEFS SL3oc SEpgo 6Egs Of
[CSHT) O < = (SO [SHONE] [CR N [CONE] O k=< [CE N0} [CI-a [
QOkF <00 [CREN Qoo [ [ =00 000 <00 ¢
< o < (O] Ll < () o o C
Trinucleotides
ufl Of2
Human random chromomome 6
C+G rich
D f % RC f % C f % R f %
CGT 528,00 0,27 ACG 520,00 0,26 GCA 2734,00 1,38 TGC 2818,00 1,42
GTC 1832,00 0,92 GAC 1914,00 0,96 CAG 3849,00 1,94 CTG 4060,00 2,05
GCT 2752,00 1,39 AGC 2751,00 1,39 CGA 450,00 0,23 TCG 450,00 0,23
GCC 2328,00 1,17 GGC 2258,00 1,14 CGG 534,00 0,27 CCG 529,00 0,27
CCA 3639,00 1,83 TGG 3667,00 1,85 GGT 2265,00 1,14 ACC 2337,00 1,18
CCT 3592,00 1,81 AGG 3404,00 1,72 GGA 3082,00 1,55 TCC 3095,00 1,56
CAC 2930,00 1,48 GTG 2953,00 1,49 GTG* CAC*
CGC 454,00 0,23 GCG 467,00 0,24 GCG* CGC*
CTC 3253,00 1,64 GAG 3364,00 1,70 GAG* cTC*
CCC 2526,00 1,27 GGG 2633,00 1,33 GGG* CCC*
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Quadruplet

CGT

GTC

GCT

GCC

CCA

CCT

CAC

CGC

CTC

Cccc

CGT(D)
ACG(RC(D))
GCA(C(D))
TGC(R(D))

GTC(D)
GAC(RC(D))
CAG(C(D))
CTG(R(D))

GCT(
AGC
CGA|
TCG(

CCT(D)
AGG(RC(D))
GGA(C(D))
TCC(R(D))

CAC(
GTG(l
GTG(!
CAC(

D)
RC(D))
C(D)

R(D)

(
GCG(
GCG(
CGQ(
cTC(D)
GAG(RC(D))
GAG(C(D))
CTC(R(D))

cce()
GGG(RC(D))
GGG(C(D))
CCC(R(D))

0,27
0,26
1,38
1,42

0,92
0,96
1,94
2,05

1,39
1,39
0,23
0,23

1,17
1,14
0,27
0,27

1,83
1,85
1,14
1,18

1,81
1,72
1,55
1,56

0,74
0,74
0,74
0,74

0,11
0,12
0,12
0,11

0,82
0,85
0,85
0,82

0,64
0,66
0,66
0,64

f2

1,38
1,42
0,27
0,26

1,94
2,05
0,92
0,96

0,23
0,23
1,39
1,39

0,27
0,27
1,17
1,14

1,14
1,18
1,83
1,85

1,55
1,56
1,81
1,72

0,74
0,74
0,74
0,74

0,12
0,11
0,11
0,12

0,85
0,82
0,82
0,85

0,66
0,64
0,64
0,66
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Frequency (%)

w

N

0

ceto) [l ]
Acereo) Il ]

crco) I
Gacreo) I |

ceaco) N |
Tec(r(o)) N |

cagico) I
cterRo) NN |

cero) N |
Accre(n)) N |

Human chromoome 6 random C+G rich

ceaco) I |
TcerO) M |

ceeo) N
ceeco) M|
ccero) M ]

ccao) I
TeoReD) I

cetco) I
AccRD) NN |
ceaco) I 2=

caco)
cTe(Re(D) I

creco) Il
cacrp) I ]

crco) I
GAGRcD) I |

XY
crcro) I |

ccco) Il

ceeco) Il
cccrp) I ]

i =[]~ H
5 8555 5553 5
[ 500& QoC S
Q = [0] ==
3 0ELS OLoo x
5] o [&] [CENU] o
o QOF o 0O Q
o < (U] [C]
Trinucleotides
ufl Of2
Human coding chromomome 6
C+G rich
D f % RC % C % R f %
CGT 38061,00 0,43 ACG 42870,00 0,48 GCA 151033,00 1,69 TGC 152214,00 1,71
GTC 93181,00 1,04 GAC 113485,00 1,27 CAG 224932,00 2,52 CTG 219800,00 2,46
GCT 151059,00 1,69 AGC 162990,00 1,83 CGA 46017,00 0,52 TCG 39830,00 0,45
GCC 154064,00 1,73 GGC 142044,00 1,59 CGG 68120,00 0,76 CCG 68406,00 0,77
CCA 184173,00 2,06 TGG 192066,00 2,15 GGT 101430,00 1,14 ACC 125552,00 1,41
CCT 176486,00 1,98 AGG 169686,00 1,90 GGA 186398,00 2,09 TCC 149448,00 1,68
CAC 130606,00 1,46 GTG 147193,00 1,65 GTG* CAC*
CGC 57632,00 0,65 GCG 58724,00 0,66 GCG* CcGCr
CcTC 153492,00 1,72 GAG 182090,00 2,04 GAG* CTC*
ccc 160764,00 1,80 GGG 143602,00 1,61 GGG* Cccc*
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Frequency (%)

Quadruplet f1 f2 fu

CGT(D) 0,43 1,69 2,12
ceT  ACG(RC(D) 0,48 1,71 2,19
GCA(C(D)) 1,69 043 2,12
TGC(R(D)) 1,71 0,48 2,19
GTC(D) 1,04 2,52 3,57
GTc  GACRC(D) 1,27 2,46 374
CAG(C(D)) 2,52 1,04 3,57
CTG(R(D)) 2,46 1,27 374
GCT(D) 1,69 0,52 2,21
Gor  AGC(RC(D) 1,83 0,45 2,27
CGA(C(D)) 0,52 1,69 2,21
TCG(R(D)) 0,45 1,83 2,27
GCC(D) 1,73 076 2,49
Goc  GGC(RC(D) 1,59 077 2,36
CGG(C(D)) 0,76 1,73 2,49
CCG(R(D)) 077 1,59 2,36
CCA(D) 2,06 1,14 3,20
cca  TGG(RC(D) 2,15 1,41 3,56
GGT(C(D)) 1,14 2,06 3,20
ACC(R(D)) 1,41 2,15 3,56
ccT(D) 1,98 2,09 4,07
ccr AGG(RC(D) 1,90 1,68 3,58
GGA(C(D)) 2,09 1,98 4,07
TCC(R(D)) 1,68 1,90 3,58
CAC(D) 073 0,83 1,56
cac  GTG(RC(D) 0,83 073 1,56
GTG(C(D) 0,83 073 1,56
CAC(R(D)) 073 0,83 1,56
cGC(D) 0,32 0,33 0,65
coc  GCG(RC(D) 0,33 0,32 0,65
GCG(C(D)) 0,33 0,32 0,65
CGC(R(D)) 0,32 0,33 0,65
cTC(D) 0,86 1,02 1,88
ctc  GAG(RC(D) 1,02 0,86 1,88
GAG(C(D)) 1,02 0,86 1,88
CTC(R(D)) 0,86 1,02 1
cce() 0,90 0,81 1,
ccc  GGG(RC(D) 0,81 0,90 1,71
GGG(C(D)) 0,81 0,90 1,71
CCC(R(D)) 0,90 0,81 1,71

Human chromosome 6 coding C+G rich

0

CCT(D)
CAC(D)

cT(Ren) I
creicn) I
cacr) I

GGT(C(D))
ACC(R(D))
TCC(R(D))

- N w S
cero) il |
AacerRep) I ]
ceaco) I |
Tec(r(D) NN |
crco
IWEE N
croico) N 2 |
ctero) NN 2 |
cero) I |
accren) N |
ceaco) Il ]
TceRD) I ]
ceeo) I
cecrren) N |
ceeco) I
ccorD) I ]
ccao) N
TeoreD) NN = |
acerReD) N 222 |
Geaco) N == |

Trinucleotides

ufl Of2
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cec(n) Il

ceG(re() [l
ccc(b)

crcro) N |
ceGReD) I |

cea(en) Il
ceerp) ]

cacecro) I |
ceeco) I |
cccrp) N |



Stranica 71



[ (w9220
[ E (@92)999

M EEE ((A\Aulaan

lic

Stranica 72



Stranica 73



Stranica 74



Stranica 75



Human assembled chromomome 7

A-T rich
D f % RC % C f % R %
ATG 2888006,00 1,82 CAT 2905091,00 1,83 TAC 1775993,00 1,12 GTA 1798327,00 1,13 la
TGA 3103592,00 1,95 TCA 3154342,00 1,98 ACT 2561044,00 1,61 AGT 2573382,00 1,62
TAG 2044274,00 1,29 CTA 2021161,00 1,27 ATC 2113619,00 1,33 GAT 2139629,00 1,35
TAA 3305411,00 2,08 TTA 3301649,00 2,08 ATT 4018159,00 2,53 AAT 3979602,00 2,50 Ib
AAC 2357427,00 1,48 GTT 2336049,00 1,47 TTG 3059516,00 1,92 CAA 3004029,00 1,89
AAG 3142493,00 1,98 CTT 3197957,00 2,01 TTC 3191000,00 2,01 GAA 3170083,00 1,99
ACA 3214607,00 2,02 TGT 3234766,00 2,03 TGT* ACA* Ic
ATA 3277086,00 2,06 TAT 3272545,00 2,06 TAT* ATA*
AGA 3554554,00 2,24 TCT 3524383,00 2,22 TCT* AGA*
AAA 6174004,00 3,88 TTT 6278035,00 3,95 TTT* AAA*
Quadruplet f1 f2 fu Composition of DNA sequence in assembled chromosome 7
ATG(D) 1,82 1,12 2,93
AT CAT(RC(D) 1,83 1,13 2,96
TAC(C(D)) 1,12 1,82 2,93 A 47058248 29,53%
GTA(R(D)) 1,13 1,83 2,96 C 32317984 20,28%
G 32378859 20,32%
TGA(D) 1,95 1,61 3,56 T 47215040 29,63%
Tea  TCA(RC(D)) 1,98 1,62 3,60 N 375842 0,24%
ACT(C(D)) 1,61 1,95 3,56 Sum 159345973 100,00%
AGT(R(D)) 1,62 1,98 3,60
TAG(D) 1,29 1,33 2,62
TAG CTA(RC(D)) 1,27 1,35 2,62 % of coding bases from I i chre 1 (including N bases)
ATC(C(D)) 1,33 1,29 2,62
GAT(R(D)) 1,35 1,27 2,62
TAA(D) 2,08 2,53 4,61
1an TTARRC(D) 2,08 2,50 4,58
ATT(C(D)) 2,53 2,08 461
AAT(R(D)) 2,50 2,08 4,58
AAC(D) 1,48 1,92 3,41
aac GTT(RC(D) 1,47 1,89 3,36
TTG(C(D)) 1,92 1,48 3,41
CAA(R(D)) 1,89 1,47 3,36
AAG(D) 1,98 2,01 3,98
AAG CTT(RC(D)) 2,01 1,99 4,01
TTC(C(D)) 2,01 1,98 3,98
GAA(R(D)) 1,99 2,01 4,01
ACA(D) 1,01 1,02 2,03
Aca  TGT(RC(D) 1,02 1,01 2,03
TGT(C(D)) 1,02 1,01 2,03
ACA(R(D)) 1,01 1,02 2,03
ATA(D) 1,03 1,03 2,06
ATA  TAT(RC(D)) 1,03 1,03 2,06
TAT(C(D)) 1,03 1,03 2,06
ATA(R(D)) 1,03 1,03 2,06
AGA(D) , , 2,23
TCT(RC(D)) Kl , 2,23
AGA TCT(C(D)) Kl , 2,23
AGA(R(D)) i , 2,23
AAA(D) 1,94 1,97 3,92
aaa TTT(RC(D) 1,97 1,94 3,92
TTT(C(D)) 1,97 1,94 3,92
AAA(R(D)) 1,94 1,97 3,92
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Human chromosome 7 assembled A+T rich
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5535 0&55 0355 C&aa 20255 o355 CEas c5&5s csEas csas
ggog ook 2gcg fgce 2gocg Qgce Jgox oo ooz o0k
fe5g3 PErEr fcege fefgrc S5z 353 SEFEF YCEx fEEF SEFEZ
EEb 399 TFgd f%3 TEES “EEE THeg Ef% “5eg “ErFs
i =4 < & = o™ ° o © - < - - < -
Trinucleotides
uf1 Of2
Human random chromomome 7.
A-T rich
D f % RC f % C f % R f %
ATG 3578,00 1,79 CAT 3529,00 1,77 TAC 2097,00 1,05 GTA 2204,00 1,11 la
TGA 3903,00 1,96 TCA 4069,00 2,04 ACT 3236,00 1,62 AGT 3279,00 1,64
TAG 2585,00 1,30 CTA 2514,00 1,26 ATC 2690,00 1,35 GAT 2672,00 1,34
TAA 3956,00 1,98 TTA 3934,00 1,97 ATT 4852,00 2,43 AAT 4906,00 2,46 Ib
AAC 3010,00 1,51 GTT 2894,00 1,45 TTG 3938,00 1,98 CAA 3710,00 1,86
AAG 3894,00 1,95 CTT 4083,00 2,05 TTC 3958,00 1,99 GAA 4143,00 2,08
ACA 4018,00 2,02 TGT 4138,00 2,08 TGT* ACA* lc
ATA 3973,00 1,99 TAT 3986,00 2,00 TAT* ATA*
AGA 4533,00 2,27 TCT 4337,00 2,18 TCT* AGA*
AAA 7799,00 3,91 TTT 7877,00 3,95 TTT* AAA*
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Quadruplet f1 f2 fu Composition of DNA sequence in random chromosome 7

ATG(D) 1,79 1,05 2,85

AT CAT(RC(D) 177 1,11 2,88

TAC(C(D)) 1,05 1,79 2,85 A 58914 29,46%

GTA(R(D)) 1,11 1,77 2,88 C 40349 20,17%

G 41342 20,67%

TGA(D) 1,96 1,62 3,58 T 58795 29,40%

TGA TCA(RC(D)) 2,04 1,64 3,69 N 600 0,30%

ACT(C(D)) 1,62 1,96 3,58 Sum 200000 100,00%
AGT(R(D)) 1,64 2,04 3,69
TAG(D) 1,30 1,35 2,65
1ac  CTARC(D) 1,26 1,34 2,60
ATC(C(D)) 1,35 1,30 2,65
GAT(R(D)) 1,34 1,26 2,60
TAA(D) 1,98 2,43 4,42
1aa TTARC(D) 1,97 2,46 443
ATT(C(D)) 2,43 1,98 442
AAT(R(D)) 2,46 1,97 443
AAC(D) 1,51 1,98 3,48
Aac  GTT(RC(D) 1,45 1,86 3,31
TTG(C(D)) 1,98 1,51 3,48
CAA(R(D)) 1,86 1,45 3,31
AAG(D) 1,95 1,99 3,94
aag  CTT(RC(D) 2,05 2,08 413
TTC(C(D)) 1,99 1,95 3,94
GAA(R(D)) 2,08 2,05 413
ACA(D) 1,01 1,04 2,05
Aca  TGT(RC(D) 1,04 1,01 2,05
TGT(C(D)) 1,04 1,01 2,05
ACA(R(D)) 1,01 1,04 2,05
ATA(D) 1,00 1,00 2,00
ATA  TAT(RC(D) 1,00 1,00 2,00
TAT(C(D)) 1,00 1,00 2,00
ATA(R(D)) 1,00 1,00 1,99
AGA(D) 1,14 1,09 2,22
Aca  TCT(RC(D) 1,09 1,14 2,22
TCT(C(D)) 1,09 1,14 2,22
AGA(R(D)) 1,14 1,09 2,22
AAA(D) 1,96 1,98 3,93
Aaa TTT(RC(D)) 1,98 1,96 3,93
TTT(C(D)) 1,98 1,96 3,93
AAA(R(D)) 1,96 1,98 3,93
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Human chromosome 7 random A+T rich
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0
S555 £535 £&Z35 £33& £355 Sacc c&5c ccaz ceas cEas
ggog ook Q2gcg fgce 2gocg Qgce Jgox fogox ooz o0k
fe5g3 PErEr fcege fefprc S5z 353 SEFEF ZCEx fEEF SEFEZ
sfb §32 £33 g<3 EES EFS§ ©RPY =f% 5RPQ  EFZ
o =4 o [ 0" ° © = < = = < =
Trinucleotldes
uf1 Of2
Human coding chromomome 7
A-T rich
D f % RC f % C f % R f %
ATG 139810,00 1,73 CAT 125878,00 1,56 TAC 78905,00 0,98 GTA 66271,00 0,82 la
TGA 153803,00 1,90 TCA 142182,00 1,76 ACT 114232,00 1,41 AGT 114702,00 1,42
TAG 62604,00 0,77 CTA 77870,00 0,96 ATC 100239,00 1,24 GAT 106537,00 1,32
TAA 98483,00 1,22 TTA 102263,00 1,26 ATT 132087,00 1,63 AAT 133309,00 1,65 Ib
AAC 109847,00 1,36 GTT 97148,00 1,20 TTG 128817,00 1,59 CAA 140055,00 1,73
AAG 170809,00 2,11 CTT 140845,00 1,74 TTC 139000,00 1,72 GAA 175426,00 2,17
ACA 142730,00 1,77 TGT 142947,00 1,77 TGT* ACA* lc
ATA 94030,00 1,16 TAT 100442,00 1,24 TAT* ATA*
AGA 184333,00 2,28 TCT 142757,00 1,77 TCT* AGA*
AAA 214676,00 2,66 TTT 195505,00 2,42 TTT* AAA*
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Quadruplet

ATG

TGA

TAG

TAA

ACA

ATA

AGA

w

N

atco) N
catreo) I |

Frequency (%)

ATG(D)
CAT(RC(D))
TAC(C(D))
GTA(R(D))

TGA(D)
TCA(RC(D))
ACT(C(D))
AGT(R(D))

TAG(D)
CTA(RC(D))
ATC(C(D))
GAT(R(D))

Tacco) I
GTARD) I |

TeA0) I

TCA(RC(D))

1,73
1,56
0,98
0,82

1,90
1,76
1,41
1,42

0,77
0,96
1,24
1,32

1,22
1,26
1,63
1,65

1,36
1,20
1,59
1,73

2,11
1,74
1,72
2,17

0,88
0,88
0,88
0,88

0,58
0,62
0,62
0,58

1,14
0,88
0,88
1,14

1,33
1,21
1,21
1,33

Actco) N |
AcTROD) I |

f2

0,98
0,82
1,73
1,56

1,41
1,42
1,90
1,76

1,24
1,32
0,77
0,96

1,63
1,65
1,22
1,26

1,59
1,73
1,36
1,20

1,72
2,17
2,11
1,74

0,88
0,88
0,88
0,88

0,62
0,58
0,58
0,58

0,88
1,14
1,14
0,88

1,21
1,33
1,33
1,21

Taco) I
ctarRcD) I
Atcico) N |
GatrRD) I ]

2,71
2,38
2,71
2,38

3,32
3,18
3,32
3,18

2,01
2,28
2,01
2,28

2,85
2,91
2,85
2,91

2,95
2,93
2,95
2,93

3,83
3,91
3,83
3,91

1,77
1,77
1,77
1,77

1,20
1,20
1,20
1,16

2,02
2,02
2,02
2,02

2,54
2,54
2,54
2,54

Composition of DNA seq

Base No.of bases %

in coding chr

A 2123073 26,26%
C 1974295 24,42%
G 1995862 24,68%
T 1992099 24,64%
N 0 0,00%
Sum 8085329 100,00%

Human chromosome 7 coding A+T rich

TAAD)
TTARc) I ]
arrco) I
aaTRo) NN |

AacoO N
cTrre) I |

Treco) N
crarp) I

aco) I
crire) I |

ACA(D)

TeT(Rc(D) |

teco) N0
crARD) N

Trinucleotides

ufl of2
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ATA(D)

TeT(co) I
AcARD) I
TaT(RC(D) I |

AGA(D)

TcTre)

Tatco) Il
ATARD)) I

tcrico) I
AGARD) I |

AAA(D)

Trre) DI |

Trrco)
AARD) I



Human assembled chromomome 7

C+G rich
D f % RC f % C f % R f %
CGT 422629,00 0,27 ACG 418797,00 0,26 GCA 2286375,00 1,44 TGC 2302084,00 1,45
GTC 1474590,00 0,93 GAC 1492407,00 0,94 CAG 3222098,00 2,03 CTG 3165321,00 1,99
GCT 2187784,00 1,38 AGC 2193159,00 1,38 CGA 361735,00 0,23 TCG 367564,00 0,23
GCC 1864958,00 1,17 GGC 1852904,00 1,17 CGG 453163,00 0,29 CCG 442135,00 0,28
CCA 2873362,00 1,81 TGG 2897590,00 1,82 GGT 1803380,00 1,13 ACC 1828848,00 1,15
CCT 2780597,00 1,75 AGG 2763448,00 1,74 GGA 2457917,00 1,55 TCC 2402288,00 1,51
CAC 2397469,00 1,51 GTG 2425192,00 1,53 GTG* CAC*
CGC 385298,00 0,24 GCG 394329,00 0,25 GCG* CcGCr
CcTC 2669372,00 1,68 GAG 2675677,00 1,68 GAG* CTC*
ccc 2016562,00 1,27 GGG 2019246,00 1,27 GGG* ccc*
Quadruplet f1 f2 fu
CGT(D) 0,27 1,44 1,70
cGT ACG(RC(D)) 0,26 1,45 1,71
GCA(C(D)) 1,44 0,27 1,70
TGC(R(D) 1,45 0,26 1,71
GTC(D) 0,93 2,03 2,95
GTC GAC(RC(D)) 0,94 1,99 2,93
CAG(C(D)) 2,03 0,93 2,95
CTG(R(D)) 1,99 0,94 2,93
GCT(D) 1,38 0,23 1,60
GCT AGC(RC(D)) 1,38 0,23 1,61
CGA(C(D)) 0,23 1,38 1,60
TCG(R(D)) 0,23 1,38 1,61
GCC(D) 1,17 0,29 1,46
GCce GGC(RC(D)) 1,17 0,28 1,44
CGG(C(D)) 0,29 1,17 1,46
CCG(R(D)) 0,28 1,17 1,44
CCA(D) 1,81 1,13 2,94
cca  TGG(RC(D) 1,82 1,15 2,97
GGT(C(D)) 1,13 1,81 2,94
ACC(R(D)) 1,15 1,82 2,97
CCT(D) 1,75 1,55 3,30
ccr  AGG(RC(D) 1,74 1,51 3,25
GGA(C(D)) 1,55 1,75 3,30
TCC(R(D)) 1,51 1,74 3,25
CAC(D) 0,75 0,76 1,52
CAC GTG(RC(D)) 0,76 0,75 1,52
GTG(C(D)) 0,76 0,75 1,52
CAC(R(D)) 0,75 0,76 1,52
CGC(D) 0,12 0,12 0,25
cGe GCG(RC(D)) 0,12 0,12 0,25
GCG(C(D)) 0,12 0,12 0,25
CGC(R(D)) 0,12 0,12 0,25
CTC(D) 0,84 0,84 1,68
ctc  GAG(RC(D) 0,84 0,84 1,68
GAG(C(D)) 0,84 0,84 1,68
CTC(R(D)) 0,84 0,84 1,68
ccc(b) 0,63 0,64 1,27
ccc  GGG(RC(D) 0,64 0,63 1,27
GGG(C(D)) 0,64 0,63 1,27
CCC(R(D)) 0,63 0,64 1,27
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Human chromoome 7 assembled C+G rich
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GCCEZ PCo& LSo& 9Go& ICC& LGGCZ Q00Z 30G& Pog& 3¢
B3LZIC 0EZgo OEIr 0Loo OEEg OEFS SL3oc SEpgo 6Egs Of
[CSHT) O < = (SO [SHONE] [CR N [CONE] O k=< [CE N0} [CI-a [
QOkF <00 [CREN Qoo [ [ =00 000 <00 ¢
< o < (O] Ll < () o o C
Trinucleotides
ufl Of2
Human random chromomome 7
C+G rich
D f % RC f % C % R f %
CGT 556,00 0,28 ACG 526,00 0,26 GCA 2902,00 1,46 TGC 2890,00 1,45
GTC 1901,00 0,95 GAC 1883,00 0,94 CAG 4202,00 2,11 CTG 3959,00 1,99
GCT 2777,00 1,39 AGC 2829,00 1,42 CGA 462,00 0,23 TCG 443,00 0,22
GCC 2307,00 1,16 GGC 2363,00 1,19 CGG 608,00 0,30 CCG 561,00 0,28
CCA 3533,00 1,77 TGG 3754,00 1,88 GGT 2238,00 1,12 ACC 2291,00 1,15
CCT 3431,00 1,72 AGG 3498,00 1,75 GGA 3259,00 1,63 TCC 2927,00 1,47
CAC 3081,00 1,55 GTG 3211,00 1,61 GTG* CAC*
CGC 437,00 0,22 GCG 533,00 0,27 GCG* CGC*
CTC 3227,00 1,62 GAG 3459,00 1,73 GAG* cTC*
CCC 2456,00 1,23 GGG 2593,00 1,30 GGG* CCC*
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Quadruplet

CGT

GTC

GCT

GCC

CCA

CCT

CAC

CGC

CTC

Cccc

CGT(D)
ACG(RC(D))
GCA(C(D))
TGC(R(D))

GTC(D)
GAC(RC(D))
CAG(C(D))
CTG(R(D))

GCT(
AGC
CGA
TCG(

ccT(D)
AGG(RC(D))
GGA(C(D))
TCC(R(D))

CAC(
GTG(
GTG(
CAC(

D)
RC(D))
C(D)

R(D)

(
GCG(
GCG(
CGQ(
cTC(D)
GAG(RC(D))
GAG(C(D))
CTC(R(D))

cce()
GGG(RC(D))
GGG(C(D))
CCC(R(D))

0,28
0,26
1,46
1,45

0,95
0,94
2,11
1,99

1,39
1,42
0,23
0,22

1,16
1,19
0,30
0,28

1,77
1,88
1,12
1,15

1,72
1,75
1,63
1,47

0,77
0,81
0,81
0,77

0,11
0,13
0,13
0,11

0,81
0,87
0,87
0,81

0,62
0,65
0,65
0,62

f2

1,46
1,45
0,28
0,26

2,11
1,99
0,95
0,94

0,23
0,22
1,39
1,42

0,30
0,28
1,16
1,19

1,12
1,15
1,77
1,88

1,63
1,47
1,72
1,75

0,81
0,77
0,77
0,81

0,13
0,11
0,11
0,13

0,87
0,81
0,81
0,87

0,65
0,62
0,62
0,65
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Human chromoome 7 random C+G rich
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S555 5585 5588 25338 2555 5335 5585 S88s g8ss ¢
GgCE PgoocE gcE J9CE SOCE LOCE Q5CE @ggcg P2ogoe g
3EI5 0Zags OLI0 6%o0 OZLFg OZ3Xg S%00 OLoo OLEo O
[CSHU] O < (SO (S OS] Q9O [CCIE) (O =Y [CNENU] [CR- i
COF <00 QO F 000 00< [CRCR OO 00O0 <00
< o < (O] = < o o o
Trinucleotides
ufl Of2
Human coding chromomome 7
C+G rich
D f % RC f % C f % R f %
CGT 40438,00 0,50 ACG 44732,00 0,55 GCA 141170,00 1,75 TGC 142494,00 1,76
GTC 86280,00 1,07 GAC 104525,00 1,29 CAG 207207,00 2,56 CTG 208589,00 2,58
GCT 144113,00 1,78 AGC 155188,00 1,92 CGA 46124,00 0,57 TCG 41232,00 0,51
GCC 156859,00 1,94 GGC 144595,00 1,79 CGG 74067,00 0,92 CCG 74530,00 0,92
CCA 173592,00 2,15 TGG 178675,00 2,21 GGT 92315,00 1,14 ACC 118117,00 1,46
CCT 168844,00 2,09 AGG 154231,00 1,91 GGA 170063,00 2,10 TCC 141990,00 1,76
CAC 126534,00 1,56 GTG 140703,00 1,74 GTG* CAC*
CGC 64766,00 0,80 GCG 64901,00 0,80 GCG* CGC*
CTC 142642,00 1,76 GAG 167834,00 2,08 GAG* cTC*
CCC 162314,00 2,01 GGG 137121,00 1,70 GGG* CCC*
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Quadruplet

CGT

GTC

GCT

GCC

CCA

CCT

CAC

CGC

CTC

Cccc

w

N

ceto) lll ]
Acgreo) I |

Frequency (%)

CGT(D)
ACG(RC(D))
GCA(C(D))
TGC(R(D))

GTC(D)
GAC(RC(D))
CAG(C(D))
CTG(R(D))

GCT(D)
AGC(RC(D))
CGA(C(D))
TCG(R(D))

GCC(D)
GGC(RC(D))
CGG(C(D))
CCG(R(D))

ccT(D)
AGG(RC(D))
GGA(C(D))
TCC(R(D))

CAC(D)
GTG(RC(D))
GTG(C(D)

CAC(R(D)

CGC
GCG
GCG
CGC

D)

RC(D))
C(D))
R(D))

cTC(D)
GAG(RC(D))
GAG(C(D))
CTC(R(D))

cce()
GGG(RC(D))
GGG(C(D))
CCC(R(D))

GTC(D)

GACRCD) I ]

ceaco) N |
TecRD) NN |

caceo) NN |
cteRo) NN |

0,50
0,55
1,75
1,76

1,07
1,29
2,56
2,58

1,78
1,92
0,57
0,51

1,94
1,79
0,92
0,92

2,15
2,21
1,14
1,46

2,09
1,91
2,10
1,76

0,78
0,87
0,87
0,78

0,40
0,40
0,40
0,40

0,88
1,04
1,04
0,88

1,00
0,85
0,85
1,00

f2

ceto) I |

AGC(RC(D))

ceaco) Il |
Tcero) ]

1,75
1,76
0,50
0,55

2,56
2,58
1,07
1,29

0,57
0,51
1,78
1,92

0,92
0,92
1,94
1,79

1,14
1,46
2,15
2,21

2,10
1,76
2,09
1,91

0,87
0,78
0,78
0,87

0,40
0,40
0,40
0,40

1,04
0,88
0,88
1,04

0,85
1,00
1,00
0,85

Human chromosome 7 coding C+G rich

cecco) N
cecre) N |

ceeico) N |
cccro) I ]

ccao) N
TeoReD) N @ |

ccT(D)

gg
Sc
S
[OU]
Qo

Trinucleotides

GGT(C(D))
ACC(R(D))
TCC(R(D))

Al

ufl Of2
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caco)
cTG(Re(D) I |

creco) I |
cacrp) I ]

ceco) Il ]
GeGre) I

cea(co) Il ]
ccerD) Il

crco) |
GaGRcD) I |

cagico) I |
ctcro) I~ |

ccc(p)
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Human assembled chromomome 8

A-T rich
D f % RC f % C f % R %
ATG 2703850,00 1,87 CAT 2719664,00 1,88 TAC 1656965,00 1,14 GTA 1665280,00 1,15 la
TGA 2870965,00 1,98 TCA 2866345,00 1,98 ACT 2348614,00 1,62 AGT 2343218,00 1,62
TAG 1896087,00 1,31 CTA 1891668,00 1,31 ATC 1962506,00 1,36 GAT 1964097,00 1,36
TAA 3088882,00 2,13 TTA 3082124,00 2,13 ATT 3722924,00 2,57 AAT 3708381,00 2,56 Ib
AAC 2169193,00 1,50 GTT 2143097,00 1,48 TTG 2801796,00 1,94 CAA 2761609,00 1,91
AAG 2930387,00 2,02 CTT 2940802,00 2,03 TTC 2922902,00 2,02 GAA 2957468,00 2,04
ACA 2976704,00 2,06 TGT 2963394,00 2,05 TGT* ACA* lc
ATA 3093321,00 2,14 TAT 3090459,00 2,13 TAT* ATA*
AGA 3246710,00 2,24 TCT 3240084,00 2,24 TCT* AGA*
AAA 5664156,00 3,91 TTT 5682429,00 3,93 TTT* AAA*
Quadruplet f1 f2 fu [of of DNA in chre 8
ATG(D) 1,87 1,14 3,01
ATG CAT(RC(D)) 1,88 1,15 3,03 Base No.of bases %
TAC(C(D)) 1,14 1,87 3,01 A 43333530 29,86%
GTA(R(D)) 1,15 1,88 3,03 C 29030173 20,00%
G 29103787 20,05%
TGA(D) 1,98 1,62 3,61 T 43300646 29,83%
TGA TCA(RC(D)) 1,98 1,62 3,60 N 370500 0,26%
ACT(C(D)) 1,62 1,98 3,61 Sum 145138636 100,00%
AGT(R(D)) 1,62 1,98 3,60
TAG(D) 1,31 1,36 2,67
TAG CTA(RC(D)) 1,31 1,36 2,66 % of coding bases from chr 1 (including N bases)
ATC(C(D)) 1,36 1,31 2,67
GAT(R(D)) 1,36 1,31 2,66
TAA(D) 2,13 2,57 4,71
Tan  TTARC(D)) 2,13 2,56 4,69
ATT(C(D)) 2,57 2,13 4,71
AAT(R(D)) 2,56 2,13 4,69
AAC(D) 1,50 1,94 3,43
AAC GTT(RC(D)) 1,48 1,91 3,39
TTG(C(D)) 1,94 1,50 3,43
CAA(R(D)) 1,91 1,48 3,39
AAG(D) 2,02 2,02 4,04
aag  CTT(RC(D) 2,03 2,04 4,07
TTC(C(D)) 2,02 2,02 4,04
GAA(R(D)) 2,04 2,03 4,07
ACA(D) 1,03 1,02 2,05
AcA  TGT(RC(D)) 1,02 1,03 2,05
TGT(C(D)) 1,02 1,03 2,05
ACA(R(D)) 1,03 1,02 2,05
ATA(D) 1,07 1,07 2,14
ATA  TAT(RC(D)) 1,07 1,07 2,14
TAT(C(D)) 1,07 1,07 2,14
ATA(R(D)) 1,07 1,07 2,14
AGA(D) 1,12 1,12 2,24
Aca  TCT(RC(D) 1,12 1,12 2,24
TCT(C(D)) 1,12 1,12 2,24
AGA(R(D)) 1,12 1,12 2,24
AAA(D) 1,96 1,96 3,92
Ara TTT(RC(D) 1,96 1,96 3,92
TTT(C(D)) 1,96 1,96 3,92
AAA(R(D)) 1,96 1,96 3,92
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Human chromosome 8 assembled A+T rich

5
4
9
3
>
o
c
[
z
02
w
1
0
G355 0355 0355 0355 0355 0355 0355 0355 5555 S&Es
goog oo 2gcg 3gcE 2gog SgoE Joog oo Foog oo
IEGI FEFE REGE REFE <E,0§ 2ES I <2FI <XEEI IEFEZ <E‘,v—§
<26 329 253 g<3 EE FES 62 Rk 5e¢ EE
o [ (D) = o™ © oo er< = g« £ <
Trinucleotides
mfl of2
Human random chromomome 8
AT rich
D T % RC % C T % R T %
ATG 3658,00 1,83 CAT 3749,00 1,88 TAC 2241,00 112 GTA 2263,00 113 Ia
TGA 3946,00 1,98 TCA 3957,00 1,98 ACT 3155,00 1,58 AGT 3190,00 1,60
TAG 2603,00 1,31 CTA 2556,00 1,28 ATC 2801,00 1,40 GAT 2804,00 1,41
TAA 3973,00 199 TTA 4029,00 2,02 ATT 5022,00 2,52 AAT 4897,00 2,46 Ib
AAC 2934,00 1,47 GTT 2940,00 1,47 TTG 3901,00 1,96 CAA 3716,00 1,86
AAG 3951,00 1,98 CTT 4012,00 2,01 TTC 4043,00 2,03 GAA 4094,00 2,05
ACA 3987,00 2,00 TGT 4159,00 2,09 TGT* ACA* Ic
ATA 3965,00 1,99 TAT 3997,00 2,00 TAT* ATA*
AGA 4476,00 2,24 TCT 4412,00 2,21 TCT* AGA*
AAA 7671,00 3,85 TTT 7664,00 3,84 TTT* AAA*
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Quadruplet f1 f2 fu [of ition of DNA in random chromosome 8

ATG(D) 1,83 1,12 2,96

AT CAT(RC(D) 1,88 1,13 3,02

TAC(C(D)) 1,12 1,83 2,96 A 58786 29,39%

GTA(R(D)) 1,13 1,88 3,02 C 40548 20,27%

G 40966 20,48%

TGA(D) 1,98 1,58 3,56 T 59100 29,55%

1A TCARC(D) 1,98 1,60 3,58 N 600 0,30%

ACT(C(D)) 1,58 1,98 3,56 Sum 200000 100,00%
AGT(R(D)) 1,60 1,98 3,58
TAG(D) 1,31 1,40 2,71
1ag  CTARC(D) 1,28 1,41 2,69
ATC(C(D)) 1,40 1,31 2,71
GAT(R(D)) 1,41 1,28 2,69
TAA(D) 1,99 2,52 4,51
1aa  TTARC(D)) 2,02 2,46 4,48
TT(C(D)) 2,52 1,99 4,51
AAT(R(D)) 2,46 2,02 4,48
AAC(D) 1,47 1,96 3,43
Aac GTT(RC(D) 1,47 1,86 3,34
TTG(C(D)) 1,96 1,47 3,43
CAAR(D)) 1,86 1,47 3,34
AAG(D) 1,98 2,03 4,01
aaG  CTT(RC(D) 2,01 2,05 4,07
TTC(C(D)) 2,03 1,98 4,01
GAA(R(D)) 2,05 2,01 4,07
ACA(D) 1,00 1,04 2,04
AcA  TGT(RC(D) 1,04 1,00 2,04
TGT(C(D) 1,04 1,00 2,04
ACA(R(D)) 1,00 1,04 2,04
ATA(D) 0,99 1,00 2,00
ATA  TAT(RC(D)) 1,00 0,99 2,00
TAT(C(D)) 1,00 0,99 2,00
ATA(R(D)) 0,99 0,99 1,99
AGA(D) 1,12 1,11 2,23
AGA  TCT(RC(D) 1,11 1,12 2,23
TCT(C(D)) 1,11 1,12 2,23
AGA(R(D)) 1,12 1,11 2,23
AAA(D) 1,92 1,92 3,85
aaa TTT(RC(D) 1,92 1,92 3,85
TTT(C(D)) 1,92 1,92 3,85
AAA(R(D)) 1,92 1,92 3,85
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Human chromosome 8 random A+T rich

5
4
€5
>
Q
c
o
z
02
'S
1
0
Seas Sggs gaasg Saggs §ogs Seas Sgas Sags Sess gSgas
ggog ook 2g8cg Jg90&E o0& Sg00& JooE ook FooE oo
<¥20I FEFE FEGE rREFE <50§ <20 IEFT <EEI EE I <EF
F2b T 3%% "EE§F "IR3 CEE FES “5e3 TgEL “5eg “gE
o 2 (8] = o~ ° o~ 9 gr< [~ e < =
Trinucleotides
ufl of2
Human coding chromomome 8
A-T rich
D f % RC f % C f % R f %
ATG 113301,00 1,80 CAT 97428,00 1,54 TAC 62798,00 0,99 GTA 55200,00 0,87 la
TGA 121400,00 1,92 TCA 108116,00 1,71 ACT 89366,00 1,42 AGT 90598,00 1,44
TAG 51827,00 0,82 CTA 61556,00 0,98 ATC 77667,00 1,23 GAT 85573,00 1,36
TAA 82888,00 1,31 TTA 87656,00 1,39 ATT 109628,00 1,74 AAT 110696,00 1,75 Ib
AAC 85213,00 1,35 GTT 79263,00 1,26 TTG 105215,00 1,67 CAA 108376,00 1,72
AAG 135852,00 2,15 CTT 111800,00 1,77 TTC 107820,00 1,71 GAA 140498,00 2,23
ACA 109349,00 1,73 TGT 113312,00 1,80 TGT* ACA* Ic
ATA 78018,00 1,24 TAT 84917,00 1,35 TAT* ATA*
AGA 146133,00 2,32 TCT 111695,00 1,77 TCT* AGA*
AAA 175039,00 2,77 TTT 164102,00 2,60 TTT* AAA*
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Quadruplet

ATG

TGA

TAG

TAA

ACA

ATA

AGA

[

N

Frequency (%)

0

ATG(D)

catrco) N

ATG(D)
CAT(RC(D))
TAC(C(D))
GTA(R(D))

TGA(D)
TCA(RC(D))
ACT(C(D))
AGT(R(D))

TAG(D)
CTA(RC(D))

Tacco) I
GTARD) N |

f1

TcAD) I
TcARcD) I |

1,80
1,54
0,99
0,87

1,92
1,71
1,42
1,44

0,82
0,98
1,23
1,36

1,31
1,39
1,74
1,75

1,35
1,26
1,67
1,72

2,15
1,77
1,71
2,23

0,87
0,90
0,90
0,87

0,62
0,67
0,67
0,62

1,16
0,88
0,88
1,16

1,39
1,30
1,30
1,39

AcTco) I
AcTR) I |

fu
0,99
0,87
1,80
1,54

1,42
1,44
1,92
1,71

1,23
1,36
0,82
0,98

1,74
1,75
1,31
1,39

1,67
1,72
1,35
1,26

1,71
2,23
2,15
1,77

0,90
0,87
0,87
0,90

0,67
0,62
0,62
0,62

0,88
1,16
1,16
0,88

1,30
1,39
1,39
1,30

Taco)
ctarco) I
atcco) I |
GATRD) NN

2,79
2,42
2,79
2,42

3,34
3,15
3,34
3,15

2,05
2,33
2,05
2,33

3,05
3,14
3,05
3,14

3,02
2,97
3,02
2,97

3,86
4,00
3,86
4,00

1,76
1,76
1,76
1,76

1,29
1,29
1,29
1,24

2,04
2,04
2,04
2,04

2,69
2,69
2,69
2,69

C

of DNA

Base No.of bases %

A 1682135 26,65%
C 1491327 23,63%
G 1550467 24,56%
T 1588021 25,16%
N 0 0,00%
Sum 6311950 100,00%

Human chromosome 8 coding A+T rich

TAAD)

TTA(RC(D))
aaco) I
ctireo) I |

AATRD) I ]

ATT(C(D))

treco) NN
caarp) I |

ACA(D)

TeT(RcD) I

crarp) NN 200

Trinucleotides

ufl of2

Stranica 95

TeT(co) I |
AcARD) I |

ATAD) I
TaT(Rc(D) I ]

AGA(D)

TaTco) I ]
ATARD)) ]
tcrreo) I |

in coding chromosome 8

terco) I
AcARD) I |

AAA(D)

mrireo)
mrce) I
AAARD) N



Human assembled chromomome 8

C+G rich
D f % RC f % C f % R f %
CGT 363522,00 0,25 ACG 361801,00 0,25 GCA 2079540,00 1,44 TGC 2057043,00 1,42 lla
GTC 1345165,00 0,93 GAC 1354020,00 0,94 CAG 2871252,00 1,98 CTG 2839668,00 1,96
GCT 1967618,00 1,36 AGC 1989968,00 1,37 CGA 301328,00 0,21 TCG 308696,00 0,21
GCC 1592891,00 1,10 GGC 1595228,00 1,10 CGG 363475,00 0,25 CCG 355638,00 0,25 llb
CCA 2567585,00 1,77 TGG 2597187,00 1,79 GGT 1626683,00 1,12 ACC 1630708,00 1,13
CCT 2475658,00 1,71 AGG 2481083,00 1,71 GGA 2219834,00 1,53 TCC 2175282,00 1,50
CAC 2137649,00 1,48 GTG 2143275,00 1,48 GTG* CAC* lic
CGC 309875,00 0,21 GCG 312065,00 0,22 GCG* CcGc*
CTC 2359835,00 1,63 GAG 2363251,00 1,63 GAG* CcTC*
CcCcC 1770941,00 1,22 GGG 1774269,00 1,23 GGG* CCcc*
Quadruplet f1 f2 fu
CGT(D) 0,25 1,44 1,69
cor  ACG(RC(D) 0,25 1,42 1,67
GCA(C(D)) 1,44 0,25 1,69
TGC(R(D)) 1,42 0,25 1,67
GTC(D) 0,93 1,98 2,91
GTc  GAC(RC(D)) 0,94 1,96 2,90
CAG(C(D)) 1,98 0,93 2,91
CTG(R(D)) 1,96 0,94 2,90
GCT(D) 1,36 0,21 1,57
GoT  AGC(RC(D) 1,37 0,21 1,59
CGA(C(D)) 0,21 1,36 1,57
TCG(R(D)) 0,21 1,37 1,59
GCC(D) 1,10 0,25 1,35
Gce GGC(RC(D)) 1,10 0,25 1,35
CGG(C(D)) 0,25 1,10 1,35
CCG(R(D)) 0,25 1,10 1,35
CCA(D) 1,77 1,12 2,90
cca  TGG(RC(D) 1,79 1,13 2,92
GGT(C(D)) 1,12 1,77 2,90
ACC(R(D)) 1,13 1,79 2,92
CCT(D) 1,71 1,53 3,24
ccT AGG(RC(D)) 1,71 1,50 3,22
GGA(C(D)) 1,53 1,71 3,24
TCC(R(D)) 1,50 1,71 3,22
CAC(D) 0,74 0,74 1,48
cac  GTG(RCOD) 0,74 0,74 1,48
GTG(C(D)) 0,74 0,74 1,48
CAC(R(D)) 0,74 0,74 1,48
CGC(D) 0,11 0,11 0,21
cGe GCG(RC(D)) 0,11 0,11 0,21
GCG(C(D)) 0,11 0,11 0,21
CGC(R(D)) 0,11 0,11 0,21
CTC(D) 0,82 0,82 1,63
cTC GAG(RC(D)) 0,82 0,82 1,63
GAG(C(D)) 0,82 0,82 1,63
CTC(R(D)) 0,82 0,82 1,63
CCC(D) 0,61 0,61 1,22
cece GGG(RC(D)) 0,61 0,61 1,22
GGG(C(D)) 0,61 0,61 1,22
CCC(R(D)) 0,61 0,61 1,22
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Human chromoome 8 assembled C+G rich

5
4
S
>
Q
c
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=
g2
w
0 [==[==[====|
5535 C£&55 S235 C5&5: Sa355 Cos: Sacc SCoas Seas Saas
GCCZ POCE (OOEZ QOGCE JOOZ L(OGCEZ Q0CE R060% POCE JOoE
OEIC OE@0 OXIo 0200 OKEFEGO OSSO CELG0 O0Xa0 OEGS OXa@o
000 R [SEURS) [SRURS) [CRCR) [LRCRS) OkE < Q00 o<k 000
QO F <00 [CREm [C e 00« QOF OO [SCNE] <00 (U
< ) < o S < V) ] ) 1]
Trinucleotides
nfl Of2
Human random chromomome 8
C+G rich
D f % RC f % C f % R f %
CGT 593,00 0,30 ACG 545,00 0,27 GCA 3037,00 1,52 TGC 2856,00 1,43 lla
GTC 1927,00 0,97 GAC 1833,00 0,92 CAG 4134,00 2,07 CTG 3977,00 1,99
GCT 2755,00 1,38 AGC 2885,00 1,45 CGA 496,00 0,25 TCG 512,00 0,26
GCC 2231,00 1,12 GGC 2277,00 1,14 CGG 565,00 0,28 CCG 602,00 0,30 IIb
(17 3469,00 1,74 TGG 3645,00 1,83 GGT 2258,00 1,13 ACC 2173,00 1,09
cCT 3491,00 1,75 AGG 3472,00 1,74 GGA 3147,00 1,58 TCC 3158,00 1,58
CAC 2851,00 1,43 GTG 3070,00 1,54 GTG" CAC* lic
CcGC 539,00 0,27 GCG 534,00 0,27 GCG* cGe*
cTC 3268,00 1,64 GAG 3334,00 1,67 GAG* cTer
ccc 2530,00 1,27 GGG 2462,00 1,23 GGG* cce*

Stranica 97



Quadruplet

CGT

GTC

GCT

GCC

CCA

CCT

CAC

CGC

CTC

ccc

1
CGT(D)
ACG(RC(D))
GCA(C(D))
TGC(R(D))

GTC(D)
GAC(RC(D))
CAG(C(D))
CTG(R(D))

GCT(D)
AGC(RC(D))
CGA(C(D))
TCG(R(D))

GCC(D)
GGC(RC(D))
CGG(C(D))
CCG(R(D))

ccT(D)
AGG(RC(D))
GGA(C(D))
TCC(R(D))

CGC(D)
GCG(RC(D))
GCG(C(D)
CGC(R(D))

CTC(D)
GAG(RC(D))
GAG(C(D))
CTC(R(D))

CCC(D)
GGG(RC(D)!
GGG(C(D))
CCC(R(D))

0,30
0,27
1,52
1,43

0,97
0,92
2,07
1,99

1,38
1,45
0,25
0,26

1,12
1,14
0,28
0,30

1,74
1,83
1,13
1,09

1,75
1,74
1,58
1,58

0,71
0,77
0,77
0,71

0,14
0,13
0,13
0,14

0,82
0,84
0,84
0,82

0,63
0,62
0,62
0,63

1,52
1,43
0,30
0,27

2,07
1,99
0,97
0,92

0,25
0,26
1,38
1,45

0,28
0,30
1,12
1,14

1,13
1,09
1,74
1,83

1,58
1,58
1,75
1,74

0,77
0,71
0,71
0,77

0,13
0,14
0,14
0,13

0,84
0,82
0,82
0,84

0,62
0,63
0,63
0,62

1,82
1,71
1,82
1,71

3,04
291
3,04
291

1,63
1,70
1,63
1,70

1,40
1,44
1,40
1,44

2,87
2,92
2,87
2,92

3,33
3,33
3,33
3,33

1,48
1,48
1,48
1,48

0,27
0,27
0,27
0,27

1,66
1,66
1,66
1,66

1,25
1,25
1,25
1,25
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Human chromoome 8 random C+G rich

5
4
S
>
Q
c
[
=
02
| H
. =
5555 5555 5555 5255 03555 5555 5555 8555 8853 8853
GS8CZ PoocE GOOE QoCZ JOO&Z GOCZ 00K R0C% POCE JOOF
OEI0 0OEg0o O0XI0 0X00 OKEFQ OLIG0 CEX0C O0X00 OG0 O0X00
Q00 R [SEUR3) OO0 Q0o [LRCRS) OkE < 000 gk 000
QOF <00 QO F [CRT N3] 00<g QOF OO 000 <00 Q00
< L] < o) (= < o ] ) 1]
Trinucleotides
uf1 Of2
Human coding chromomome 8
C+G rich
D f % RC f % C f % R f %
CGT 31951,00 0,51 ACG 35006,00 0,55 GCA 111253,00 1,76 TGC 112788,00 1,79 lla
GTC 65909,00 1,04 GAC 80683,00 1,28 CAG 158024,00 2,50 CTG 158489,00 2,51
GCT 111514,00 1,77 AGC 117987,00 1,87 CGA 35988,00 0,57 TCG 31377,00 0,50
GCC 115999,00 1,84 GGC 110767,00 1,75 CGG 58020,00 0,92 CCG 56800,00 0,90 1Ib
(17 127962,00 2,03 TGG 136826,00 2,17 GGT 71832,00 1,14 ACC 87825,00 1,39
cCT 124346,00 1,97 AGG 120455,00 1,91 GGA 132703,00 2,10 TCC 105284,00 1,67
CAC 92852,00 1,47 GTG 107321,00 1,70 GTG* CAC* lic
cGC 49197,00 0,78 GCG 51973,00 0,82 GCG* cGe*
cTC 105076,00 1,66 GAG 129470,00 2,05 GAG* cTer
ccc 113462,00 1,80 GGG 100509,00 1,59 GGG* cce*
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Quadruplet

CGT

GTC

GCT

GCC

CCA

CCT

CAC

CGC

CTC

ccc

w

[N

ceTo) I ]
ACGRCD) I |

Frequency (%)

0

GCC(D)
GGC(RC(D))
CGG(C(D))
CCG(R(D))

ccT(D)
AGG(RC(D))
GGA(C(D))
TCC(R(D))

CGC(D)
GCG(RC(D))
GCG(C(D))
CGC(R(D))

CTC(D)
GAG(RC(D))
GAG(C(D))
CTC(R(D))

CCC(D)
GGG(RC(D)!
GGG(C(D))
CCC(R(D))

Greco) NN |
GACRcD)) NN |

TecR(D)) NN |

GCA(C(D))

0,51
0,55
1,76
1,79

1,04
1,28
2,50
2,51

1,77
1,87
0,57
0,50

1,84
1,75
0,92
0,90

2,03
2,17
1,14
1,39

1,97
1,91
2,10
1,67

0,74
0,85
0,85
0,74

0,39
0,41
0,41
0,39

0,83
1,03
1,03
0,83

0,90
0,80
0,80
0,90

cTeRD) NN

CAG(C(D))

Gero) NN |

AGC(RC(D))

1,76
1,79
0,51
0,55

2,50
2,51
1,04
1,28

0,57
0,50
1,77
1,87

0,92
0,90
1,84
1,75

1,14
1,39
2,03
2,17

2,10
1,67
1,97
1,91

0,85
0,74
0,74
0,85

0,41
0,39
0,39
0,41

1,03
0,83
0,83
1,03

0,80
0,90
0,90
0,80

ceAco) Il |
Tcor) I ]

2,27
2,34
2,27
2,34

3,55
3,79
3,55
3,79

2,34
2,37
2,34
2,37

2,76
2,65
2,76
2,65

3,17
3,56
3,17
3,56

4,07
3,58
4,07
3,58

1,59
1,59
1,59
1,59

0,80
0,80
0,80
0,80

1,86
1,86
1,86
1,86

1,69
1,69
1,69
1,69

Human chromosome 8 coding C+G rich

Geeo) N
GGC(Re(D) I |
ceGco) M |
CcGRD) NN |

I 0
[

ccap) N
TeeReD) N

55 8835
S 590k
EFo OEZo
[CRs} CRCRs]
6 < gor

Trinucleotides

ufl Of2
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caco)
cTe(rcD) I

cre(co) I
cacro) I ]

ceco) Il ]

GCG(RC(D))

| I
| I
cGe(rp) ]

GCG(C(D))

crco) I |

GAG(RC(D))

Gagco) I |
crcrD) I ]

cce(p)

GeGRem) N |

GGe(co) N |
cccrp) N |



Human assembled chromomome 9

A-T rich
D f % RC f % C f % R f %
ATG 2210216,00 1,81 CAT 2229372,00 1,83 TAC 1355921,00 1,11 GTA 1360476,00 1,12 la
TGA 2393176,00 1,96 TCA 2385680,00 1,96 ACT 1960840,00 1,61 AGT 1945370,00 1,60
TAG 1554667,00 1,28 CTA 1552658,00 1,27 ATC 1613301,00 1,32 GAT 1626204,00 1,34
TAA 2449416,00 2,01 TTA 2441040,00 2,00 ATT 2967860,00 2,44 AAT 2941630,00 2,42 b
AAC 1800528,00 1,48 GTT 1773059,00 1,46 TTG 2326298,00 1,91 CAA 2276311,00 1,87
AAG 2421335,00 1,99 CTT 2448643,00 2,01 TTC 2422227,00 1,99 GAA 2437767,00 2,00
ACA 2460103,00 2,02 TGT 2463842,00 2,02 TGT* ACA* lc
ATA 2446249,00 2,01 TAT 2440420,00 2,00 TAT* ATA*
AGA 2705781,00 2,22 TCT 2706023,00 2,22 TCT* AGA*
AAA 4616525,00 3,79 TTT 4649550,00 3,82 TTT* AAA*
Quadruplet f1 f2 fu [of ition of DNA in chre 9
ATG(D) 1,81 1,11 2,93
ATG  CATRC(D) 183 112 2,95
TAC(C(D)) 1,11 1,81 2,93 A 35736329 25,82%
GTA(R(D)) 1,12 1,83 2,95 C 25099811 18,14%
G 25170662 18,19%
TGA(D) 1,96 1,61 3,58 T 35783748 25,86%
TGA TCA(RC(D)) 1,96 1,60 3,56 N 16604167 12,00%
ACT(C(D)) 1,61 1,96 3,58 Sum 138394717 100,00%
AGT(R(D)) 1,60 1,96 3,56
TAG(D) 1,28 1,32 2,60
TAG CTA(RC(D)) 1,27 1,34 2,61 % of coding bases from chr 1 (including N bases)
ATC(C(D)) 1,32 1,28 2,60
GAT(R(D)) 1,34 1,27 2,61
TAA(D) 2,01 2,44 4,45
Tan  TTARC(D)) 2,00 2,42 4,42
ATT(C(D)) 2,44 2,01 4,45
AAT(R(D)) 2,42 2,00 4,42
AAC(D) 1,48 1,91 3,39
Aac  GTT(RC(D)) 1,46 1,87 3,32
TTG(C(D)) 1,91 1,48 3,39
CAA(R(D)) 1,87 1,46 3,32
AAG(D) 1,99 1,99 3,98
aag  CTT(RC(D) 2,01 2,00 4,01
TTC(C(D)) 1,99 1,99 3,98
GAA(R(D)) 2,00 2,01 4,01
ACA(D) 1,01 1,01 2,02
AcA  TGT(RC(D)) 1,01 1,01 2,02
TGT(C(D)) 1,01 1,01 2,02
ACA(R(D)) 1,01 1,01 2,02
ATA(D) 1,00 1,00 2,01
ATA  TAT(RC(D)) 1,00 1,00 2,01
TAT(C(D)) 1,00 1,00 2,01
ATA(R(D)) 1,00 1,00 2,01
AGA(D) 1,11 1,11 2,22
AGA TCT(RC(D)) 1,11 1,11 2,22
TCT(C(D)) 1,11 1,11 2,22
AGA(R(D)) 1,11 1,11 2,22
AAA(D) 1,90 1,91 3,80
AAA TTT(RC(D)) 1,91 1,90 3,80
TTT(C(D)) 1,91 1,90 3,80
AAA(R(D)) 1,90 1,91 3,80
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Human chromosome 9 assembled A+T rich

VYO =~~~ |
ire) I |
o) 0
Amarp) N 0

atap) I |
TaT(ReD) ]

Acap) I |
TcTRe) L |

arrco) IS 0
AnTRO) I 0 |
crarD) NN
trcco) I 0000
GraRD) NN 000

TeTco) I |
AcARD) I |
TaT(co) I |
ATARD) I |
Terco) I
AcAarD) I |

TTARCD) NN 00

Frequency (%)
- N w »
Tacco) I |
cTARD) NN |
TeAap) N0
Actco) I |
AcTRD) NN |
cTARco) I |
Arcco) I |
GATRD) I |
a0 0
CTT(RC(D)) _ j

TeT(Re) I |

0
=2 o < I8e b4 )
<z c P <%0 2 <

=85 g £
S [ o

Trinucleotides

ufl of2

Human random chromomome 9

A-T rich
D f % RC f % C f % R f %
ATG 2870,00 1,83 CAT 2962,00 1,89 TAC 1856,00 1,19 GTA 1800,00 1,15 la
TGA 3090,00 1,97 TCA 3110,00 1,99 ACT 2577,00 1,65 AGT 2603,00 1,66
TAG 2073,00 1,32 CTA 2144,00 1,37 ATC 2158,00 1,38 GAT 2173,00 1,39
TAA 3362,00 2,15 TTA 3313,00 2,12 ATT 4110,00 2,62 AAT 4034,00 2,58 Ib
AAC 2390,00 1,53 GTT 2400,00 1,53 TTG 3179,00 2,03 CAA 2957,00 1,89
AAG 3061,00 1,95 CTT 3311,00 2,11 TTC 3329,00 2,13 GAA 3166,00 2,02
ACA 3143,00 2,01 TGT 3214,00 2,05 TGT* ACA* Ic
ATA 3496,00 2,23 TAT 3463,00 2,21 TAT* ATA*
AGA 3374,00 2,15 TCT 3674,00 2,35 TCT* AGA*
AAA 6317,00 4,03 TTT 6600,00 4,21 TTT* AAA*
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Quadruplet

ATG

TGA

TAG

TAA

AAC

ACA

ATA

AGA

ATG(D)
CAT(RC(D))
TAC(C(D))
GTA(R(D))

TGA(D)
TCA(RC(D))
ACT(C(D))
AGT(R(D))

TAG(D)
CTA(RC(D))
ATC(C(D))
GAT(R(D))

TAA(D)
TTA(RC(D))
TT(C(D))

AAT(R(D))

AAC(D)
GTT(RC(D))
TTG(C(D)
CAA(R(D))

AAG(D)
CTT(RC(D))
TTC(C(D))
GAA(R(D))

ACA(D)
TGT(RC(D))
TGT(C(D)
ACA(R(D))

ATA(D)
TAT(RC(D))
TAT(C(D))
ATA(R(D))

AGA(D)
TCT(RC(D))
TCT(C(D))
AGA(R(D))

AAA(D)
TTT(RC(D))
TTT(C(D))
AAA(R(D))

1,83
1,89
1,19
1,15

1,97
1,99
1,65
1,66

1,32
1,37
1,38
1,39

2,15
2,12
2,62
2,58

1,53
1,53
2,03
1,89

1,95
2,1
2,13
2,02

1,00
1,03
1,03
1,00

1,12
1,1
1,1
1,12

1,08
1,17
1,17
1,08

2,02
2,11
2,11
2,02

1,19
1,15
1,83
1,89

1,65
1,66
1,97
1,99

1,38
1,39
1,32
1,37

2,62
2,58
2,15
2,12

2,03
1,89
1,53
1,53

2,13
2,02
1,95
2,11

1,03
1,00
1,00
1,03

1,11
1,12
1,12
1,12

1,17
1,08
1,08
1,17

2,11
2,02
2,02
2,11

fu

3,02
3,04
3,02
3,04

3,62
3,65
3,62
3,65

2,70
2,76
2,70
2,76

4,77
4,69
4,77
4,69

3,56
3,42
3,56
3,42

4,08
4,14
4,08
4,14

2,03
2,03
2,03
2,03

2,22
2,22
2,22
2,23

2,25
2,25
2,25
2,25

4,12
4,12
4,12
4,12

C

of DNA

in random

Base No.of bases %

A 46861 23,43%
C 31230 15,62%
G 30670 15,34%
T 47880 23,94%
N 43359 21,68%
Sum 200000 100,00%
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Human chromosome 9 random A+T rich

5
4
€5
>
Q
c
o
z
02
'S
1
0
5335 0355 0335 0335 Cz35 £35: 5835 CEas £ass gcaas
pooE FooE 200E 3ISCE 29C0E 290 JooE ggogog ooz o0
<20 FEFE FEGCE FEFE <E‘,o§ <Eo§ IEEFT <EEIT EFI <EF
Rb 3992 "E%§ f&3 CEE EF FeS “gEE “5e¢ “EE
(3] E o - o © o © = < = = < L
Trinucleotides
ufl of2
Human coding chromomome 9
A-T rich
D f % RC f % C f % R f %
ATG 114391,00 1,71 CAT 102460,00 1,53 TAC 62607,00 0,93 GTA 52663,00 0,79 la
TGA 126858,00 1,89 TCA 116438,00 1,74 ACT 92068,00 1,37 AGT 93011,00 1,39
TAG 48996,00 0,73 CTA 61954,00 0,93 ATC 81914,00 1,22 GAT 86451,00 1,29
TAA 72965,00 1,09 TTA 76112,00 1,14 ATT 98261,00 1,47 AAT 99494,00 1,49 b
AAC 87291,00 1,30 GTT 77161,00 1,15 TTG 102317,00 1,53 CAA 113975,00 1,70
AAG 141236,00 2,11 CTT 112737,00 1,68 TTC 109730,00 1,64 GAA 141082,00 2,11
ACA 116605,00 1,74 TGT 116649,00 1,74 TGT* ACA* Ic
ATA 68366,00 1,02 TAT 74527,00 1,11 TAT* ATA*
AGA 152563,00 2,28 TCT 116304,00 1,74 TCT* AGA*
AAA 162718,00 2,43 TTT 146357,00 2,19 TTT* AAA*
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Quadruplet

ATG

TGA

TAG

TAA

ACA

ATA

AGA

Frequency (%)
N

0

ATG(D)
CAT(RC(D))

Taccco) I
GTARD) NN |

TeAD) I 0

TCA(RC(D))

1,71
1,53
0,93
0,79

1,89
1,74
1,37
1,39

0,73
0,93
1,22
1,29

1,09
1,14
1,47
1,49

1,30
1,15
1,53
1,70

2,11
1,68
1,64
2,11

0,87
0,87
0,87
0,87

0,51
0,56
0,56
0,51

1,14
0,87
0,87
1,14

1,21
1,09
1,09
1,21

AcTco) NN = ]
AcTRD) NN |

Taco) I
cTARcD) I |

0,93
0,79
1,71
1,53

1,37
1,39
1,89
1,74

1,22
1,29
0,73
0,93

1,47
1,49
1,09
1,14

1,53
1,70
1,30
1,15

1,64
2,11
2,11
1,68

0,87
0,87
0,87
0,87

0,56
0,51
0,51
0,51

0,87
1,14
1,14
0,87

1,09
1,21
1,21
1,09

ATC(C(D))

fu

GATRD) I

2,64
2,32
2,64
2,32

3,27
3,13
3,27
3,13

1,95
2,22
1,95
2,22

2,56
2,62
2,56
2,62

2,83
2,85
2,83
2,85

3,75
3,79
3,75
3,79

1,74
1,74
1,74
1,74

1,07
1,07
1,07
1,02

2,01
2,01
2,01
2,01

2,31
2,31
2,31
2,31

C

of DNA

in coding ch

Base No.of bases %

A 1718948 2567%
C 1678535 25,07%
G 1702340 25,42%
T 1596763 23,84%
N 0 0,00%
Sum 6696586 100,00%

Human chromosome 9 coding A+T rich

)

AAC(D!

arrco) I
AaTRo) NN

TAA(D)
TTA(RC(D))

1

crrre) N 320

555 &
[SHEH4
e2LE <
—0<g
EE3 °
[C]

Trinucleotides

ufl of2

ACA(D)

TeTReo) I

Teco) I
GrarD) NN 0
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TeTco) N
AcARD) I

ATAD) ]
TaT(RC(D)) ]

TAT(C(D) I
ATARMD) I

AcAp) I |
TcTRe) NN |

terco) I |
AacArRD) I

IYWYOR =~~~ |
TrReD) I |

mrico)

AAA(R(D))



Human assembled chromomome 9

C+G rich
D f % RC f % C f % R f %
CGT 316016,00 0,26 ACG 320456,00 0,26 GCA 1774231,00 1,46 TGC 1762138,00 1,45 lla
GTC 1146453,00 0,94 GAC 1158353,00 0,95 CAG 2514211,00 2,06 CTG 2494727,00 2,05
GCT 1711447,00 1,41 AGC 1726921,00 1,42 CGA 271168,00 0,22 TCG 276410,00 0,23
GCC 1480928,00 1,22 GGC 1479344,00 1,21 CGG 362063,00 0,30 CCG 350587,00 0,29 llb
CCA 2241717,00 1,84 TGG 2274367,00 1,87 GGT 1417043,00 1,16 ACC 1415239,00 1,16
CCT 2186408,00 1,80 AGG 2183955,00 1,79 GGA 1924000,00 1,58 TCC 1882544,00 1,55
CAC 1841838,00 1,51 GTG 1862280,00 1,53 GTG* CAC* lic
CGC 306481,00 0,25 GCG 308275,00 0,25 GCG* CcGc*
CTC 2068690,00 1,70 GAG 2071814,00 1,70 GAG* CcTC*
CcCcC 1638893,00 1,35 GGG 1638975,00 1,35 GGG* CCcc*
Quadruplet f1 f2 fu
CGT(D) 0,26 1,46 1,72
car  ACG(RC(D)) 0,26 1,45 1,71
GCA(C(D)) 1,46 0,26 1,72
TGC(R(D)) 1,45 0,26 1,71
GTC(D) 0,94 2,06 3,01
aTc  GAC(RC(D)) 0,95 2,05 3,00
CAG(C(D)) 2,06 0,94 3,01
CTG(R(D)) 2,05 0,95 3,00
GCT(D) 1,41 0,22 1,63
cor  AGC(RC(D) 1,42 0,23 1,64
CGA(C(D)) 0,22 1,41 1,63
TCG(R(D)) 0,23 1,42 1,64
GCC(D) 1,22 0,30 1,51
Gce GGC(RC(D)) 1,21 0,29 1,50
CGG(C(D)) 0,30 1,22 1,51
CCG(R(D)) 0,29 1,21 1,50
CCA(D) 1,84 1,16 3,00
cca  TGG(RC(D) 1,87 1,16 3,03
GGT(C(D)) 1,16 1,84 3,00
ACC(R(D)) 1,16 1,87 3,03
CCT(D) 1,80 1,58 3,37
ccT AGG(RC(D)) 1,79 1,55 3,34
GGA(C(D)) 1,58 1,80 3,37
TCC(R(D)) 1,55 1,79 3,34
CAC(D) 0,76 0,76 1,52
cac  GTG(RCOD) 0,76 0,76 1,52
GTG(C(D)) 0,76 0,76 1,52
CAC(R(D)) 0,76 0,76 1,52
CGC(D) 0,13 0,13 0,25
cGe GCG(RC(D)) 0,13 0,13 0,25
GCG(C(D)) 0,13 0,13 0,25
CGC(R(D)) 0,13 0,13 0,25
CTC(D) 0,85 0,85 1,70
cTC GAG(RC(D)) 0,85 0,85 1,70
GAG(C(D)) 0,85 0,85 1,70
CTC(R(D)) 0,85 0,85 1,70
CCC(D) 0,67 0,67 1,35
cece GGG(RC(D), 0,67 0,67 1,35
GGG(C(D)) 0,67 0,67 1,35
CCC(R(D)) 0,67 0,67 1,35
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Human chromoome 9 assembled C+G rich

5
4
S
>
Q
c
[
=
g2
w
0 o
5535 C£&55 S235 C5&5: Sa355 Cos: Sacc SCoas Seas Saas
GCCZ POCE (OOEZ QOGCE JOOZ L(OGCEZ Q0CE R060% POCE JOoE
OEIC OE@0 OXIo 0200 OKEFEGO OSSO CELG0 O0Xa0 OEGS OXa@o
000 R [SEURS) [SRURS) [CRCR) [LRCRS) OkE < Q00 o<k 000
QO F <00 [CREm [C e 00« QOF OO [SCNE] <00 (U
< ) < o S < V) ] ) 1]
Trinucleotides
nfl Of2
Human random chromomome 9
C+G rich
D f % RC f % C f % R f %
CGT 382,00 0,24 ACG 396,00 0,25 GCA 2169,00 1,38 TGC 2205,00 1,41 lla
GTC 1401,00 0,89 GAC 1374,00 0,88 CAG 3017,00 1,93 CTG 2932,00 1,87
GCT 2050,00 1,31 AGC 2087,00 1,33 CGA 325,00 0,21 TCG 316,00 0,20
GCC 1711,00 1,09 GGC 1626,00 1,04 CGG 397,00 0,25 CCG 404,00 0,26 1Ib
(17 2729,00 1,74 TGG 2724,00 1,74 GGT 1655,00 1,06 ACC 1721,00 1,10
cCT 2665,00 1,70 AGG 2518,00 1,61 GGA 2359,00 1,51 TCC 2365,00 1,51
CAC 2217,00 1,42 GTG 2252,00 1,44 GTG" CAC* lic
CcGC 348,00 0,22 GCG 336,00 0,21 GCG* cGe*
cTC 2578,00 1,65 GAG 2435,00 1,55 GAG* cTer
ccc 1857,00 1,19 GGG 1757,00 1,12 GGG* cce*
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Quadruplet

CGT

GTC

GCT

GCC

CCA

CCT

CAC

CGC

CTC

ccc

1
CGT(D)
ACG(RC(D))
GCA(C(D))
TGC(R(D))

GTC(D)
GAC(RC(D))
CAG(C(D))
CTG(R(D))

GCT(D)
AGC(RC(D))
CGA(C(D))
TCG(R(D))

GCC(D)
GGC(RC(D))
CGG(C(D))
CCG(R(D))

ccT(D)
AGG(RC(D))
GGA(C(D))
TCC(R(D))

CGC(D)
GCG(RC(D))
GCG(C(D)
CGC(R(D))

CTC(D)
GAG(RC(D))
GAG(C(D))
CTC(R(D))

CCC(D)
GGG(RC(D)!
GGG(C(D))
CCC(R(D))

0,24
0,25
1,38
1.41

0,89
0,88
1,93
1,87

1,31
1,33
0,21
0,20

1,09
1,04
0,25
0,26

1,74
1,74
1,06
1,10

1,70
1,61
1,51
1,51

0,71
0,72
0,72
0,71

0,11
0,11
0,11
0,11

0,82
0,78
0,78
0,82

0,59
0,56
0,56
0,59

1,38
1,41
0,24
0,25

1,93
1,87
0,89
0,88

0,21
0,20
1,31
1,33

0,25
0,26
1,09
1,04

1,06
1,10
1,74
1,74

1,51
1,51
1,70
1,61

0,72
0,71
0,71
0,72

0,11
0,11
0,11
0,11

0,78
0,82
0,82
0,78

0,56
0,59
0,59
0,56

1,63
1,66
1,63
1,66

2,82
2,75
2,82
2,75

1,52
1,53
1,52
1,53

1,35
1,30
1,35
1,30

2,80
2,84
2,80
2,84

3,21
3,12
3,21
3,12

1,43
1,43
1,43
1,43

0,22
0,22
0,22
0,22

1,60
1,60
1,60
1,60

1,15
1,15
1,15
1,15
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Human chromoome 9 random C+G rich

5
4
S
>
Q
c
[
=
02
'S
0 [==[==[==1==|
5555 5555 5555 5555 03555 5555 5555 8555 8853 8853
GS8CZ PoocE GOOE QoCZ JOO&Z GOCZ 00K R0C% POCE JOOF
OEI0 0OEg0o O0XI0 0X00 OKEFQ OLIG0 CEX0C O0X00 OG0 O0X00
Q00 R [SEUR3) OO0 Q0o [LRCRS) OkE < 000 gk 000
QOF <00 QO F [CRT N3] 00<g QOF OO 000 <00 Q00
< L] < o) (= < o ] ) 1]
Trinucleotides
uf1 Of2
Human coding chromomome 9
C+G rich
D f % RC f % C f % R f %
CGT 34649,00 0,52 ACG 38152,00 0,57 GCA 120408,00 1,80 TGC 120848,00 1,80 lla
GTC 74463,00 1,11 GAC 92041,00 1,37 CAG 181172,00 2,71 CTG 181407,00 2,71
GCT 122236,00 1,83 AGC 134496,00 2,01 CGA 39542,00 0,59 TCG 34598,00 0,52
GCC 141180,00 2,11 GGC 128716,00 1,92 CGG 64210,00 0,96 CCG 65415,00 0,98 Iib
(17 150835,00 2,25 TGG 152579,00 2,28 GGT 78797,00 1,18 ACC 101793,00 1,52
cCT 145601,00 2,17 AGG 136587,00 2,04 GGA 145864,00 2,18 TCC 118878,00 1,78
CAC 106679,00 1,59 GTG 118819,00 1,77 GTG* CAC* lic
cGC 54988,00 0,82 GCG 55224,00 0,82 GCG* cGe*
cTC 120111,00 1,79 GAG 145253,00 2,17 GAG* cTer
ccc 142800,00 2,13 GGG 121982,00 1,82 GGG* cce*
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Quadrupl

CGT

GTC

GCT

GCC

CCA

CCT

CAC

CGC

CTC

ccc

w

[N

ceTo) Il ]
ACGRCD) I |

Frequency (%)

0

et

GCC(D)
GGC(RC(D))
CGG(C(D))
CCG(R(D))

ccT(D)
AGG(RC(D))
GGA(C(D))
TCC(R(D))

CGC(D)
GCG(RC(D))
GCG(C(D))
CGC(R(D))

CTC(D)
GAG(RC(D))
GAG(C(D))
CTC(R(D))

CCC(D)
GGG(RC(D)!
GGG(C(D))
CCC(R(D))

creo) NN ]
GACRCD) DN 00 |

TecR(D)) NN |

GCA(C(D))

0,52
0,57
1,80
1,80

1,1
1,37
2,71
2,71

1,83
2,01
0,59
0,52

2,1
1,92
0,96
0,98

2,25
2,28
1,18
1,52

2,17
2,04
2,18
1,78

0,80
0,89
0,89
0,80

0,41
0,41
0,41
0,41

0,90
1,08
1,08
0,90

1,07
0,91
0,91
1,07

cTerD) NN

CAG(C(D))

ceto) NN |

AGC(RC(D))

1,80
1,80
0,52
0,57

2,71
2,71
1,11
1,37

0,59
0,52
1,83
2,01

0,96
0,98
2,11
1,92

1,18
1,52
2,25
2,28

2,18
1,78
2,17
2,04

0,89
0,80
0,80
0,89

0,41
0,41
0,41
0,41

1,08
0,90
0,90
1,08

0,91
1,07
1,07
0,91

ceaco) Il |
TcorD) I ]

2,32
2,37
2,32
2,37

3,82
4,08
3,82
4,08

2,42
2,53
2,42
2,53

3,07
2,90
3,07
2,90

3,43
3,80
3,43
3,80

4,35
3,81
4,35
3,81

1,68
1,68
1,68
1,68

0,82
0,82
0,82
0,82

1,98
1,98
1,98
1,98

1,98
1,98
1,98
1,98

Human chromosome 9 coding C+G rich

Geeo) N
GGCRem) I |

ceGco) NN |
CcGRD) NN ]

i

ccap) N
TeerRen) NN ]

55 8835
S 590k
EFo OEZo
[CRs} CRCRs]
6 < gor

Trinucleotides

ufl Of2

Stranica 110

caco) I
cTe(RcD) |

cre(co) I |
cacrRp) I |

ceeco) Il ]

GCG(RC(D))

I
I
cGC(R(D) Il

GCG(C(D))

crco) I |

GAG(RC(D))

Gagco) I |
cTcrRo) NI |

cce(p)

GeGRe) I |

GeG(cm) N |
cccrp) N |



Human assembled chromomome 10

A-T rich
D f % RC % C f % R %
ATG 2433144,00 1,83 CAT 2423549,00 1,82 TAC 1455089,00 1,09 GTA 1469178,00 1,10 la
TGA 2592945,00 1,95 TCA 2627092,00 1,97 ACT 2129661,00 1,60 AGT 2138882,00 1,61
TAG 1673486,00 1,26 CTA 1667004,00 1,25 ATC 1757192,00 1,32 GAT 1766417,00 1,33
TAA 2644506,00 1,98 TTA 2642694,00 1,98 ATT 3218805,00 2,42 AAT 3213378,00 2,41 Ib
AAC 1938177,00 1,45 GTT 1939459,00 1,46 TTG 2535754,00 1,90 CAA 2490142,00 1,87
AAG 2635729,00 1,98 CTT 2679487,00 2,01 TTC 2659306,00 2,00 GAA 2652633,00 1,99
ACA 2678089,00 2,01 TGT 2711139,00 2,03 TGT* ACA* Ic
ATA 2577239,00 1,93 TAT 2583034,00 1,94 TAT* ATA*
AGA 2956834,00 2,22 TCT 2952781,00 2,22 TCT* AGA*
AAA 4971165,00 3,73 TTT 5038109,00 3,78 TTT* AAA*
Quadruplet f1 f2 fu Composition of DNA seq in bled chr 10
ATG(D) 1,83 1,09 2,92
AT CAT(RC(D) 1,82 1,10 2,92
TAC(C(D)) 1,09 1,83 2,92 A 38875926 29,06%
GTA(R(D)) 1,10 1,82 2,92 C 27639505 20,66%
G 27719976 20,72%
TGA(D) 1,95 1,60 3,54 T 39027555 29,17%
Tea  TCA(RC(D)) 1,97 1,61 3,58 N 534460 0,40%
ACT(C(D)) 1,60 1,95 3,54 Sum 133797422 100,00%
AGT(R(D)) 1,61 1,97 3,58
TAG(D) 1,26 1,32 2,57
TAG CTA(RC(D)) 1,25 1,33 2,58 % of coding bases from I i chre 1 (including N bases)
ATC(C(D)) 1,32 1,26 2,57
GAT(R(D)) 1,33 1,25 2,58
TAA(D) 1,98 2,42 4,40
1an TTARRC(D) 1,98 2,41 4,39
ATT(C(D)) 2,42 1,98 4,40
AAT(R(D)) 2,41 1,98 4,39
AAC(D) 1,45 1,90 3,36
aac GTT(RC(D) 1,46 1,87 3,32
TTG(C(D)) 1,90 1,45 3,36
CAA(R(D)) 1,87 1,46 3,32
AAG(D) 1,98 2,00 3,97
arGg  CTT(RC(D) 2,01 1,99 4,00
TTC(C(D)) 2,00 1,98 3,97
GAA(R(D)) 1,99 2,01 4,00
ACA(D) 1,00 1,02 2,02
Aca  TGT(RC(D) 1,02 1,00 2,02
TGT(C(D)) 1,02 1,00 2,02
ACA(R(D)) 1,00 1,02 2,02
ATA(D) 0,97 0,97 1,94
ATA  TAT(RC(D)) 0,97 0,97 1,94
TAT(C(D)) 0,97 0,97 1,94
ATA(R(D)) 0,97 0,97 1,93
AGA(D) , , 2,22
TCT(RC(D)) Kl , 2,22
AGA TCT(C(D)) Kl , 2,22
AGA(R(D)) i , 2,22
AAA(D) 1,87 1,89 3,76
aaa TTT(RC(D) 1,89 1,87 3,76
TTT(C(D)) 1,89 1,87 3,76
AAA(R(D)) 1,87 1,89 3,76
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Human chromosome 10 assembled A+T rich
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5535 0&55 0355 C&aa 20255 o355 CEas c5&5s csEas csas
ggog ook 2gcg fgce 2gocg Qgce Jgox oo ooz o0k
fe5g3 PErEr fcege fefgrc S5z 353 SEFEF YCEx fEEF SEFEZ
EEb 399 TFgd f%3 TEES “EEE THeg Ef% “5eg “ErFs
3" g 6 F o~ ° 6~ ° gr< [N g < -
Trinucleotides
uf1 Of2
Human random chromomome 10
A-T rich
D f % RC f % C f % R f %
ATG 3728,00 1,87 CAT 3604,00 1,81 TAC 2219,00 1,12 GTA 2266,00 1,14 la
TGA 3824,00 1,92 TCA 3896,00 1,96 ACT 3253,00 1,63 AGT 3241,00 1,63
TAG 2579,00 1,30 CTA 2580,00 1,30 ATC 2630,00 1,32 GAT 2616,00 1,31
TAA 4125,00 2,07 TTA 4032,00 2,03 ATT 4924,00 2,47 AAT 5107,00 2,57 Ib
AAC 2958,00 1,49 GTT 2901,00 1,46 TTG 3833,00 1,93 CAA 3765,00 1,89
AAG 3996,00 2,01 CTT 4031,00 2,03 TTC 3992,00 2,01 GAA 4170,00 2,10
ACA 4047,00 2,03 TGT 4061,00 2,04 TGT* ACA* lc
ATA 4092,00 2,06 TAT 4047,00 2,03 TAT* ATA*
AGA 4450,00 2,24 TCT 4366,00 2,19 TCT* AGA*
AAA 8003,00 4,02 TTT 7692,00 3,87 TTT* AAA*
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Quadruplet f1 f2 fu Composition of DNA sequence in random chromosome 10

ATG(D) 1,87 1,12 2,99
AT CAT(RC(D) 1,81 1,14 2,95
TAC(C(D)) 1,12 1,87 2,99 A 59400 29,70%
GTA(R(D)) 1,14 1,81 2,95 C 40230 20,12%
G 40583 20,29%
TGA(D) 1,92 1,63 3,56 T 58781 29,39%
TGA TCA(RC(D)) 1,96 1,63 3,59 N 1006 0,50%
ACT(C(D)) 1,63 1,92 3,56 Sum 200000 100,00%
AGT(R(D)) 1,63 1,96 3,59
TAG(D) 1,30 1,32 2,62
1ac  CTARC(D) 1,30 1,31 2,61
ATC(C(D)) 1,32 1,30 2,62
GAT(R(D)) 1,31 1,30 2,61
TAA(D) 2,07 2,47 455
1aa TTARC(D) 2,03 2,57 4,59
ATT(C(D)) 2,47 2,07 455
AAT(R(D)) 2,57 2,03 4,59
AAC(D) 1,49 1,93 3,41
Aac  GTT(RC(D) 1,46 1,89 3,35
TTG(C(D)) 1,93 1,49 3,41
CAA(R(D)) 1,89 1,46 3,35
AAG(D) 2,01 2,01 4,01
aag  CTT(RC(D) 2,03 2,10 412
TTC(C(D)) 2,01 2,01 4,01
GAA(R(D)) 2,10 2,03 412
ACA(D) 1,02 1,02 2,04
Aca  TGT(RC(D) 1,02 1,02 2,04
TGT(C(D)) 1,02 1,02 2,04
ACA(R(D)) 1,02 1,02 2,04
ATA(D) 1,03 1,02 2,05
ATA  TAT(RC(D) 1,02 1,03 2,05
TAT(C(D)) 1,02 1,03 2,05
ATA(R(D)) 1,03 1,03 2,06
AGA(D) , , 2,22
TCT(RC(D)) 1,10 , 2,22
AGA TCT(C(D)) 1,10 1,12 2,22
AGA(R(D)) , , 2,22
AAA(D) 2,01 1,93 3,94
Aaa TTT(RC(D)) 1,93 2,01 3,94
TTT(C(D)) 1,93 2,01 3,94
AAA(R(D)) 2,01 1,93 3,94
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Human chromosome 10 random A+T rich
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S555 £535 £&Z35 £33& £355 Sacc c&5c ccaz ceas cEas
ggog ook Q2gcg fgce 2gocg Qgce Jgox fogox ooz o0k
fe5g3 PErEr fcege fefprc S5z 353 SEFEF ZCEx fEEF SEFEZ
sfb §32 £33 g<3 EES EFS§ ©RPY =f% 5RPQ  EFZ
o =4 o [ 0" ° © = < = = < =
Trinucleotldes
uf1 Of2
Human coding chromomome 10
A-T rich
D f % RC f % C f % R f %
ATG 132636,00 1,85 CAT 114580,00 1,60 TAC 71643,00 1,00 GTA 63042,00 0,88 la
TGA 142940,00 2,00 TCA 129895,00 1,81 ACT 103134,00 1,44 AGT 106686,00 1,49
TAG 60189,00 0,84 CTA 70709,00 0,99 ATC 92206,00 1,29 GAT 101691,00 1,42
TAA 95413,00 1,33 TTA 97948,00 1,37 ATT 124727,00 1,74 AAT 128845,00 1,80 Ib
AAC 101270,00 1,41 GTT 90970,00 1,27 TTG 120804,00 1,69 CAA 131902,00 1,84
AAG 160330,00 2,24 CTT 126755,00 1,77 TTC 123700,00 1,73 GAA 163130,00 2,28
ACA 131583,00 1,84 TGT 130472,00 1,82 TGT* ACA* lc
ATA 89957,00 1,26 TAT 94411,00 1,32 TAT* ATA*
AGA 172412,00 2,41 TCT 128390,00 1,79 TCT* AGA*
AAA 208107,00 2,91 TTT 186554,00 2,60 TTT* AAA*
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Quadruplet

ATG

TGA

TAG

TAA

ACA

ATA

AGA

w

N

atco) N |
caTrco) I |

Frequency (%)

0

ATG(D)
CAT(RC(D))
TAC(C(D))
GTA(R(D))

TGA(D)
TCA(RC(D))
ACT(C(D))
AGT(R(D))

TAG(D)
CTA(RC(D))
ATC(C(D))
GAT(R(D))

Tacco) I
GTARD) I |

TeA) I |

TCA(RC(D))

1,85
1,60
1,00
0,88

2,00
1,81
1,44
1,49

0,84
0,99
1,29
1,42

1,33
1,37
1,74
1,80

1,41
1,27
1,69
1,84

2,24
1,77
1,73
2,28

0,92
0,91
0,91
0,92

0,63
0,66
0,66
0,63

1,20
0,90
0,90
1,20

1,45
1,30
1,30
1,45

Actco) I |
AGTRD) NN ]

f2

Taco) ]
cTARco) I

1,00
0,88
1,85
1,60

1,44
1,49
2,00
1,81

1,29
1,42
0,84
0,99

1,74
1,80
1,33
1,37

1,69
1,84
1,41
1,27

1,73
2,28
2,24
1,77

0,91
0,92
0,92
0,91

0,66
0,63
0,63
0,63

0,90
1,20
1,20
0,90

1,30
1,45
1,45
1,30

Arcco) N |
GATRD) I |

2,85
2,48
2,85
2,48

3,44
3,30
3,44
3,30

2,13
2,41
2,13
2,41

3,07
3,17
3,07
3,17

3,10
3,11
3,10
3,11

3,97
4,05
3,97
4,05

1,83
1,83
1,83
1,83

1,29
1,29
1,29
1,26

2,10
2,10
2,10
2,10

2,76
2,76
2,76
2,76

Composition of DNA sequence in coding chromosome 10

Base No.of bases %

A 1955837 27,31%
C 1678862 23,44%
G 1717729 23,98%
T 1810197 2527%
N 0 0,00%
Sum 7162625 100,00%

Human chromosome 10 coding A+T rich

TAA(D)
TTA(RC(D))

AAC(D)
GTT(RC(D))

CAARD) I

TTG(C(D))

amco) N 2
crire) I |
tecco) N0
crARD) N

ACA(D)

TeT(Rc(D) I

Trinucleotldes

ufl of2
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ATA(D)

TeT(co) I
ACARD) I |
TaTRCD) I |

Tatco) I
ATARD)) I

Acap) I |
TcTreo) )

tcrico) I
AGARD) I |

AAA(D)

TITRCo) N |

Trrco) )
AARD) I



Human assembled chromomome 10

C+G rich
D f % RC f % C f % R f %
CGT 361899,00 0,27 ACG 356171,00 0,27 GCA 1970109,00 1,48 TGC 1969598,00 1,48
GTC 1274690,00 0,96 GAC 1279986,00 0,96 CAG 2793801,00 2,10 CTG 2761341,00 2,07
GCT 1900077,00 1,43 AGC 1905781,00 1,43 CGA 311224,00 0,23 TCG 320735,00 0,24
GCC 1636839,00 1,23 GGC 1633111,00 1,23 CGG 384477,00 0,29 CCG 379229,00 0,28
CCA 2486996,00 1,87 TGG 2536065,00 1,90 GGT 1550914,00 1,16 ACC 1564123,00 1,17
CCT 2419916,00 1,82 AGG 2401511,00 1,80 GGA 2138026,00 1,60 TCC 2085178,00 1,56
CAC 2054793,00 1,54 GTG 2079511,00 1,56 GTG* CAC*
CGC 331378,00 0,25 GCG 332842,00 0,25 GCG* CcGCr
CcTC 2294602,00 1,72 GAG 2299989,00 1,73 GAG* CTC*
ccc 1799633,00 1,35 GGG 1796161,00 1,35 GGG* ccc*
Quadruplet f1 f2 fu
CGT(D) 0,27 1,48 1,75
cGT ACG(RC(D)) 0,27 1,48 1,75
GCA(C(D)) 1,48 0,27 1,75
TGC(R(D)) 1,48 0,27 1,75
GTC(D) 0,96 2,10 3,05
GTC GAC(RC(D)) 0,96 2,07 3,03
CAG(C(D)) 2,10 0,96 3,05
CTG(R(D)) 2,07 0,96 3,03
GCT(D) 1,43 0,23 1,66
GCT AGC(RC(D)) 1,43 0,24 1,67
CGA(C(D)) 0,23 1,43 1,66
TCG(R(D)) 0,24 1,43 1,67
GCC(D) 1,23 0,29 ,52
GCce GGC(RC(D)) 1,23 0,28 1,51
CGG(C(D)) 0,29 1,23 ,52
CCG(R(D)) 0,28 1,23 1,
CCA(D) 1,87 1,16 3,03
cca  TGG(RC(D) 1,90 1,17 3,08
GGT(C(D)) 1,16 1,87 3,03
ACC(R(D)) 1,17 1,90 3,08
CCT(D) 1,82 1,60 3,42
ccr  AGG(RC(D) 1,80 1,56 3,37
GGA(C(D)) 1,60 1,82 3,42
TCC(R(D)) 1,56 1,80 3,37
CAC(D) 0,77 0,78 1,55
CAC GTG(RC(D)) 0,78 0,77 1,55
GTG(C(D)) 0,78 0,77 1,55
CAC(R(D)) 0,77 0,78 1,55
CGC(D) 0,12 0,12 0,25
cGe GCG(RC(D)) 0,12 0,12 0,25
GCG(C(D)) 0,12 0,12 0,25
CGC(R(D)) 0,12 0,12 0,25
CTC(D) 0,86 0,86 1,72
ctc  GAG(RC(D) 0,86 0,86 1,72
GAG(C(D)) 0,86 0,86 1,72
CTC(R(D)) 0,86 0,86 1,72
ccc(b) 0,68 0,67 1,35
ccc  GGG(RC(D) 0,67 0,68 1,35
GGG(C(D)) 0,67 0,68 1,35
CCC(R(D)) 0,68 0,67 1,35
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Human chromoome 10 assembled C+G rich
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S555 £555 5555 5555 0555 £555 0555 0855 9855 &6
GCCEZ PCo& LSo& 9Go& ICC& LGGCZ Q00Z 30G& Pog& 3¢
B3LZIC 0EZgo OEIr 0Loo OEEg OEFS SL3oc SEpgo 6Egs Of
[CSHT) O < = (SO [SHONE] [CR N [CONE] O k=< [CE N0} [CI-a [
QOkF <00 [CREN Qoo [ [ =00 000 <00 ¢
< o < (O] Ll < () o o C
Trinucleotides
ufl Of2
Human random chromomome 10
C+G rich
D f % RC f % C f % R f %
CGT 544,00 0,27 ACG 511,00 0,26 GCA 2869,00 1,44 TGC 3000,00 1,51
GTC 1804,00 0,91 GAC 1866,00 0,94 CAG 3980,00 2,00 CTG 4015,00 2,02
GCT 2842,00 1,43 AGC 2746,00 1,38 CGA 458,00 0,23 TCG 489,00 0,25
GCC 2316,00 1,16 GGC 2284,00 1,15 CGG 522,00 0,26 CCG 521,00 0,26
CCA 3560,00 1,79 TGG 3679,00 1,85 GGT 2115,00 1,06 ACC 2254,00 1,13
CCT 3433,00 1,73 AGG 3456,00 1,74 GGA 3258,00 1,64 TCC 2945,00 1,48
CAC 3024,00 1,52 GTG 2990,00 1,50 GTG* CAC*
CGC 472,00 0,24 GCG 475,00 0,24 GCG* CGC*
CTC 3268,00 1,64 GAG 3338,00 1,68 GAG* cTC*
CCC 2449,00 1,23 GGG 2469,00 1,24 GGG* CCC*
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Quadruplet

CGT

GTC

GCT

GCC

CCA

CCT

CAC

CGC

CTC

Cccc

CGT(D)
ACG(RC(D))
GCA(C(D))
TGC(R(D))

GTC(D)
GAC(RC(D))
CAG(C(D))
CTG(R(D))

GCT(
AGC
CGA|
TCG(

CCT(D)
AGG(RC(D))
GGA(C(D))
TCC(R(D))

CAC(
GTG(l
GTG(!
CAC(

D)
RC(D))
C(D)

R(D)

(
GCG(
GCG(
CGQ(
cTC(D)
GAG(RC(D))
GAG(C(D))
CTC(R(D))

cce()
GGG(RC(D))
GGG(C(D))
CCC(R(D))

027
0,26
1,44
1,51

0,91
0,94
2,00
2,02

1,43
1,38
0,23
0,25

1,16
1,15
0,26
0,26

1,79
1,85
1,06
1,13

1,73
1,74
1,64
1,48

0,76
0,75
0,75
0,76

0,12
0,12
0,12
0,12

0,82
0,84
0,84
0,82

0,62
0,62
0,62
0,62

f2

1,44
1,51
027
0,26

2,00
2,02
0,91
0,94

0,23
0,25
1,43
1,38

0,26
0,26
1,16
1,15

1,06
1,13
1,79
1,85

1,64
1,48
1,73
1,74

0,75
0,76
0,76
0,75

0,12
0,12
0,12
0,12

0,84
0,82
0,82
0,84

0,62
0,62
0,62
0,62
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Human chromoome 10 random C+G rich
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S535 25385 £535 5335 £55: Ss83s 55828 58388 2888 ¢
EgCcE PoocE LogC& QgoC& JoC& LOCE Q590% @oc¥ PooE §
SESo bEZgo OELFo 0Loo OELFEg OEL3Igo SEGg OLgg OEFS 8
[CSHU] O < [SEONE] (S OS] Q9O [C] [&] (O =Y [N [CR- i
C0OF <00 QO F Q0o 00< Q0F OO 00O0 <00
< o < (O] = < o o o
Trinucleotides
ufl Of2
Human coding chromomome 10
C+G rich
D f % RC f % C f % R f %
CGT 33489,00 0,47 ACG 37438,00 0,52 GCA 121147,00 1,69 TGC 122350,00 1,71
GTC 75249,00 1,05 GAC 92544,00 1,29 CAG 179393,00 2,50 CTG 173103,00 2,42
GCT 119937,00 1,67 AGC 130349,00 1,82 CGA 38423,00 0,54 TCG 33592,00 0,47
GCC 126015,00 1,76 GGC 115371,00 1,61 CGG 56329,00 0,79 CCG 56239,00 0,79
CCA 152300,00 2,13 TGG 151249,00 2,11 GGT 79082,00 1,10 ACC 102352,00 1,43
CCT 140474,00 1,96 AGG 133804,00 1,87 GGA 146929,00 2,05 TCC 120646,00 1,68
CAC 109050,00 1,52 GTG 120468,00 1,68 GTG* CAC*
CGC 46708,00 0,65 GCG 47679,00 0,67 GCG* CcGe*
CTC 121368,00 1,69 GAG 143339,00 2,00 GAG* CcTC*
ccc 128040,00 1,79 GGG 111136,00 1,55 GGG Ccc*
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Quadruplet

CGT

GTC

GCT

GCC

CCA

CCT

CAC

CGC

CTC

Cccc

w

N

ceto) |
AcGRco) Il |

Frequency (%)

CGT(D)
ACG(RC(D))
GCA(C(D))
TGC(R(D))

GTC(D)
GAC(RC(D))
CAG(C(D))
CTG(R(D))

GCT(D)
AGC(RC(D))
CGA(C(D))
TCG(R(D))

GCC(D)
GGC(RC(D))
CGG(C(D))
CCG(R(D))

ccT(D)
AGG(RC(D))
GGA(C(D))
TCC(R(D))

CAC(D)
GTG(RC(D))
GTG(C(D)

CAC(R(D)

CGC
GCG
GCG
CGC

D)

RC(D))
C(D))
R(D))

cTC(D)
GAG(RC(D))
GAG(C(D))
CTC(R(D))

cce()
GGG(RC(D))
GGG(C(D))
CCC(R(D))

GTC(D)

cacrRe) N =

ceaco) N |
TecRD) NN |

caceo) N |
cteRo) NN |

0,47
0,52
1,69
1,71

1,05
1,29
2,50
2,42

1,67
1,82
0,54
0,47

1,76
1,61
0,79
0,79

2,13
2,11
1,10
1,43

1,96
1,87
2,05
1,68

0,76
0,84
0,84
0,76

0,33
0,33
0,33
0,33

0,85
1,00
1,00
0,85

0,89
0,78
0,78
0,89

f2

cero) I |

AGC(RC(D))

ceaco) ]
Tcero) I ]

1,69
1,71
0,47
0,52

2,50
2,42
1,05
1,29

0,54
0,47
1,67
1,82

0,79
0,79
1,76
1,61

1,10
1,43
2,13
2,11

2,05
1,68
1,96
1,87

0,84
0,76
0,76
0,84

0,33
0,33
0,33
0,33

1,00
0,85
0,85
1,00

0,78
0,89
0,89
0,78

Human chromosome 10 coding C+G rich

ceeo) N
cecrRem) N |

ceeico) I |
ccoro) I |

|

Trinucleotides

ccao) I
TeeReD) N |

ccT(D)
AGG(RC(D))

Accro) N = |

GGT(C(D))
GGA(C(D))
TCC(R(D))

ufl Of2
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caco)
crg(Ren) I |

creco) I |
cAcrp) I |

ceco) Il

GeGre)

Gea(co) Il
cGe(ro) Il

crco) Il
GAGRcD) I |

cagco) I |
ctcro) I~ |

ccc(p)
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[ I (@92)999
[ E (@)ow)999

lic
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Human assembled chromomome 11

A-T rich
D f % RC % C f % R %
ATG 2426068,00 1,80 CAT 2459057,00 1,83 TAC 1475168,00 1,10 GTA 1488038,00 1,11 la
TGA 2648218,00 1,97 TCA 2641927,00 1,96 ACT 2188830,00 1,63 AGT 2143856,00 1,59
TAG 1736164,00 1,29 CTA 1730466,00 1,29 ATC 1794242,00 1,33 GAT 1824997,00 1,36
TAA 2656864,00 1,97 TTA 2636499,00 1,96 ATT 3245135,00 2,41 AAT 3194583,00 2,37 Ib
AAC 1993601,00 1,48 GTT 1936677,00 1,44 TTG 2569084,00 1,91 CAA 2506256,00 1,86
AAG 2675746,00 1,99 CTT 2739907,00 2,04 TTC 2716138,00 2,02 GAA 2700809,00 2,01
ACA 2694701,00 2,00 TGT 2693643,00 2,00 TGT* ACA* Ic
ATA 2660181,00 1,98 TAT 2646989,00 1,97 TAT* ATA*
AGA 3022762,00 2,25 TCT 3037555,00 2,26 TCT* AGA*
AAA 4956058,00 3,68 TTT 4967748,00 3,69 TTT* AAA*
Quadruplet f1 f2 fu Composition of DNA seq in bled chr 1
ATG(D) 1,80 1,10 2,90
AT CAT(RC(D) 1,83 1,11 2,93
TAC(C(D)) 1,10 1,80 2,90 A 39286730 29,08%
GTA(R(D)) 1,11 1,83 2,93 C 27903257 20,66%
G 27981801 20,71%
TGA(D) 1,97 1,63 3,60 T 39361954 29,14%
Tea  TCA(RC(D)) 1,96 1,59 3,56 N 552880 0.41%
ACT(C(D)) 1,63 1,97 3,60 Sum 135086622 100,00%
AGT(R(D)) 1,59 1,96 3,56
TAG(D) 1,29 1,33 2,62
TAG CTA(RC(D)) 1,29 1,36 2,64 % of coding bases from I i chre 1 (including N bases)
ATC(C(D)) 1,33 1,29 2,62
GAT(R(D)) 1,36 1,29 2,64
TAA(D) 1,97 2,41 4,39
1an TTARRC(D) 1,96 2,37 433
ATT(C(D)) 2,41 1,97 4,39
AAT(R(D)) 2,37 1,96 433
AAC(D) 1,48 1,91 3,39
aac GTT(RC(D) 1,44 1,86 3,30
TTG(C(D)) 1,91 1,48 3,39
CAA(R(D)) 1,86 1,44 3,30
AAG(D) 1,99 2,02 4,01
arGg  CTT(RC(D) 2,04 2,01 4,04
TTC(C(D)) 2,02 1,99 4,01
GAA(R(D)) 2,01 2,04 4,04
ACA(D) 1,00 1,00 2,00
Aca  TGT(RC(D) 1,00 1,00 2,00
TGT(C(D)) 1,00 1,00 2,00
ACA(R(D)) 1,00 1,00 2,00
ATA(D) 0,99 0,98 1,97
ATA  TAT(RC(D)) 0,98 0,99 1,97
TAT(C(D)) 0,98 0,99 1,97
ATA(R(D)) 0,99 0,99 1,98
AGA(D) 12 s 2,25
TCT(RC(D)) 13 Kl 2,25
AGA TCT(C(D)) 13 , 2,25
AGA(R(D)) 12 , 2,25
AAA(D) 1,84 1,85 3,69
aaa TTT(RC(D) 1,85 1,84 3,69
TTT(C(D)) 1,85 1,84 3,69
AAA(R(D)) 1,84 1,85 3,69
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Human chromosome 11 assembled A+T rich
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w
0
S555 £53: £&35 £33& £3&5 Sacc c&5c ccaz ceas cEas
ggog ook 2gcg fgce 2gocg Qgce Jgox oo ooz o0k
fe5g3 PErEr fcege fefgrc S5z 353 SEFEF YCEx fEEF SEFEZ
EEb 399 TFgd f%3 TEES “EEE THeg Ef% “5eg “ErFs
o . E < ('_.: = (0] © o © - < = = < -
Trinucleotides
uf1 Of2
Human random chromomome 11
A-T rich
D f % RC f % C f % R f %
ATG 3425,00 1,72 CAT 3535,00 1,78 TAC 2077,00 1,05 GTA 2084,00 1,05 la
TGA 3893,00 1,96 TCA 3804,00 1,92 ACT 3253,00 1,64 AGT 3094,00 1,56
TAG 2478,00 1,25 CTA 2549,00 1,28 ATC 2568,00 1,29 GAT 2637,00 1,33
TAA 3676,00 1,85 TTA 3501,00 1,76 ATT 4570,00 2,30 AAT 4489,00 2,26 Ib
AAC 2981,00 1,50 GTT 2712,00 1,37 TTG 3742,00 1,88 CAA 3635,00 1,83
AAG 3906,00 1,97 CTT 3997,00 2,01 TTC 4037,00 2,03 GAA 4066,00 2,05
ACA 4010,00 2,02 TGT 3908,00 1,97 TGT* ACA* lc
ATA 3691,00 1,86 TAT 3594,00 1,81 TAT* ATA*
AGA 4447,00 2,24 TCT 4490,00 2,26 TCT* AGA*
AAA 7247,00 3,65 TTT 7005,00 3,53 TTT* AAA*
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Quadruplet f1 f2 fu Composition of DNA sequence in random chromosome 11

ATG(D) 1,72 1,05 2,77

AT CAT(RC(D) 178 1,05 2,83

TAC(C(D)) 1,05 1,72 2,77 A 57205 28,60%

GTA(R(D)) 1,05 1,78 2,83 C 42250 21,13%

G 42354 21,18%

TGA(D) 1,96 1,64 3,60 T 56791 28,40%

Tea  TCARC(D) 1,92 1,56 3,47 N 1400 0,70%

ACT(C(D)) 1,64 1,96 3,60 Sum 200000 100,00%
AGT(R(D)) 1,56 1,92 3,47
TAG(D) 1,25 1,29 2,54
1ac  CTARC(D) 1,28 1,33 2,61
ATC(C(D)) 1,29 1,25 2,54
GAT(R(D)) 1,33 1,28 2,61
TAA(D) 1,85 2,30 415
1aa TTARC(D) 1,76 2,26 4,02
ATT(C(D)) 2,30 1,85 415
AAT(R(D)) 2,26 1,76 4,02
AAC(D) 1,50 1,88 3,39
Aac  GTT(RC(D) 1,37 1,83 3,20
TTG(C(D)) 1,88 1,50 3,39
CAA(R(D)) 1,83 1,37 3,20
AAG(D) 1,97 2,03 4,00
aag  CTT(RC(D) 2,01 2,05 4,06
TTC(C(D)) 2,03 1,97 4,00
GAA(R(D)) 2,05 2,01 4,06
ACA(D) 1,01 0,98 1,99
Aca  TGT(RC(D) 0,98 1,01 1,99
TGT(C(D)) 0,98 1,01 1,99
ACA(R(D)) 1,01 0,98 1,99
ATA(D) 0,93 0,90 1,83
ATA  TAT(RC(D) 0,90 0,93 1,83
TAT(C(D)) 0,90 0,93 1,83
ATA(R(D)) 0,93 0,93 1,86
AGA(D) , , 2,25
TCT(RC(D)) 1,13 , 2,25
AGA TCT(C(D)) 1,13 1,12 2,25
AGA(R(D)) , , 2,25
AAA(D) 1,82 1,76 3,59
Aaa TTT(RC(D)) 1,76 1,82 3,59
TTT(C(D)) 1,76 1,82 3,59
AAA(R(D)) 1,82 1,76 3,59
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Human chromosome 11 random A+T rich

5
4
g5
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0
S555 £535 £&Z35 £33& £355 Sacc c&5c ccaz ceas cEas
ggog ook Q2gcg fgce 2gocg Qgce Jgox fogox ooz o0k
fe5g3 PErEr fcege fefprc S5z 353 SEFEF ZCEx fEEF SEFEZ
EEb 399 TFkd f%3 TEES “EEE "Heg Ef% “5eg “ErFs
o . E < ('_.: = (0] © o © - < = = < -
Trinucleotides
uf1 Of2
Human coding chromomome 11
A-T rich
D f RC f % C f % R f %
ATG 2426068,00 1,80 CAT 2459057,00 1,83 TAC 1475168,00 1,10 GTA 1488038,00 1,11 la
TGA 2648218,00 1,97 TCA 2641927,00 1,96 ACT 2188830,00 1,63 AGT 2143856,00 1,59
TAG 1736164,00 1,29 CTA 1730466,00 1,29 ATC 1794242,00 1,33 GAT 1824997,00 1,36
TAA 2656864,00 1,97 TTA 2636499,00 1,96 ATT 3245135,00 2,41 AAT 3194583,00 2,37 Ib
AAC 1993601,00 1,48 GTT 1936677,00 1,44 TTG 2569084,00 1,91 CAA 2506256,00 1,86
AAG 2675746,00 1,99 CTT 2739907,00 2,04 TTC 2716138,00 2,02 GAA 2700809,00 2,01
ACA 2694701,00 2,00 TGT 2693643,00 2,00 TGT* ACA* lc
ATA 2660181,00 1,98 TAT 2646989,00 1,97 TAT* ATA*
AGA 3022762,00 2,25 TCT 3037555,00 2,26 TCT* AGA*
AAA 4956058,00 3,68 TTT 4967748,00 3,69 TTT* AAA*
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Quadruplet

ATG

TGA

TAG

TAA

ACA

ATA

AGA

w

Frequency (%)
- N
Atco) I
catre) NN |

0

ATG(D)
CAT(RC(D))
TAC(C(D))
GTA(R(D))

TGA(D)
TCA(RC(D))
ACT(C(D))
AGT(R(D))

TAG(D)
CTA(RC(D))
ATC(C(D))
GAT(R(D))

AAG(D)
CTT(RC(D))
TTC(C(D))
GAARR(D))

Tacco) I
GTARD) I |

TeA0) N0 |

TCA(RC(D))

1,80
1,83
1,10
1,1

1,97
1,96
1,63
1,59

1,29
1,29
1,33
1,36

1,97
1,96
2,41
2,37

1,48
1,44
1,91
1,86

1,99
2,04
2,02
2,01

1,00
1,00
1,00
1,00

0,99
0,98
0,98
0,99

Actco) NN |
AGTRD) NN

f2

TAG(D)

ctarco) I |

1,10
1,1
1,80
1,83

1,63
1,59
1,97
1,96

1,33
1,36
1,29
1,29

2,41
2,37
1,97
1,96

1,91
1,86
1,48
1,44

2,02
2,01
1,99
2,04

1,00
1,00
1,00
1,00

0,98
0,99
0,99
0,99

Arcco) I |
GaTRD) N |

2,90
2,93
2,90
2,93

3,60
3,56
3,60
3,56

2,62
2,64
2,62
2,64

4,39
4,33
4,39
4,33

3,39
3,30
3,39
3,30

4,01
4,04
4,01
4,04

2,00
2,00
2,00
2,00

1,97
1,97
1,97
1,98

2,25
2,25
2,25
2,25

3,69
3,69
3,69
3,69

Composition of DNA sequence in coding chromosome 11

Base No.of bases %

A 2533443 24.87%
C 2627487 25,79%
G 2608384 25,60%
T 2418038 23,74%
N 0 0,00%
Sum 10187352 100,00%

Human chromosome 11 coding A+T rich

TAA(D)
TTA(RC(D))
AAC(D)

arrco) N 2
AaTRD) I 000

caarD) NN
crire) I 2 |
teco) N 0
crARD) N 2

558 §
O Q
gey 3
=
o

Trinucleotides

ufl of2
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ACA(D)

TeTRc(D) I |

ATA(D)

terco) I |
AcAarD) I |
TatRe) I |

Tatco) I |
ATARD) I |

Acap) I
TcTreo) I |

tcrico) I |
AGARD) NN |

AAA(D)

TirReo) N 00

rico) 0
AAarD) I 0



Human assembled chromomome 11

C+G rich
D f % RC f % C f % R f %
CGT 332379,00 0,25 ACG 342671,00 0,25 GCA 1979499,00 1,47 TGC 1963363,00 1,46
GTC 1258765,00 0,94 GAC 1296325,00 0,96 CAG 2801616,00 2,08 CTG 2808061,00 2,09
GCT 1910926,00 1,42 AGC 1922977,00 1,43 CGA 296390,00 0,22 TCG 300174,00 0,22
GCC 1633366,00 1,21 GGC 1642746,00 1,22 CGG 389193,00 0,29 CCG 369821,00 0,27
CCA 2486995,00 1,85 TGG 2555184,00 1,90 GGT 1570798,00 1,17 ACC 1575085,00 1,17
CCT 2468866,00 1,84 AGG 2450222,00 1,82 GGA 2181054,00 1,62 TCC 2117231,00 1,57
CAC 2036193,00 1,51 GTG 2057195,00 1,53 GTG* CAC*
CGC 315152,00 0,23 GCG 320448,00 0,24 GCG* CcGCr
CcTC 2327743,00 1,73 GAG 2326289,00 1,73 GAG* CTC*
ccc 1835159,00 1,36 GGG 1853857,00 1,38 GGG* ccc*
Quadruplet f1 f2 fu
CGT(D) 0,25 1,47 1,72
cGT ACG(RC(D)) 0,25 1,46 1,71
GCA(C(D)) 1,47 0,25 1,72
TGC(R(D) 1,46 0,25 1,71
GTC(D) 0,94 2,08 3,02
GTC GAC(RC(D)) 0,96 2,09 3,05
CAG(C(D)) 2,08 0,94 3,02
CTG(R(D)) 2,09 0,96 3,05
GCT(D) 1,42 0,22 1,64
GCT AGC(RC(D)) 1,43 0,22 1,65
CGA(C(D)) 0,22 1,42 1,64
TCG(R(D)) 0,22 1,43 1,65
GCC(D) 1,21 0,29 1,50
GCce GGC(RC(D)) 1,22 0,27 1,50
CGG(C(D)) 0,29 1,21 1,50
CCG(R(D)) 0,27 1,22 1,50
CCA(D) 1,85 1,17 3,02
cca  TGG(RC(D) 1,90 1,17 3,07
GGT(C(D)) 1,17 1,85 3,02
ACC(R(D)) 1,17 1,90 3,07
CCT(D) 1,84 1,62 3,46
ccr  AGG(RC(D) 1,82 1,57 3,40
GGA(C(D)) 1,62 1,84 3,46
TCC(R(D)) 1,67 1,82 3,40
CAC(D) 0,76 0,76 1,52
CAC GTG(RC(D)) 0,76 0,76 1,52
GTG(C(D)) 0,76 0,76 1,52
CAC(R(D)) 0,76 0,76 1,52
CGC(D) 0,12 0,12 0,24
cGe GCG(RC(D)) 0,12 0,12 0,24
GCG(C(D)) 0,12 0,12 0,24
CGC(R(D)) 0,12 0,12 0,24
CTC(D) 0,87 0,86 1,73
ctc  GAG(RC(D) 0,86 0,87 1,73
GAG(C(D)) 0,86 0,87 1,73
CTC(R(D)) 0,87 0,86 1,73
ccc(b) 0,68 0,69 1,37
ccc  GGG(RC(D) 0,69 0,68 1,37
GGG(C(D)) 0,69 0,68 1,37
CCC(R(D)) 0,68 0,69 1,37
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Human chromoome 11 assembled C+G rich

AcorReD) N 22
ceaco) I 2 |

g3
>
o
c
[
&
o2
'8
0 o o e
S555 5555 0855 0555 0445 0885 5555 0855 8885 8¢
GCo% PooE Loo&E Joo& FooE G g g6ocg @oocx Pooe J¢
OCELOC 0Ego O0Xdo 0%Xo@ OEXFEO O g 355 8&go o6&ggo ¢
LN o<k [*RCNE] [SHUNE] [CRCNE] 3} Ok < [CHENT] [C- [
QOkF <00 [CREN Qoo OO0« = =00 000 <00 ¢
< o < (0] = o (0] o <
Trinucleotides
ufl Of2
Human random chromomome 11
C+G rich
D f % RC f % C f % R f %
CGT 511,00 0,26 ACG 546,00 0,27 GCA 3028,00 1,52 TGC 2953,00 1,49
GTC 1845,00 0,93 GAC 2009,00 1,01 CAG 4233,00 2,13 CTG 4340,00 2,19
GCT 2861,00 1,44 AGC 2887,00 1,45 CGA 516,00 0,26 TCG 490,00 0,25
GCC 2581,00 1,30 GGC 2651,00 1,33 CGG 695,00 0,35 CCG 665,00 0,33
CCA 3674,00 1,85 TGG 3931,00 1,98 GGT 2307,00 1,16 ACC 2371,00 1,19
CCT 3824,00 1,93 AGG 3716,00 1,87 GGA 3384,00 1,70 TCC 3210,00 1,62
CAC 3113,00 1,57 GTG 3178,00 1,60 GTG* CAC*
CGC 551,00 0,28 GCG 572,00 0,29 GCG* CGC*
CTC 3542,00 1,78 GAG 3527,00 1,78 GAG* cTC*
CCC 2870,00 1,45 GGG 2910,00 1,47 GGG* CCC*
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Quadruplet

CGT

GTC

GCT

GCC

CCA

CCT

CAC

CGC

CTC

Cccc

CGT(D)
ACG(RC(D))
GCA(C(D))
TGC(R(D))

GTC(D)
GAC(RC(D))
CAG(C(D))
CTG(R(D))

GCT(
AGC
CGA|
TCG(

CCT(D)
AGG(RC(D))
GGA(C(D))
TCC(R(D))

CAC(
GTG(l
GTG(!
CAC(

D)
RC(D))
C(D)

R(D)

(
GCG(
GCG(
CGQ(
cTC(D)
GAG(RC(D))
GAG(C(D))
CTC(R(D))

cce()
GGG(RC(D))
GGG(C(D))
CCC(R(D))

0,26
0,27
1,52
1,49

0,93
1,01
2,13
2,19

1,44
1,45
0,26
0,25

1,30
1,33
0,35
0,33

1,85
1,98
1,16
1,19

1,93
1,87
1,70
1,62

0,78
0,80
0,80
0,78

0,14
0,14
0,14
0,14

0,89
0,89
0,89
0,89

0,72
0,73
0,73
0,72

f2

1,52
1,49
0,26
0,27

2,13
2,19
0,93
1,01

0,26
0,25
1,44
1,45

0,35
0,33
1,30
1,33

1,16
1,19
1,85
1,98

1,70
1,62
1,93
1,87

0,80
0,78
0,78
0,80

0,14
0,14
0,14
0,14

0,89
0,89
0,89
0,89

0,73
0,72
0,72
0,73

Stranica 133



Human chromoome 11 random C+G rich

| e
I
Accro) N

ceTo) I |
ceaco) |
Tcero) M ]
ceeco) I |
cac(re() N |
crco) I |
GaGRcoD) I |
cageo) I |
ctcrp) I |
ccco) N |

cageo) I |
cterRo) NN |
ceaco) I = |

ceecco) M|
ccero) Il |
GTe(Rc(D) I
cTe(co) I
cacrp) I ]

AcG(re(D)) NG |

Frequency (%)
- N w
ceto) il |
acereo) I ]
ceaco) I |
Tec(R(D)) I |
crco

cacrep) I

. o e
5 355 £335 ¢ 53383
o (SN &) 14 O 0
[$] = [$] = = =
€ oLE o g 3 8Ea 3o
(%] [CR %] o [CNENU]
Q o0 F 00O
< = o
Trinucleotides
ufl Of2
Human coding chromomome 11
C+G rich
D f % RC f % C f % R f %
CGT 332379,00 0,25 ACG 342671,00 0,25 GCA 1979499,00 1,47 TGC 1963363,00 1,46
GTC 1258765,00 0,94 GAC 1296325,00 0,96 CAG 2801616,00 2,08 CTG 2808061,00 2,09
GCT 1910926,00 1,42 AGC 1922977,00 1,43 CGA 296390,00 0,22 TCG 300174,00 0,22
GCC 1633366,00 1,21 GGC 1642746,00 1,22 CGG 389193,00 0,29 CCG 369821,00 0,27
CCA 2486995,00 1,85 TGG 2555184,00 1,90 GGT 1570798,00 1,17 ACC 1575085,00 1,17
CCT 2468866,00 1,84 AGG 2450222,00 1,82 GGA 2181054,00 1,62 TCC 2117231,00 1,57
CAC 2036193,00 1,51 GTG 2057195,00 1,53 GTG* CAC*
CGC 315152,00 0,23 GCG 320448,00 0,24 GCG* CcGCr
CcTC 2327743,00 1,73 GAG 2326289,00 1,73 GAG* CTC*
ccc 1835159,00 1,36 GGG 1853857,00 1,38 GGG* Cccc*
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Quadruplet

CGT

GTC

GCT

GCC

CCA

CCT

CAC

CGC

CTC

Cccc

w

N

Frequency (%)

ceto) ]
Acerco) Il ]

CGT(D)
ACG(RC(D))
GCA(C(D))
TGC(R(D))

GTC(D)
GAC(RC(D))
CAG(C(D))
CTG(R(D))

GCT(D)
AGC(RC(D))
CGA(C(D))
TCG(R(D))

GCC(D)
GGC(RC(D))
CGG(C(D))
CCG(R(D))

ccT(D)
AGG(RC(D))
GGA(C(D))
TCC(R(D))

CAC(D)
GTG(RC(D))
GTG(C(D)

CAC(R(D)

CGC
GCG
GCG
CGC

D)

RC(D))
C(D))
R(D))

cTC(D)
GAG(RC(D))
GAG(C(D))
CTC(R(D))

cce()
GGG(RC(D))
GGG(C(D))
CCC(R(D))

GTC(D)

cacrReo) I

ceaco) N |
Tec(RD)) I |

cageco) N

0,25
0,25
1,47
1,46

0,94
0,96
2,08
2,09

1,42
1,43
0,22
0,22

1,21
1,22
0,29
0,27

1,85
1,90
1,17
1,17

1,84
1,82
1,62
1,57

0,76
0,76
0,76
0,76

0,12
0,12
0,12
0,12

0,87
0,86
0,86
0,87

0,68
0,69
0,69
0,68

cterRo) NN |

f2

ceTo) N |

AGC(RC(D))

1,47
1,46
0,25
0,25

2,08
2,09
0,94
0,96

0,22
0,22
1,42
1,43

0,29
0,27
1,21
1,22

1,17
1,17
1,85
1,90

1,62
1,57
1,84
1,82

0,76
0,76
0,76
0,76

0,12
0,12
0,12
0,12

0,86
0,87
0,87
0,86

0,69
0,68
0,68
0,69

ceaco) I ]
TcerRo) M ]

Human chromosome 11 coding C+G rich

ceen) I |
cac(re()) N |

ccao) N
TeeRe) I

ceoico) |
ccorp) W]
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ccT(D)

cetco) I |
Accro) NN |
acerRreD) I 2

Trinucleotides

ufl Of2

GGA(C(D))

TCC(R(D))

CAC(D)

cTG(Ren) N |

creco) I |
cacrp) I |

cee) [
ccG(Re(D) [

ceg(c(p) I
cGc(RD)) I

crco) I
GAGRcD) I |

cagico) I |
crcro) I |

ccco) N ]
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Human assembled chromomome 12

A-T rich
D f % RC % C f % R %
ATG 2414883,00 1,81 CAT 2414851,00 1,81 TAC 1499801,00 1,13 GTA 1523302,00 1,14 la
TGA 2606665,00 1,96 TCA 2626438,00 1,97 ACT 2162899,00 1,62 AGT 2161398,00 1,62
TAG 1732376,00 1,30 CTA 1720959,00 1,29 ATC 1776695,00 1,33 GAT 1800171,00 1,35
TAA 2764331,00 2,08 TTA 2753677,00 2,07 ATT 3318063,00 2,49 AAT 3293184,00 2,47 Ib
AAC 1977691,00 1,49 GTT 1958131,00 1,47 TTG 2562685,00 1,92 CAA 2513595,00 1,89
AAG 2661043,00 2,00 CTT 2706074,00 2,03 TTC 2665907,00 2,00 GAA 2653993,00 1,99
ACA 2662190,00 2,00 TGT 2706674,00 2,03 TGT* ACA* Ic
ATA 2731126,00 2,05 TAT 2732557,00 2,05 TAT* ATA*
AGA 2995155,00 2,25 TCT 2971857,00 2,23 TCT* AGA*
AAA 5135764,00 3,86 TTT 5195879,00 3,90 TTT* AAA*
Quadruplet f1 f2 fu Composition of DNA seq in bled chr 12
ATG(D) 1,81 1,13 2,94
AT CAT(RC(D) 1,81 1,14 2,96
TAC(C(D)) 1,13 1,81 2,94 A 39370109 29,54%
GTA(R(D)) 1,14 1,81 2,96 C 27092804 20,33%
G 27182678 20,40%
TGA(D) 1,96 1,62 3,58 T 39492225 29,63%
Tea  TCA(RC(D)) 1,97 1,62 3,60 N 137493 0,10%
ACT(C(D)) 1,62 1,96 3,58 Sum 133275309 100,00%
AGT(R(D)) 1,62 1,97 3,60
TAG(D) 1,30 1,33 2,64
TAG CTA(RC(D)) 1,29 1,35 2,64 % of coding bases from I i chre 1 (including N bases)
ATC(C(D)) 1,33 1,30 2,64
GAT(R(D)) 1,35 1,29 2,64
TAA(D) 2,08 2,49 4,57
1an TTARRC(D) 2,07 2,47 454
ATT(C(D)) 2,49 2,08 4,57
AAT(R(D)) 2,47 2,07 4,54
AAC(D) 1,49 1,92 3,41
aac GTT(RC(D) 1,47 1,89 3,36
TTG(C(D)) 1,92 1,49 3,41
CAA(R(D)) 1,89 1,47 3,36
AAG(D) 2,00 2,00 4,00
arGg  CTT(RC(D) 2,03 1,99 4,03
TTC(C(D)) 2,00 2,00 4,00
GAA(R(D)) 1,99 2,03 4,03
ACA(D) 1,00 1,02 2,02
Aca  TGT(RC(D) 1,02 1,00 2,02
TGT(C(D)) 1,02 1,00 2,02
ACA(R(D)) 1,00 1,02 2,02
ATA(D) 1,03 1,03 2,05
ATA  TAT(RC(D)) 1,03 1,03 2,05
TAT(C(D)) 1,03 1,03 2,05
ATA(R(D)) 1,03 1,03 2,05
AGA(D) 12 s 2,24
TCT(RC(D)) 12 A 2,24
AGA TCT(C(D)) 12 A 2,24
AGA(R(D)) 12 s 2,24
AAA(D) 1,93 1,95 3,88
AAA TTT(RC(D)) 1,95 1,93 3,88
TTT(C(D)) 1,95 1,93 3,88
AAA(R(D)) 1,93 1,95 3,88
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Human chromosome 12 assembled A+T rich
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5535 0&55 0355 C&aa 20255 o355 CEas c5&5s csEas csas
ggog ook 2gcg fgce 2gocg Qgce Jgox oo ooz o0k
fe5g3 PErEr fcege fefgrc S5z 353 SEFEF YCEx fEEF SEFEZ
EEb 399 TFgd f%3 TEES “EEE THeg Ef% “5eg “ErFs
3" g 6 F o~ ° 6~ ° gr< [N g < -
Trinucleotides
uf1 Of2
Human random chromomome 12
A-T rich
D f % RC f % C f % R f %
ATG 3621,00 1,81 CAT 3624,00 1,81 TAC 2284,00 1,14 GTA 2323,00 1,16 la
TGA 3918,00 1,96 TCA 4032,00 2,02 ACT 3299,00 1,65 AGT 3320,00 1,66
TAG 2717,00 1,36 CTA 2609,00 1,31 ATC 2622,00 1,31 GAT 2703,00 1,35
TAA 4300,00 2,15 TTA 4203,00 2,10 ATT 5132,00 2,57 AAT 5214,00 2,61 Ib
AAC 2990,00 1,50 GTT 3078,00 1,54 TTG 3965,00 1,98 CAA 3873,00 1,94
AAG 4038,00 2,02 CTT 4153,00 2,08 TTC 4195,00 2,10 GAA 4069,00 2,04
ACA 4052,00 2,03 TGT 4174,00 2,09 TGT* ACA* lc
ATA 4469,00 2,24 TAT 4302,00 2,15 TAT* ATA*
AGA 4420,00 2,21 TCT 4495,00 2,25 TCT* AGA*
AAA 7721,00 3,86 TTT 8283,00 4,15 TTT* AAA*
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Quadruplet f1 f2 fu Composition of DNA sequence in random chromosome 12

ATG(D) 1,81 1,14 2,96
AT CAT(RC(D) 1,81 1,16 2,98
TAC(C(D)) 1,14 1,81 2,96 A 58914 29,46%
GTA(R(D)) 1,16 1,81 2,98 C 40349 20,17%
G 41342 20,67%
TGA(D) 1,96 1,65 3,61 T 58795 29,40%
TGA TCA(RC(D)) 2,02 1,66 3,68 N 600 0,30%
ACT(C(D)) 1,65 1,96 3,61 Sum 200000 100,00%
AGT(R(D)) 1,66 2,02 3,68
TAG(D) , 1,31 2,67
1ac  CTARC(D) , 1,35 2,66
ATC(C(D)) 1,31 1,36 2,67
GAT(R(D)) 1,35 1,31 2,66
TAA(D) 2,15 2,57 472
1aa TTARC(D) 2,10 2,61 471
ATT(C(D)) 2,57 2,15 472
AAT(R(D)) 2,61 2,10 471
AAC(D) 1,50 1,98 3,48
Aac  GTT(RC(D) 1,54 1,94 3,48
TTG(C(D)) 1,98 1,50 3,48
CAA(R(D)) 1,94 1,54 3,48
AAG(D) 2,02 2,10 4,12
aag  CTT(RC(D) 2,08 2,04 412
TTC(C(D)) 2,10 2,02 412
GAA(R(D)) 2,04 2,08 412
ACA(D) 1,01 1,04 2,06
Aca  TGT(RC(D) 1,04 1,01 2,06
TGT(C(D)) 1,04 1,01 2,06
ACA(R(D)) 1,01 1,04 2,06
ATA(D) 1,12 1,08 2,19
ATA  TAT(RC(D) 1,08 1,12 2,19
TAT(C(D)) 1,08 1,12 2,19
ATA(R(D)) 1,12 1,12 2,24
AGA(D) , , 2,23
TCT(RC(D)) , , 2,23
AGA TCT(C(D)) , , 2,23
AGA(R(D)) , , 2,23
AAA(D) 1,93 2,07 4,01
Aaa TTT(RC(D)) 2,07 1,93 4,01
TTT(C(D)) 2,07 1,93 4,01
AAA(R(D)) 1,93 2,07 4,01
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Human chromosome 12 random A+T rich

5
4
>
Qo
c
[
&
22 HHHH HHH HHH HHH HHHH
w
1
0
S555 £535 £&Z35 £33& £355 Sacc c&5c ccaz ceas cEas
ggog ook Q2gcg fgce 2gocg Qgce Jgox fogox ooz o0k
fe5g3 PErEr fcege fefprc S5z 353 SEFEF ZCEx fEEF SEFEZ
525 §%% "£%3 "gks “EEE TEF§ “pe§ TEEL “ped g
o =4 o [ 0" ° © = < = = < =
Trinucleotldes
uf1 Of2
Human coding chromomome 12
A-T rich
D f % RC f % C f % R f %
ATG 180366,00 1,80 CAT 157142,00 1,56 TAC 98737,00 0,98 GTA 86805,00 0,86 la
TGA 198510,00 1,98 TCA 179600,00 1,79 ACT 145006,00 1,44 AGT 147242,00 1,47
TAG 82971,00 0,83 CTA 101315,00 1,01 ATC 128721,00 1,28 GAT 138981,00 1,38
TAA 123831,00 1,23 TTA 129087,00 1,29 ATT 167639,00 1,67 AAT 168935,00 1,68 Ib
AAC 138351,00 1,38 GTT 123330,00 1,23 TTG 168257,00 1,68 CAA 179635,00 1,79
AAG 219739,00 2,19 CTT 180588,00 1,80 TTC 174212,00 1,73 GAA 223559,00 2,23
ACA 174253,00 1,73 TGT 179451,00 1,79 TGT* ACA* lc
ATA 116370,00 1,16 TAT 128038,00 1,27 TAT* ATA*
AGA 234863,00 2,34 TCT 187836,00 1,87 TCT* AGA*
AAA 268209,00 2,67 TTT 248907,00 2,48 TTT* AAA*
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Quadruplet f1 f2 fu Composition of DNA sequence in coding chromosome 12
ATG(D) 1,80 0,98 2,78
AT CAT(RC(D) 1,56 0,86 243
TAC(C(D)) 0,98 1,80 2,78 A 2667221 26,56%
GTA(R(D)) 0,86 1,56 2,43 C 2399584 23,89%
G 2455517 24,45%
TGA(D) 1,98 1,44 3,42 T 2521294 25,10%
Tea  TCARC(D) 1,79 147 3,25 N 0 0,00%
ACT(C(D)) 1,44 1,98 3,42 Sum 10043616 100,00%
AGT(R(D)) 147 1,79 3,25
TAG(D) 0,83 1,28 2,11
TAG CTA(RC(D)) 1,01 1,38 2,39
ATC(C(D)) 1,28 0,83 2,11
GAT(R(D)) 1,38 1,01 2,39
TAA(D) 1,23 1,67 2,90
TAA TTA(RC(D)) 1,29 1,68 2,97
ATT(C(D)) 1,67 1,23 2,90
AAT(R(D)) 1,68 1,29 2,97
AAC(D) 1,38 1,68 3,05
AAC GTT(RC(D)) 1,23 1,79 3,02
TTG(C(D)) 1,68 1,38 3,05
CAA(R(D)) 1,79 1,23 3,02
AAG(D) 2,19 1,73 3,92
AAG CTT(RC(D)) 1,80 2,23 4,02
TTC(C(D)) 1,73 2,19 3,92
GAA(R(D)) 2,23 1,80 4,02
ACA(D) 0,87 0,89 1,76
ACA TGT(RC(D)) 0,89 0,87 1,76
TGT(C(D)) 0,89 0,87 1,76
ACA(R(D)) 0,87 0,89 1,76
ATA(D) 0,58 0,64 1,22
ATA  TAT(RC(D) 0,64 0,58 1,22
TAT(C(D)) 0,64 0,58 1,22
ATA(R(D)) 0,58 0,58 1,16
AGA(D) 1,17 0,94 2,10
Aca  TCT(RC(D) 0,94 1,17 2,10
TCT(C(D)) 0,94 1,17 2,10
AGA(R(D)) 1,17 0,94 2,10
AAA(D) 1,34 1,24 2,57
Aaa TTT(RC(D)) 1,24 1,34 2,57
TTT(C(D)) 1,24 1,34 2,57
AAA(R(D)) 1,34 1,24 2,57
Human chromosome 12 coding A+T rich
5
4
3
>
2
[
=
<
w

0

- N
atco) I
caTrco) I |

Tacco) I
GTARD) I |
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AAC(D)
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Treco) I
crarp) N
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AA

crire) I 2 |
teco) N0
crArRD) N 2

acap) I
TeT(Rc(D) N

ATA(D)

TeT(co) I
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AGA(D)

TcTReo)

Tatco) Il
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AGARD) I |

AAA(D)

Trre) I |

Trrco)
AARD) I

Trinucleotides

ufl of2
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Human assembled chromomome 12

C+G rich
D f % RC f % C f % R f %
CGT 341420,00 0,26 ACG 335869,00 0,25 GCA 1900855,00 1,43 TGC 1891233,00 1,42
GTC 1237591,00 0,93 GAC 1246525,00 0,94 CAG 2689903,00 2,02 CTG 2653980,00 1,99
GCT 1837967,00 1,38 AGC 1848830,00 1,39 CGA 292037,00 0,22 TCG 306200,00 0,23
GCC 1555580,00 1,17 GGC 1552973,00 1,17 CGG 364426,00 0,27 CCG 357182,00 0,27
CCA 2412782,00 1,81 TGG 2444380,00 1,84 GGT 1526938,00 1,15 ACC 1546974,00 1,16
CCT 2364148,00 1,78 AGG 2348322,00 1,76 GGA 2077218,00 1,56 TCC 2031557,00 1,53
CAC 1983914,00 1,49 GTG 2017407,00 1,52 GTG* CAC*
CGC 318085,00 0,24 GCG 316717,00 0,24 GCG* CcGCr
CcTC 2255859,00 1,69 GAG 2270380,00 1,71 GAG* CTC*
ccc 1703582,00 1,28 GGG 1706910,00 1,28 GGG* ccc*
Quadruplet f1 f2 fu
CGT(D) 0,26 1,43 1,68
cGT ACG(RC(D)) 0,25 1,42 1,67
GCA(C(D)) 1,43 0,26 1,68
TGC(R(D)) 1,42 0,25 1,67
GTC(D) 0,93 2,02 2,95
GTC GAC(RC(D)) 0,94 1,99 2,93
CAG(C(D)) 2,02 0,93 2,95
CTG(R(D)) 1,99 0,94 2,93
GCT(D) 1,38 0,22 1,60
GCT AGC(RC(D)) 1,39 0,23 1,62
CGA(C(D)) 0,22 1,38 1,60
TCG(R(D)) 0,23 1,39 1,62
GCC(D) 1,17 0,27 1,44
GCce GGC(RC(D)) 1,17 0,27 1,43
CGG(C(D)) 0,27 1,17 1,44
CCG(R(D)) 0,27 1,17 1,43
CCA(D) 1,81 1,15 2,96
ccA TGG(RC(D)) 1,84 1,16 3,00
GGT(C(D)) 1,15 1,81 2,96
ACC(R(D)) 1,16 1,84 3,00
CCT(D) 1,78 1,56 3,34
ccr  AGG(RC(D) 1,76 1,53 3,29
GGA(C(D)) 1,56 1,78 3,34
TCC(R(D)) 1,53 1,76 3,29
CAC(D) 0,75 0,76 1,50
CAC GTG(RC(D)) 0,76 0,75 1,50
GTG(C(D)) 0,76 0,75 1,50
CAC(R(D)) 0,75 0,76 1,50
CGC(D) 0,12 0,12 0,24
cGe GCG(RC(D)) 0,12 0,12 0,24
GCG(C(D)) 0,12 0,12 0,24
CGC(R(D)) 0,12 0,12 0,24
CTC(D) 0,85 0,85 1,70
ctc  GAG(RC(D) 0,85 0,85 1,70
GAG(C(D)) 0,85 0,85 1,70
CTC(R(D)) 0,85 0,85 1,70
ccc(b) 0,64 0,64 1,28
ccc  GGG(RC(D) 0,64 0,64 1,28
GGG(C(D)) 0,64 0,64 1,28
CCC(R(D)) 0,64 0,64 1,28
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Human chromoome 12 assembled C+G rich
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Trinucleotides
ufl Of2
Human random chromomome 12
C+G rich

D f % RC f % C f % R f %
CGT 470,00 0,24 ACG 487,00 0,24 GCA 2751,00 1,38 TGC 2799,00 1,40
GTC 1836,00 0,92 GAC 1869,00 0,94 CAG 3877,00 1,94 CTG 3872,00 1,94
GCT 2754,00 1,38 AGC 2670,00 1,34 CGA 408,00 0,20 TCG 468,00 0,23
GCC 2120,00 1,06 GGC 2129,00 1,07 CGG 509,00 0,25 CCG 459,00 0,23
CCA 3345,00 1,67 TGG 3558,00 1,78 GGT 2265,00 1,13 ACC 2111,00 1,06
CCT 3385,00 1,69 AGG 3450,00 1,73 GGA 3123,00 1,56 TCC 2958,00 1,48
CAC 2806,00 1,40 GTG 2991,00 1,50 GTG* CAC*
CGC 466,00 0,23 GCG 439,00 0,22 GCG* CGC*
CTC 3300,00 1,65 GAG 3228,00 1,62 GAG* cTC*
CCC 2262,00 1,13 GGG 2433,00 1,22 GGG* CCC*
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Quadruplet

CGT

GTC

GCT

GCC

CCA

CCT

CAC

CGC

CTC

Cccc

CGT(D)
ACG(RC(D))
GCA(C(D))
TGC(R(D))

GTC(D)
GAC(RC(D))
CAG(C(D))
CTG(R(D))

GCT(
AGC
CGA
TCG(

ccT(D)
AGG(RC(D))
GGA(C(D))
TCC(R(D))

CAC(
GTG(
GTG(
CAC(

D)
RC(D))
C(D)

R(D)

(
GCG(
GCG(
CGQ(
cTC(D)
GAG(RC(D))
GAG(C(D))
CTC(R(D))

cce()
GGG(RC(D))
GGG(C(D))
CCC(R(D))

0,24
0,24
1,38
1,40

0,92
0,94
1,94
1,94

1,38
1,34
0,20
0,23

1,06
1,07
0,25
0,23

1,67
1,78
1,13
1,06

1,69
1,73
1,56
1,48

0,70
0,75
0,75
0,70

0,12
0,11
0,11
0,12

0,83
0,81
0,81
0,83

0,57
0,61
0,61
0,57

f2

1,38
1,40
0,24
0,24

1,94
1,94
0,92
0,94

0,20
0,23
1,38
1,34

0,25
0,23
1,06
1,07

1,13
1,06
1,67
1,78

1,56
1,48
1,69
1,73

0,75
0,70
0,70
0,75

0,11
0,12
0,12
0,11

0,81
0,83
0,83
0,81

0,61
0,57
0,57
0,61

2,84
3,26

3,26
3,21

1,45
1,45
1,45
1,45

0,23
0,23
0,23
0,23

1,63
1,63
1,63
1,63
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Human chromoome 12 random C+G rich
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Trinucleotides
ufl Of2
Human coding chromomome 12
C+G rich
D f % RC % C f % R f %
CGT 45371,00 0,45 ACG 49377,00 0,49 GCA 170670,00 1,70 TGC 173423,00 1,73
GTC 107613,00 1,07 GAC 128653,00 1,28 CAG 253501,00 2,52 CTG 257145,00 2,56
GCT 176995,00 1,76 AGC 187870,00 1,87 CGA 52599,00 0,52 TCG 47770,00 0,48
GCC 182189,00 1,81 GGC 169844,00 1,69 CGG 80129,00 0,80 CCG 79668,00 0,79
CCA 214391,00 2,13 TGG 225874,00 2,25 GGT 117174,00 1,17 ACC 145741,00 1,45
CCT 208659,00 2,08 AGG 194539,00 1,94 GGA 213524,00 2,13 TCC 174788,00 1,74
CAC 148636,00 1,48 GTG 171490,00 1,71 GTG* CAC*
CGC 65193,00 0,65 GCG 66477,00 0,66 GCG* CGC*
CTC 179448,00 1,79 GAG 208303,00 2,07 GAG* cTC*
CCC 196164,00 1,95 GGG 169910,00 1,69 GGG* CCC*
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Quadruplet f1

CGT

GTC

GCT

GCC

CCA

CCT

CAC

CGC

CTC

Cccc

w

N

ceto) |
AcGrco) Il ]

Frequency (%)

CGT(D)
ACG(RC(D))
GCA(C(D))
TGC(R(D))

GTC(D)
GAC(RC(D))
CAG(C(D))
CTG(R(D))

GCT(D)
AGC(RC(D))
CGA(C(D))
TCG(R(D))

GCC(D)
GGC(RC(D))
CGG(C(D))
CCG(R(D))

ccT(D)
AGG(RC(D))
GGA(C(D))
TCC(R(D))

CAC(D)
GTG(RC(D))
GTG(C(D)

CAC(R(D)

CGC
GCG
GCG
CGC

D)

RC(D))
C(D))
R(D))

cTC(D)
GAG(RC(D))
GAG(C(D))
CTC(R(D))

cce()
GGG(RC(D))
GGG(C(D))
CCC(R(D))

GTC(D)

GACRcD) NN |

ceaco) N |
TecRD) NN |

caceo) I |
cteRo) NN |

0,45
0,49
1,70
1,73

1,07
1,28
2,52
2,56

1,76
1,87
0,52
0,48

1,81
1,69
0,80
0,79

2,13
2,25
1,17
1,45

2,08
1,94
2,13
1,74

0,74
0,85
0,85
0,74

0,32
0,33
0,33
0,32

0,89
1,04
1,04
0,89

0,98
0,85
0,85
0,98

f2

cero) I |

AGC(RC(D))

ceaco) Il |
TceRo) M ]

1,70
1,73
0,45
0,49

2,52
2,56
1,07
1,28

0,52
0,48
1,76
1,87

0,80
0,79
1,81
1,69

1,17
1,45
2,13
2,25

2,13
1,74
2,08
1,94

0,85
0,74
0,74
0,85

0,33
0,32
0,32
0,33

1,04
0,89
0,89
1,04

0,85
0,98
0,98
0,85

Human chromosome 12 coding C+G rich
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Human assembled chromomome 13

A-T rich
D f % RC % C f % R %
ATG 1860863,00 1,90 CAT 1877183,00 1,92 TAC 1171524,00 1,20 GTA 1181673,00 1,21 la
TGA 1961341,00 2,00 TCA 1945061,00 1,99 ACT 1604418,00 1,64 AGT 1610424,00 1,64
TAG 1318399,00 1,35 CTA 1309197,00 1,34 ATC 1332697,00 1,36 GAT 1348878,00 1,38
TAA 2281160,00 2,33 TTA 2275486,00 2,32 ATT 2736424,00 2,79 AAT 2708650,00 2,76 Ib
AAC 1497866,00 1,53 GTT 1492118,00 1,62 TTG 1944472,00 1,98 CAA 1877457,00 1,92
AAG 1982506,00 2,02 CTT 2012785,00 2,05 TTC 2021368,00 2,06 GAA 2030404,00 2,07
ACA 2043793,00 2,09 TGT 2055222,00 2,10 TGT* ACA* Ic
ATA 2323797,00 2,37 TAT 2319068,00 2,37 TAT* ATA*
AGA 2182819,00 2,23 TCT 2198494,00 2,24 TCT* AGA*
AAA 4063906,00 4,15 TTT 4116324,00 4,20 TTT* AAA*
Quadruplet f1 f2 fu Composition of DNA seq in bled chr 13
ATG(D) 1,90 1,20 3,09
AT CAT(RC(D) 1,92 1,21 3,12
TAC(C(D)) 1,20 1,90 3,09 A 30047611 26,27%
GTA(R(D)) 1,21 1,92 3,12 C 18839192 16.47%
G 18933605 16,56%
TGA(D) 2,00 1,64 3,64 T 30162717 26,37%
Tea  TCA(RC(D)) 1,99 1,64 3,63 N 16381203 14.32%
ACT(C(D)) 1,64 2,00 3,64 Sum 114364328 100,00%
AGT(R(D)) 1,64 1,99 3,63
TAG(D) 1,35 1,36 2,71
TAG CTA(RC(D)) 1,34 1,38 2,71 % of coding bases from I i chre 1 (including N bases)
ATC(C(D)) 1,36 1,35 2,71
GAT(R(D)) 1,38 1,34 2,71
TAA(D) 2,33 2,79 512
1an TTARRC(D) 2,32 2,76 5,09
ATT(C(D)) 2,79 2,33 512
AAT(R(D)) 2,76 2,32 5,09
AAC(D) 1,53 1,98 3,51
AAC GTT(RC(D)) 1,52 1,92 3,44
TTG(C(D)) 1,98 1,53 3,51
CAA(R(D)) 1,92 1,52 3,44
AAG(D) 2,02 2,06 4,09
arGg  CTT(RC(D) 2,05 2,07 413
TTC(C(D)) 2,06 2,02 4,09
GAA(R(D)) 2,07 2,05 413
ACA(D) 1,04 1,05 2,09
Aca  TGT(RC(D) 1,05 1,04 2,09
TGT(C(D)) 1,05 1,04 2,09
ACA(R(D)) 1,04 1,05 2,09
ATA(D) , , 2,37
TAT(RC(D)) A , 2,37
ATA TAT(C(D)) A , 2,37
ATA(R(D)) Kl , 2,37
AGA(D) , , 2,24
TCT(RC(D)) A s 2,24
AGA TCT(C(D)) A s 2,24
AGA(R(D)) i , 2,24
AAA(D) 2,07 2,10 417
aaa TTT(RC(D) 2,10 2,07 417
TTT(C(D)) 2,10 2,07 417
AAA(R(D)) 2,07 2,10 417
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Human chromosome 13 assembled A+T rich
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Trinucleotides
uf1 Of2
Human random chromomome 13
A-T rich
D f % RC f % C f % R f %
ATG 2923,00 1,86 CAT 2967,00 1,89 TAC 1867,00 1,19 GTA 1918,00 1,22 la
TGA 3164,00 2,02 TCA 3029,00 1,93 ACT 2512,00 1,60 AGT 2628,00 1,68
TAG 2122,00 1,35 CTA 2124,00 1,35 ATC 2274,00 1,45 GAT 2213,00 1,41
TAA 3680,00 2,35 TTA 3649,00 2,33 ATT 4368,00 2,79 AAT 4363,00 2,78 Ib
AAC 2447,00 1,56 GTT 2397,00 1,53 TTG 3149,00 2,01 CAA 2985,00 1,90
AAG 3125,00 1,99 CTT 3125,00 1,99 TTC 3092,00 1,97 GAA 3268,00 2,08
ACA 3263,00 2,08 TGT 3301,00 2,11 TGT* ACA* lc
ATA 3704,00 2,36 TAT 3726,00 2,38 TAT* ATA*
AGA 3502,00 2,23 TCT 3528,00 2,25 TCT* AGA*
AAA 6536,00 4,17 TTT 6644,00 4,24 TTT* AAA*
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Quadruplet f1 f2 fu Composition of DNA sequence in random chromosome 13

ATG(D) 1,86 1,19 3,05
aTe  CATRCO) ot 12 s
TAC(C(D)) 1,19 1,86 3,05 A 48190 24,10%
GTA(R(D)) 1,22 1,89 3,12 C 30067 15,03%
G 30279 15,14%
TGA(D) 2,02 1,60 3,62 T 48264 24,13%
Tea  TCA(RC(D) 1,93 1,68 3,61 N 43200 21,60%
ACT(C(D)) 1,60 2,02 3,62 Sum 200000 100,00%
AGT(R(D)) 1,68 1,93 3,61
TAG(D) 1,35 1,45 2,80
7AG  CTA(RC(D)) 1,35 1,41 2,77
ATC(C(D)) 1,45 1,35 2,80
GAT(R(D)) 1,41 1,35 2,77
TAA(D) 2,35 2,79 513
7AA  TTA(RC(D)) 2,33 2,78 5,11
ATT(C(D)) 2,79 2,35 513
AAT(R(D)) 2,78 2,33 5,11
AAC(D) 1,56 2,01 3,57
aac  GTT(RC(D) 1,53 1,90 3,43
TTG(C(D)) 2,01 1,56 3,57
CAA(R(D)) 1,90 1,53 3,43
AAG(D) 1,99 1,97 3,97
aG  CTT(RC(D) 1,99 2,08 4,08
TTC(C(D)) 1,97 1,99 3,97
GAA(R(D)) 2,08 1,99 4,08
ACA(D) 1,04 1,05 2,09
Aca  TGT(RC(D) 1,05 1,04 2,09
TGT(C(D)) 1,05 1,04 2,09
ACA(R(D)) 1,04 1,05 2,09
ATA(D) , , 2,37
TAT(RC(D)) , , 2,37
ATA
TAT(C(D)) 1,19 1,18 2,37
ATA(R(D)) , , 2,36
AGA(D) , , 2,24
TCT(RC(D)) 1,13 , 2,24
AGA
TCT(C(D)) 1,13 1,12 2,24
AGA(R(D)) . , 2,24
AAA(D) 2,08 2,12 4,20
AAA  TTT(RC(D) 2,12 2,08 4,20
TTT(C(D)) 2,12 2,08 4,20
AAA(R(D)) 2,08 2,12 4,20
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Human chromosome 13 random A+T rich

5
4
>
Qo
c
[
g_
22 H ﬂ HHH HHH HHH HHHH
w
1
0
S555 £535 £&Z35 £33& £355 Sacc c&5c ccaz ceas cEas
ggog ook Q2gcg fgce 2gocg Qgce Jgox fogox ooz o0k
fe5g3 PErEr fcege fefprc S5z 353 SEFEF ZCEx fEEF SEFEZ
86 322 223 g<g FES EF3 ERQ - ERQ FF$
o =4 o [ 0" ° © = < = = < =
Trinucleotldes
uf1 Of2
Human coding chromomome 13
A-T rich
D f % RC f % C f % R f %
ATG 58297,00 1,92 CAT 50504,00 1,67 TAC 32707,00 1,08 GTA 30746,00 1,01 la
TGA 62493,00 2,06 TCA 56658,00 1,87 ACT 46139,00 1,52 AGT 47513,00 1,67
TAG 29758,00 0,98 CTA 31755,00 1,05 ATC 38983,00 1,29 GAT 45105,00 1,49
TAA 50408,00 1,66 TTA 52499,00 1,73 ATT 65498,00 2,16 AAT 65043,00 2,15 Ib
AAC 45918,00 1,52 GTT 43256,00 1,43 TTG 56777,00 1,87 CAA 56733,00 1,87
AAG 70650,00 2,33 CTT 56398,00 1,86 TTC 55876,00 1,84 GAA 74470,00 2,46
ACA 57773,00 1,91 TGT 58811,00 1,94 TGT* ACA* lc
ATA 47740,00 1,58 TAT 49866,00 1,65 TAT* ATA*
AGA 74335,00 2,45 TCT 55346,00 1,83 TCT* AGA*
AAA 104913,00 3,46 TTT 95257,00 3,14 TTT* AAA*
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Quadruplet f1 f2 fu Composition of DNA sequence in coding chromosome 13
ATG(D) 1,92 1,08 3,00
AT CAT(RC(D) 167 1,01 2,68
TAC(C(D)) 1,08 1,92 3,00 A 876180 28,92%
GTA(R(D)) 1,01 1,67 2,68 C 646596 21,34%
G 685540 22,63%
TGA(D) 2,06 1,52 3,59 T 821317 27,11%
Tea  TCARRC(D) 1,87 1,57 3,44 N 0 0,00%
ACT(C(D)) 1,52 2,06 3,59 Sum 3029633 100,00%
AGT(R(D)) 1,57 1,87 3,44
TAG(D) 0,98 1,29 2,27
Tac  CTARRC(D) 1,05 1,49 2,54
ATC(C(D)) 1,29 0,98 2,27
GAT(R(D)) 1,49 1,05 2,54
TAA(D) 1,66 2,16 3,83
Taa  TTARC(D) 1,73 2,15 3,88
ATT(C(D)) 2,16 1,66 3,83
AAT(R(D)) 2,15 1,73 3,88
AAC(D) 1,52 1,87 3,39
ac  GTT(RC(D) 1,43 1,87 3,30
TTG(C(D)) 1,87 1,52 3,39
CAA(R(D)) 1,87 1,43 3,30
AAG(D) 2,33 1,84 4,18
ac  CTT(RC(D) 1,86 2,46 4,32
TTC(C(D)) 1,84 2,33 4,18
GAA(R(D)) 2,46 1,86 4,32
ACA(D) 0,95 0,97 1,92
AcA  TGT(RC(D) 0,97 0,95 1,92
TGT(C(D)) 0,97 0,95 1,92
ACA(R(D)) 0,95 0,97 1,92
ATA(D) 0,79 0,82 1,61
ATA  TAT(RC(D)) 0,82 0,79 1,61
TAT(C(D)) 0,82 0,79 1,61
ATA(R(D)) 0,79 0,79 1,58
AGA(D) 1,23 0,91 2,14
AGA  TCT(RC(D) 0,91 1,23 2,14
TCT(C(D)) 0,91 1,23 2,14
AGA(R(D)) 1,23 0,91 2,14
AAA(D) 1,73 1,57 3,30
ArA TTT(RC(D) 1,57 1,73 3,30
TTT(C(D)) 1,57 1,73 3,30
AAA(R(D)) 1,73 1,57 3,30
Human chromosome 13 coding A+T rich
5
4

Frequency (%)
- N w
Atco) I
caTrco) I |

Tacco) I
GTARD) N |

TcAr) N 0
Actco) I ]
AGTRD) I

Taco)
ctarco) I |

Arcco) NN |
GatrRD) I |

arrco) N 2
AaTRD) NN

cAARD) NN ]

amco N 42
crire) I |
treco) 0900
crARD) N

TeTRc(D) I
Terco) I
AcArRD) I |

0
5 5555 838 g g
g g <28 o E
3 FZ <o < <
2 2 EE
=4 = o

TaTRe(D) |
Tatico) I |
ATARD) I

Acap) I
TcTRe) I

Tcrcco) I
AGARD) NN |

AAA(D)

TiiReo) 0 |

rrco)
AARD) N

Trinucleotldes

ufl of2
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Human assembled chromomome 13

C+G rich
D f % RC f % C f % R f %
CGT 237942,00 0,24 ACG 240344,00 0,25 GCA 1349307,00 1,38 TGC 1332314,00 1,36
GTC 871379,00 0,89 GAC 878797,00 0,90 CAG 1821032,00 1,86 CTG 1792629,00 1,83
GCT 1252657,00 1,28 AGC 1275626,00 1,30 CGA 191398,00 0,20 TCG 198482,00 0,20
GCC 967131,00 0,99 GGC 960069,00 0,98 CGG 222019,00 0,23 CCG 213618,00 0,22
CCA 1614253,00 1,65 TGG 1649757,00 1,68 GGT 1042254,00 1,06 ACC 1036375,00 1,06
CCT 1549870,00 1,58 AGG 1547087,00 1,58 GGA 1416543,00 1,45 TCC 1374236,00 1,40
CAC 1376743,00 1,41 GTG 1400671,00 1,43 GTG* CAC*
CGC 191110,00 0,20 GCG 190025,00 0,19 GCG* CcGCr
CcTC 1490829,00 1,52 GAG 1494013,00 1,52 GAG* CTC*
ccc 1061124,00 1,08 GGG 1057671,00 1,08 GGG* ccc*
Quadruplet f1 f2 fu
CGT(D) 0,24 1,38 1,62
cGT ACG(RC(D)) 0,25 1,36 1,61
GCA(C(D)) 1,38 0,24 1,62
TGC(R(D)) 1,36 0,25 1,61
GTC(D) 0,89 1,86 2,75
GTC GAC(RC(D)) 0,90 1,83 2,73
CAG(C(D)) 1,86 0,89 2,75
CTG(R(D)) 1,83 0,90 2,73
GCT(D) 1,28 0,20 1,47
GCT AGC(RC(D)) 1,30 0,20 1,50
CGA(C(D)) 0,20 1,28 1,47
TCG(R(D)) 0,20 1,30 1,50
GCC(D) 0,99 0,23 1,21
GCce GGC(RC(D)) 0,98 0,22 1,20
CGG(C(D)) 0,23 0,99 1,21
CCG(R(D)) 0,22 0,98 1,20
CCA(D) 1,65 1,06 2,71
cca  TGG(RC(D) 1,68 1,06 2,74
GGT(C(D)) 1,06 1,65 2,71
ACC(R(D)) 1,06 1,68 2,74
CCT(D) 1,58 1,45 3,03
ccr  AGG(RC(D) 1,58 1,40 2,98
GGA(C(D)) 1,45 1,58 3,03
TCC(R(D)) 1,40 1,58 2,98
CAC(D) 0,70 0,71 1,42
CAC GTG(RC(D)) 0,71 0,70 1,42
GTG(C(D)) 0,71 0,70 1,42
CAC(R(D)) 0,70 0,71 1,42
CGC(D) 0,10 0,10 0,19
cGe GCG(RC(D)) 0,10 0,10 0,19
GCG(C(D)) 0,10 0,10 0,19
CGC(R(D)) 0,10 0,10 0,19
CTC(D) 0,76 0,76 1,52
ctc  GAG(RC(D) 0,76 0,76 1,52
GAG(C(D)) 0,76 0,76 1,52
CTC(R(D)) 0,76 0,76 1,52
ccc(b) 0,54 0,54 1,08
ccc  GGG(RC(D) 0,54 0,54 1,08
GGG(C(D)) 0,54 0,54 1,08
CCC(R(D)) 0,54 0,54 1,08
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Human chromoome 13 assembled C+G rich

ceaco) I |
Tccro) N @ |

Frequency (%)
o - N w
ceto) ]
acGreo) I ]
ceaco) I |
TecRD)) NN |
ctco I |
cacreo) I = |
caico) I
creRo) NN |
cero) I |
ceaco) I ]
TcerO) M |
ceeo) I ]
GGe(re(n) N
cegico) ]
ccerp) ]
ccao) N
TeoreD) I |
cetco) I |
Accrp) I |
AcoreD) N |

S o oK coxr Loox 5¢

e o Se5c 8E3o G0EZgo 8¢

5] O k=< [CE N0} [C- [

(0] OO Q0o <00 ¢

< 0] o ) [

Trinucleotides
ufl Of2
Human random chromomome 13
C+G rich

D f % RC f % C f % R f %
CGT 378,00 0,24 ACG 364,00 0,23 GCA 2088,00 1,33 TGC 2116,00 1,35
GTC 1345,00 0,86 GAC 1444,00 0,92 CAG 3005,00 1,92 CTG 2868,00 1,83
GCT 1949,00 1,24 AGC 2039,00 1,30 CGA 268,00 0,17 TCG 301,00 0,19
GCC 1574,00 1,00 GGC 1443,00 0,92 CGG 346,00 0,22 CCG 341,00 0,22
CCA 2660,00 1,70 TGG 2661,00 1,70 GGT 1656,00 1,06 ACC 1702,00 1,09
CCT 2509,00 1,60 AGG 2440,00 1,56 GGA 2348,00 1,50 TCC 2234,00 1,42
CAC 2083,00 1,33 GTG 2302,00 1,47 GTG* CAC*
CGC 305,00 0,19 GCG 291,00 0,19 GCG* CcGCr
CcTC 2381,00 1,52 GAG 2357,00 1,50 GAG* CTC*
ccc 1721,00 1,10 GGG 1684,00 1,07 GGG* Cccc*
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Quadruplet

CGT

GTC

GCT

GCC

CCA

CCT

CAC

CGC

CTC

Cccc

CGT(D)
ACG(RC(D))
GCA(C(D))
TGC(R(D))

GTC(D)
GAC(RC(D))
CAG(C(D))
CTG(R(D))

GCT(
AGC
CGA|
TCG(

CCT(D)
AGG(RC(D))
GGA(C(D))
TCC(R(D))

CAC(
GTG(l
GTG(!
CAC(

D)
RC(D))
C(D)

R(D)

(
GCG(
GCG(
CGQ(
cTC(D)
GAG(RC(D))
GAG(C(D))
CTC(R(D))

cce()
GGG(RC(D))
GGG(C(D))
CCC(R(D))

0,24
0,23
1,33
1,35

0,86
0,92
1,92
1,83

1,24
1,30
0,17
0,19

1,00
0,92
0,22
0,22

1,70
1,70
1,06
1,09

1,60
1,56
1,50
1,42

0,66
0,73
0,73
0,66

0,10
0,09
0,09
0,10

0,76
0,75
0,75
0,76

0,55
0,54
0,54
0,55

f2

1,33
1,35
0,24
0,23

1,92
1,83
0,86
0,92

0,17
0,19
1,24
1,30

0,22
0,22
1,00
0,92

1,06
1,09
1,70
1,70

1,50
1,42
1,60
1,56

0,73
0,66
0,66
0,73

0,09
0,10
0,10
0,09

0,75
0,76
0,76
0,75

0,54
0,55
0,55
0,54
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Human chromoome 13 random C+G rich

5
4
3
>
o
c
o
g_
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0 ===
S555 5585 5588 25338 2555 5335 5585 S88s g8ss ¢
GgCE PgoocE gcE J9CE SOCE LOCE Q5CE @ggcg P2ogoe g
SESo bEZgo OELFo 0Loo OELFEg OEL3Igo SEGg OLgg OEFS 8
[CSHU] O < [SEONE] (S OS] Q9O [CCIE) (O =Y [CNENU] [CR- i
C0OF <00 QO F Q0o 00< QoF OO 00O0 <00
< o < (O] = < o o o
Trinucleotides
ufl Of2
Human coding chromomome 13
C+G rich
D f % RC % C f % R f %
CGT 13512,00 0,45 ACG 14573,00 0,48 GCA 50030,00 1,65 TGC 48943,00 1,62
GTC 30287,00 1,00 GAC 35684,00 1,18 CAG 69033,00 2,28 CTG 65609,00 2,17
GCT 46540,00 1,54 AGC 50301,00 1,66 CGA 14458,00 0,48 TCG 13363,00 0,44
GCC 41863,00 1,38 GGC 40043,00 1,32 CGG 20740,00 0,68 CCG 19920,00 0,66
CCA 53490,00 1,77 TGG 57834,00 1,91 GGT 31851,00 1,05 ACC 37505,00 1,24
CCT 50678,00 1,67 AGG 50998,00 1,68 GGA 57678,00 1,90 TCC 44720,00 1,48
CAC 41681,00 1,38 GTG 47398,00 1,56 GTG* CAC*
CGC 17407,00 0,57 GCG 18261,00 0,60 GCG* CGC*
CTC 44941,00 1,48 GAG 53705,00 1,77 GAG* cTC*
CCC 39737,00 1,31 GGG 38623,00 1,27 GGG* CCC*
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Quadruplet

CGT

GTC

GCT

GCC

CCA

CCT

CAC

CGC

CTC

Cccc

w

N

ceto) Il ]
AcGRco) Il |

Frequency (%)

CGT(D)
ACG(RC(D))
GCA(C(D))
TGC(R(D))

GTC(D)
GAC(RC(D))
CAG(C(D))
CTG(R(D))

GCT(D)
AGC(RC(D))
CGA(C(D))
TCG(R(D))

GCC(D)
GGC(RC(D))
CGG(C(D))
CCG(R(D))

ccT(D)
AGG(RC(D))
GGA(C(D))
TCC(R(D))

CAC(D)
GTG(RC(D))
GTG(C(D)
CAC(R(D)

CGC
GCG
GCG
CGC

D)

RC(D))
C(D))
R(D))

cTC(D)
GAG(RC(D))
GAG(C(D))
CTC(R(D))

cce()
GGG(RC(D))
GGG(C(D))
CCC(R(D))

GTC(D)

cacren) I

ceaco) N |
TecrRD)) NN |

caceco) N |
ctero) NN |

0,45
0,48
1,65
1,62

1,00
1,18
2,28
2,17

1,54
1,66
0,48
044

1,38
1,32
0,68
0,66

1,77
1,91
1,05
1,24

1,67
1,68
1,90
1,48

0,69
0,78
0,78
0,69

0,29
0,30
0,30
0,29

0,74
0,89
0,89
0,74

0,66
0,64
0,64
0,66

f2

cero) I |

AGC(RC(D))

1,65
1,62
0,45
0,48

2,28
2,17
1,00
1,18

0,48
0,44
1,54
1,66

0,68
0,66
1,38
1,32

1,05
1,24
1,77
1,91

1,90
1,48
1,67
1,68

0,78
0,69
0,69
0,78

0,30
0,29
0,29
0,30

0,89
0,74
0,74
0,89

0,64
0,66
0,66
0,64

ceaco) Il |
TceRo) M ]

2,10
2,10
2,10
2,10

3,28
3,34
3,28
3,34

2,01
2,10
2,01
2,10

2,07
1,98
2,07
1,98

2,82
3,15
2,82
3,15

3,58
3,16
3,58
3,16

1,47
1,47
1,47
1,47

0,59
0,59
0,59
0,59

1,63
1,63
1,63
1,63

1,29
1,29
1,29
1,29

Human chromosome 13 coding C+G rich

ceeo) I
cec(rem) N |

ceoico) I |
ccoro) I |

ccao) N
TeoReD) NN |
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ccT(D)
AGG(RC(D))

cetco) I
Accro) N =

Trinucleotides

ufl Of2

[
I 0

GGA(C(D))

TCC(R(D))

caco) ]
crG(Ren) I |

creco) I |
cacrp) I |

ceco) Wl

GeG(re) Il

Gea(cn) ]
cGe(ro) ]

crco) I
GAGRcD) I |

cagico) I |
ctcro) I~ |

ccco) Il ]
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[l (@u)220
[ El (@92)999
[ E (@ou)999

lic
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[T (@222
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Human assembled chromomome 14

A-T rich
D f % RC f % C f % R %
ATG 1637160,00 1,81 CAT 1651633,00 1,82 TAC 1017025,00 1,12 GTA 1036577,00 1,14 la
TGA 1785407,00 1,97 TCA 1763718,00 1,95 ACT 1459498,00 1,61 AGT 1475069,00 1,63
TAG 1185405,00 1,31 CTA 1167720,00 1,29 ATC 1203608,00 1,33 GAT 1224092,00 1,35
TAA 1864048,00 2,06 TTA 1868761,00 2,06 ATT 2264784,00 2,50 AAT 2223245,00 2,45 Ib
AAC 1331418,00 1,47 GTT 1339001,00 1,48 TTG 1766974,00 1,95 CAA 1682116,00 1,86
AAG 1801098,00 1,99 CTT 1843497,00 2,04 TTC 1811545,00 2,00 GAA 1809598,00 2,00
ACA 1811476,00 2,00 TGT 1839374,00 2,03 TGT* ACA* Ic
ATA 1860653,00 2,05 TAT 1867232,00 2,06 TAT* ATA*
AGA 2011925,00 2,22 TCT 2034999,00 2,25 TCT* AGA*
AAA 3453372,00 3,81 TTT 3548880,00 3,92 TTT* AAA*
Quadruplet f1 f2 fu Composition of DNA seq in bled chr 14
ATG(D) 1,81 1,12 2,93
AT CAT(RC(D) 1,82 1,14 2,97
TAC(C(D)) 1,12 1,81 2,93 A 26673415 24,92%
GTA(R(D)) 1,14 1,82 2,97 C 18423758 17.21%
G 18559033 17.34%
TGA(D) 1,97 1,61 3,58 T 26911943 25,14%
Tea  TCA(RC(D)) 1,95 1,63 3,58 N 16475569 15,39%
ACT(C(D)) 1,61 1,97 3,58 Sum 107043718 100,00%
AGT(R(D)) 1,63 1,95 3,58
TAG(D) 1,31 1,33 2,64
TAG CTA(RC(D)) 1,29 1,35 2,64 % of coding bases from I i chre 1 (including N bases)
ATC(C(D)) 1,33 1,31 2,64
GAT(R(D)) 1,35 1,29 2,64
TAA(D) 2,06 2,50 4,56
1an TTARRC(D) 2,06 2,45 4,52
ATT(C(D)) 2,50 2,06 4,56
AAT(R(D)) 2,45 2,06 4,52
AAC(D) 1,47 1,95 3,42
aac GTT(RC(D) 1,48 1,86 3,34
TTG(C(D)) 1,95 1,47 3,42
CAA(R(D)) 1,86 1,48 3,34
AAG(D) 1,99 2,00 3,99
arGg  CTT(RC(D) 2,04 2,00 4,03
TTC(C(D)) 2,00 1,99 3,99
GAA(R(D)) 2,00 2,04 4,03
ACA(D) 1,00 1,02 2,02
Aca  TGT(RC(D) 1,02 1,00 2,02
TGT(C(D)) 1,02 1,00 2,02
ACA(R(D)) 1,00 1,02 2,02
ATA(D) 1,03 1,03 2,06
ATA  TAT(RC(D)) 1,03 1,03 2,06
TAT(C(D)) 1,03 1,03 2,06
ATA(R(D)) 1,03 1,03 2,05
AGA(D) , , 2,23
TCT(RC(D)) Kl , 2,23
AGA TCT(C(D)) Kl , 2,23
AGA(R(D)) i , 2,23
AAA(D) 1,91 1,96 3,87
aaa TTT(RC(D) 1,96 1,91 3,87
TTT(C(D)) 1,96 1,91 3,87
AAA(R(D)) 1,91 1,96 3,87
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Human chromosome 14 assembled A+T rich

5
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S535 0555 0355 5535 C0&as o&5s 555 czas co&ss gass
goog goocx 290k $gox Qgock 2gocg Jock Zgogog ggog 390k
<E0I FEFFE FEGCE FEFE QX0 <0 <ElFI <XEFEId qEFT <EFZ
FEb 329 TFkd f£%3 TEES “EEE T5e% TEE% “5eg TEFS
s° 2 < 3 = o~ ° 6~ © pr< [~ P < -
Trinucleotides
uf1 Of2
Human random chromomome 14
A-T rich
D f % RC f % C f % R f %
ATG 2873,00 1,83 CAT 3004,00 1,91 TAC 1876,00 1,20 GTA 1945,00 1,24 la
TGA 3094,00 1,97 TCA 3145,00 2,00 ACT 2530,00 1,61 AGT 2595,00 1,65
TAG 2156,00 1,37 CTA 2122,00 1,35 ATC 2143,00 1,37 GAT 2227,00 1,42
TAA 3401,00 2,17 TTA 3353,00 2,14 ATT 4222,00 2,69 AAT 4021,00 2,56 Ib
AAC 2417,00 1,54 GTT 2407,00 1,53 TTG 3289,00 2,10 CAA 2986,00 1,90
AAG 3109,00 1,98 CTT 3214,00 2,05 TTC 3201,00 2,04 GAA 3160,00 2,01
ACA 3300,00 2,10 TGT 3310,00 2,11 TGT* ACA* lc
ATA 3489,00 2,22 TAT 3476,00 2,22 TAT* ATA*
AGA 3508,00 2,24 TCT 3576,00 2,28 TCT* AGA*
AAA 6095,00 3,88 TTT 6430,00 4,10 TTT* AAA*
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Quadruplet f1 f2 fu Composition of DNA sequence in random chromosome 14

ATG(D) 1,83 1,20 3,03
AT CAT(RC(D) 1,91 1,24 3,15
TAC(C(D)) 1,20 1,83 3,03 A 47176 23,59%
GTA(R(D)) 1,24 1,91 3,15 C 30733 15,37%
G 31137 15,56%
TGA(D) 1,97 1,61 3,58 T 47853 23,93%
Tea  TCA(RC(D) 2,00 1,65 3,66 N 43101 21,55%
ACT(C(D)) 1,61 1,97 3,58 Sum 200000 100,00%
AGT(R(D)) 1,65 2,00 3,66
TAG(D) 1,37 1,37 2,74
1A CTA(RC(D) 1,35 1,42 2,77
ATC(C(D)) 1,37 1,37 2,74
GAT(R(D)) 1,42 1,35 2,77
TAA(D) 2,17 2,69 4,86
1an TTARRC(D) 2,14 2,56 470
ATT(C(D)) 2,69 2,17 4,86
AAT(R(D)) 2,56 2,14 4,70
AAC(D) 1,54 2,10 3,64
aac GTT(RC(D) 1,53 1,90 3.44
TTG(C(D)) 2,10 1,54 3,64
CAA(R(D)) 1,90 1,53 3,44
AAG(D) 1,98 2,04 4,02
arGg  CTT(RC(D) 2,05 2,01 4,06
TTC(C(D)) 2,04 1,98 4,02
GAA(R(D)) 2,01 2,05 4,06
ACA(D) 1,05 1,05 2,11
Aca  TGT(RC(D) 1,05 1,05 2,11
TGT(C(D)) 1,05 1,05 2,11
ACA(R(D)) 1,05 1,05 2,11
ATA(D) , , 2,22
TAT(RC(D)) , , 2,22
ATA
TAT(C(D)) 1,1 1,1 2,22
ATA(R(D)) , , 2,22
AGA(D) , . 2,26
TCT(RC(D)) 1,14 . 2,26
AGA
TCT(C(D)) 1,14 1,12 2,26
AGA(R(D)) 1,12 , 2,26
AAA(D) 1,94 2,05 3,99
aaa TTT(RC(D) 2,05 1,94 3,99
TTT(C(D)) 2,05 1,94 3,99
AAA(R(D)) 1,94 2,05 3,99
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Human chromosome 14 random A+T rich

5
4
g5
>
Qo
c
[
g_
QZ H ﬂ HHH HHH HHH HHH
w
1
0
S555 £EZ35 5335 £acc C5&55 Cocas CEs:c £Eas gacs gasa
gogog goocx 290k $gox QgocE 2gocg Jock Zgogog ggog 390k
<E0I FEFFE FEGCE FEFE QX0 <0 <ElFI <EFEId qEFT <EFZ
586 339 E53 F<%¥ TEES TEF3 TpRE Ef&k Tg5e9 TER3
s° 2 < 3 = o~ ° 6~ © pr< [~ P < -
Trinucleotides
uf1 Of2
Human coding chromomome 14
A-T rich
D f % RC f % C f % R f %
ATG 109419,00 1,78 CAT 92799,00 1,51 TAC 60134,00 0,98 GTA 52565,00 0,86 la
TGA 121600,00 1,98 TCA 105551,00 1,72 ACT 88024,00 1,43 AGT 89411,00 1,46
TAG 51032,00 0,83 CTA 61232,00 1,00 ATC 75515,00 1,23 GAT 85215,00 1,39
TAA 75902,00 1,24 TTA 79407,00 1,29 ATT 99012,00 1,61 AAT 99797,00 1,63 Ib
AAC 83248,00 1,36 GTT 74798,00 1,22 TTG 100749,00 1,64 CAA 105709,00 1,72
AAG 135488,00 2,21 CTT 109216,00 1,78 TTC 102870,00 1,68 GAA 136922,00 2,23
ACA 105714,00 1,72 TGT 105953,00 1,73 TGT* ACA* lc
ATA 69533,00 1,13 TAT 75669,00 1,23 TAT* ATA*
AGA 145956,00 2,38 TCT 110254,00 1,80 TCT* AGA*
AAA 163105,00 2,66 TTT 147861,00 2,41 TTT* AAA*
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Quadruplet

ATG

TGA

TAG

TAA

ACA

ATA

AGA

w

N

atco) N
CATRcOD) I |

Frequency (%)

ATG(D)
CAT(RC(D))
TAC(C(D))
GTA(R(D))

TGA(D)
TCA(RC(D))
ACT(C(D))
AGT(R(D))

TAG(D)
CTA(RC(D))
ATC(C(D))
GAT(R(D))

Tacico) I
GTARD) I |

Tcap) I
TcAarco) N

1,78
1,51
0,98
0,86

1,98
1,72
1,43
1,46

0,83
1,00
1,23
1,39

1,24
1,29
1,61
1,63

1,36
1,22
1,64
1,72

2,21
1,78
1,68
2,23

0,86
0,86
0,86
0,86

0,57
0,62
0,62
0,57

1,19
0,90
0,90
1,19

1,33
1,20
1,20
1,33

Actco) I |
AcTRD) NN |

f2

0,98
0,86
1,78
1,51

1,43
1,46
1,98
1,72

1,23
1,39
0,83
1,00

1,61
1,63
1,24
1,29

1,64
1,72
1,36
1,22

1,68
2,23
2,21
1,78

0,86
0,86
0,86
0,86

0,62
0,57
0,57
0,57

0,90
1,19
1,19
0,90

1,20
1,33
1,33
1,20

Taco) I |
ctarco) I
Arcco) N
GaTrRD) NN |

2,76
2,37
2,76
2,37

3,42
3,18
3,42
3,18

2,06
2,39
2,06
2,39

2,85
2,92
2,85
2,92

3,00
2,94
3,00
2,94

3,88
4,01
3,88
4,01

1,72
1,72
1,72
1,72

Composition of DNA sequence in coding chromosome 14

Base No.of bases %

A 1623913 26,46%
C 1470069 23,95%
G 1525882 24,86%
T 1517454 24,73%
N 0 0,00%
Sum 6137318 100,00%

Human chromosome 14 coding A+T rich

Taa0)
TTARcD) I |
arrco) I
AaTR) I |
AAC(D)
ctTrco) I |

Treco) I
caarD) NN |

aco) N 2 |
crrre) I 32342020

ACA(D)

TeT(Reo) I |

Trcco) I 0000
GAARD) I 00

Trinucleotides

ufl of2
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Terco) I |
AcARD) I |

ATAD) |
TATRCD) I |

TaT(c(D)) ]
ATARD)) I

Acap) I |
Tcrreo) I |

terico)
AcARD) I |

AAA(D)

Trreo) I |

Trrco)
AAARD) I



Human assembled chromomome 14

C+G rich
D f % RC f % C f % R f %
CGT 233067,00 0,26 ACG 232791,00 0,26 GCA 1305089,00 1,44 TGC 1293784,00 1,43
GTC 847706,00 0,94 GAC 852322,00 0,94 CAG 1847242,00 2,04 CTG 1822558,00 2,01
GCT 1258944,00 1,39 AGC 1278944,00 1,41 CGA 196672,00 0,22 TCG 204771,00 0,23
GCC 1067733,00 1,18 GGC 1059454,00 1,17 CGG 251299,00 0,28 CCG 243060,00 0,27
CCA 1639052,00 1,81 TGG 1681561,00 1,86 GGT 1049206,00 1,16 ACC 1035345,00 1,14
CCT 1599414,00 1,77 AGG 1593009,00 1,76 GGA 1417211,00 1,56 TCC 1378447,00 1,52
CAC 1338345,00 1,48 GTG 1373432,00 1,52 GTG* CAC*
CGC 214843,00 0,24 GCG 215259,00 0,24 GCG* CcGCr
CcTC 1519078,00 1,68 GAG 1525195,00 1,68 GAG* CTC*
ccc 1174157,00 1,30 GGG 1178203,00 1,30 GGG* ccc*
Quadruplet f1 f2 fu
CGT(D) 0,26 1,44 1,70
cGT ACG(RC(D)) 0,26 1,43 1,69
GCA(C(D)) 1,44 0,26 1,70
TGC(R(D)) 1,43 0,26 1,69
GTC(D) 0,94 2,04 2,98
GTC GAC(RC(D)) 0,94 2,01 2,95
CAG(C(D)) 2,04 0,94 2,98
CTG(R(D)) 2,01 0,94 2,95
GCT(D) 1,39 0,22 1,61
GCT AGC(RC(D)) 1,41 0,23 1,64
CGA(C(D)) 0,22 1,39 1,61
TCG(R(D)) 0,23 1,41 1,64
GCC(D) 1,18 0,28 1,46
GCce GGC(RC(D)) 1,17 0,27 1,44
CGG(C(D)) 0,28 1,18 1,46
CCG(R(D)) 0,27 1,17 1,44
CCA(D) 1,81 1,16 2,97
ccA TGG(RC(D)) 1,86 1,14 3,00
GGT(C(D)) 1,16 1,81 2,97
ACC(R(D)) 1,14 1,86 3,00
CCT(D) 1,77 1,56 3,33
ccr  AGG(RC(D) 1,76 1,52 3,28
GGA(C(D)) 1,56 1,77 3,33
TCC(R(D)) 1,62 1,76 3,28
CAC(D) 0,74 0,76 1,50
CAC GTG(RC(D)) 0,76 0,74 1,50
GTG(C(D)) 0,76 0,74 1,50
CAC(R(D)) 0,74 0,76 1,50
CGC(D) 0,12 0,12 0,24
cGe GCG(RC(D)) 0,12 0,12 0,24
GCG(C(D)) 0,12 0,12 0,24
CGC(R(D)) 0,12 0,12 0,24
CTC(D) 0,84 0,84 1,68
ctc  GAG(RC(D) 0,84 0,84 1,68
GAG(C(D)) 0,84 0,84 1,68
CTC(R(D)) 0,84 0,84 1,68
CCC(D) 0,65 0,65 1,30
ccc  GGG(RC(D) 0,65 0,65 1,30
GGG(C(D)) 0,65 0,65 1,30
CCC(R(D)) 0,65 0,65 1,30
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Human chromoome 14 assembled C+G rich

5
4
>
o
c
[
3
82
'8
0 o o e
5555 5555 0355 5555 8535 0355 5555 5535 0353 8¢
GCCEZ PCo& LSo& 9Go& ICC& LGGCZ Q00Z 30G& Pog& 3¢
B3LZIC 0EZgo OEIr 0Loo OEEg OEFS SL3oc SEpgo 6Egs Of
[CSHT) O < = (SO [SHONE] [CR N [CONE] O k=< [CE N0} [CI-a [
QOkF <00 [CREN Qoo [ [ =00 000 <00 ¢
< o < (O] Ll < () o o C
Trinucleotides
ufl Of2
Human random chromomome 14
C+G rich
D f % RC f % C f % R f %
CGT 383,00 0,24 ACG 389,00 0,25 GCA 2230,00 1,42 TGC 2228,00 1,42
GTC 1472,00 0,94 GAC 1419,00 0,90 CAG 3127,00 1,99 CTG 3002,00 1,91
GCT 2108,00 1,34 AGC 2158,00 1,38 CGA 328,00 0,21 TCG 325,00 0,21
GCC 1646,00 1,05 GGC 1589,00 1,01 CGG 338,00 0,22 CCG 344,00 0,22
CCA 2643,00 1,68 TGG 2765,00 1,76 GGT 1769,00 1,13 ACC 1693,00 1,08
CCT 2578,00 1,64 AGG 2632,00 1,68 GGA 2377,00 1,52 TCC 2225,00 1,42
CAC 2200,00 1,40 GTG 2233,00 1,42 GTG* CAC*
CGC 329,00 0,21 GCG 320,00 0,20 GCG* CGC*
CTC 2453,00 1,56 GAG 2501,00 1,569 GAG* cTC*
CCC 1679,00 1,07 GGG 1734,00 1,11 GGG* CCC*
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Quadruplet

CGT

GTC

GCT

GCC

CCA

CCT

CAC

CGC

CTC

Cccc

CGT(D)
ACG(RC(D))
GCA(C(D))
TGC(R(D))

GTC(D)
GAC(RC(D))
CAG(C(D))
CTG(R(D))

GCT(
AGC
CGA|
TCG(

CCT(D)
AGG(RC(D))
GGA(C(D))
TCC(R(D))

CAC(
GTG(l
GTG(!
CAC(

D)
RC(D))
C(D)

R(D)

(
GCG(
GCG(
CGQ(
cTC(D)
GAG(RC(D))
GAG(C(D))
CTC(R(D))

cce()
GGG(RC(D))
GGG(C(D))
CCC(R(D))

0,24
0,25
1,42
1,42

0,94
0,90
1,99
1,91

1,34
1,38
0,21
0,21

1,05
1,01
0,22
0,22

1,68
1,76
1,13
1,08

1,64
1,68
1,52
1,42

0,70
0,71
0,71
0,70

0,10
0,10
0,10
0,10

0,78
0,80
0,80
0,78

0,54
0,55
0,55
0,54

f2

1,42
1,42
0,24
0,25

1,99
1,91
0,94
0,90

0,21
0,21
1,34
1,38

0,22
0,22
1,05
1,01

1,13
1,08
1,68
1,76

1,52
1,42
1,64
1,68

0,71
0,70
0,70
0,71

0,10
0,10
0,10
0,10

0,80
0,78
0,78
0,80

0,55
0,54
0,54
0,55

1,67
1,67
1,67
1,67

2,93
2,82
2,93
2,82
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Human chromoome 14 random C+G rich
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S555 5585 5588 25338 2555 5335 5585 S88s g8ss ¢
GgCE PgoocE gcE J9CE SOCE LOCE Q5CE @ggcg P2ogoe g
3EI5 0Zags OLI0 6%o0 OZLFg OZ3Xg S%00 OLoo OLEo O
[CSHU] O < (SO (S OS] Q9O [CCIE) (O =Y [CNENU] [CR- i
COF <00 QO F 000 00< [CRCR OO 00O0 <00
< o < (O] = < o o o
Trinucleotides
ufl Of2
Human coding chromomome 14
C+G rich
D f % RC f % C f % R f %
CGT 28739,00 0,47 ACG 32350,00 0,53 GCA 106208,00 1,73 TGC 108990,00 1,78
GTC 64196,00 1,05 GAC 79083,00 1,29 CAG 157567,00 2,57 CTG 159587,00 2,60
GCT 111920,00 1,82 AGC 117914,00 1,92 CGA 34117,00 0,56 TCG 30098,00 0,49
GCC 116410,00 1,90 GGC 110238,00 1,80 CGG 53223,00 0,87 CCG 51027,00 0,83
CCA 129380,00 2,11 TGG 136397,00 2,22 GGT 70641,00 1,15 ACC 87156,00 1,42
CCT 128145,00 2,09 AGG 122270,00 1,99 GGA 131011,00 2,13 TCC 104986,00 1,71
CAC 90778,00 1,48 GTG 103185,00 1,68 GTG* CAC*
CGC 43978,00 0,72 GCG 46582,00 0,76 GCG* CGC*
CTC 108308,00 1,76 GAG 131464,00 2,14 GAG* cTC*
CCC 116264,00 1,89 GGG 105444,00 1,72 GGG* CCC*
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Quadruplet f1

CGT

GTC

GCT

GCC

CCA

CCT

CAC

CGC

CTC

Cccc

w

N

ceto) ]
AcGRco) I |

Frequency (%)

CGT(D)
ACG(RC(D))
GCA(C(D))
TGC(R(D))

GTC(D)
GAC(RC(D))
CAG(C(D))
CTG(R(D))

GCT(D)
AGC(RC(D))
CGA(C(D))
TCG(R(D))

GCC(D)
GGC(RC(D))
CGG(C(D))
CCG(R(D))

ccT(D)
AGG(RC(D))
GGA(C(D))
TCC(R(D))

CAC(D)
GTG(RC(D))
GTG(C(D)
CAC(R(D)

CGC
GCG
GCG
CGC

D)

RC(D))
C(D))
R(D))

cTC(D)
GAG(RC(D))
GAG(C(D))
CTC(R(D))

cce()
GGG(RC(D))
GGG(C(D))
CCC(R(D))

GTC(D)

GACRCD) I ]

ceaco) I |
TecRD) NN |

caceo) N
ctero) NN |

0,47
0,53
1,73
1,78

1,05
1,29
2,57
2,60

1,82
1,92
0,56
0,49

1,90
1,80
0,87
0,83

2,11
2,22
1,15
1,42

2,09
1,99
2,13
1,71

0,74
0,84
0,84
0,74

0,36
0,38
0,38
0,36

0,88
1,07
1,07
0,88

0,95
0,86
0,86
0,95

f2

cero) N |
Accre(n) NN |

ceaco) Il |
Tcero) I |

1,73
1,78
0,47
0,53

2,57
2,60
1,05
1,29

0,56
0,49
1,82
1,92

0,87
0,83
1,90
1,80

1,15
1,42
2,11
2,22

2,13
1,71
2,09
1,99

0,84
0,74
0,74
0,84

0,38
0,36
0,36
0,38

1,07
0,88
0,88
1,07

0,86
0,95
0,95
0,86

Human chromosome 14 coding C+G rich

cecco) N
cocRem) N |

ceoeco) I |
ccoRo) I |

ccao I
TeeReD) N |

ccT(D)

Accro) N = |
ceacoN N = |

GGT(C(D))

gag
cog
[
ICRURs]
[T] [l
<

Trinucleotides

ufl Of2
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caco) |
cTG(Re(D)) I |

creco) I
cacro) I |

ceco) Il ]
GeG(re) I

ceaen) Il
cGe(rD) Il

crco) |
GAGRcD) I |

ctcro) I~ |

GAG(C(D))

ccc(p)
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[ T (@222
[ I (@92)999

M ((A\Au\aoo

lic
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[ T (@u)220
[ Hl (@92)999
[ (@ou)999

lic
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[ EE (Qw)220
[ T (0)2)999
[ T (0)ou)999

Stranica 185



Human assembled chromomome 15

A-T rich
D f % RC % C f % R %
ATG 1485359,00 1,75 CAT 1519764,00 1,80 TAC 930745,00 1,10 GTA 926695,00 1,09 la
TGA 1658223,00 1,96 TCA 1645639,00 1,94 ACT 1362202,00 1,61 AGT 1354311,00 1,60
TAG 1062302,00 1,26 CTA 1070275,00 1,26 ATC 1118621,00 1,32 GAT 1111794,00 1,31
TAA 1611593,00 1,90 TTA 1601620,00 1,89 ATT 1969233,00 2,33 AAT 1947706,00 2,30 Ib
AAC 1241698,00 1,47 GTT 1217245,00 1,44 TTG 1629497,00 1,93 CAA 1561183,00 1,84
AAG 1665281,00 1,97 CTT 1701471,00 2,01 TTC 1656833,00 1,96 GAA 1681907,00 1,99
ACA 1695792,00 2,00 TGT 1691770,00 2,00 TGT* ACA* Ic
ATA 1593513,00 1,88 TAT 1587463,00 1,88 TAT* ATA*
AGA 1875341,00 2,22 TCT 1887849,00 2,23 TCT* AGA*
AAA 3140975,00 3,71 TTT 3171637,00 3,75 TTT* AAA*
Quadruplet f1 f2 fu Composition of DNA seq in bled chr 15
ATG(D) 1,75 1,10 2,85
AT CAT(RC(D) 1,80 1,09 2,89
TAC(C(D)) 1,10 1,75 2,85 A 24508669 24,03%
GTA(R(D)) 1,09 1,80 2,89 C 17752941 17.41%
G 17825903 17.48%
TGA(D) 1,96 1,61 3,57 T 24553812 24,07%
Tea  TCA(RC(D)) 1,94 1,60 3,54 N 17349864 17.01%
ACT(C(D)) 1,61 1,96 3,57 Sum 101991189 100,00%
AGT(R(D)) 1,60 1,94 3,54
TAG(D) 1,26 1,32 2,58
TAG CTA(RC(D)) 1,26 1,31 2,58 % of coding bases from I i chre 1 (including N bases)
ATC(C(D)) 1,32 1,26 2,58
GAT(R(D)) 1,31 1,26 2,58
TAA(D) 1,90 2,33 4,23
1an TTARRC(D) 1,89 2,30 4,19
ATT(C(D)) 2,33 1,90 423
AAT(R(D)) 2,30 1,89 4,19
AAC(D) 1,47 1,93 3,39
aac GTT(RC(D) 1,44 1,84 3,28
TTG(C(D)) 1,93 1,47 3,39
CAA(R(D)) 1,84 1,44 3,28
AAG(D) 1,97 1,96 3,92
arGg  CTT(RC(D) 2,01 1,99 4,00
TTC(C(D)) 1,96 1,97 3,92
GAA(R(D)) 1,99 2,01 4,00
ACA(D) 1,00 1,00 2,00
Aca  TGT(RC(D) 1,00 1,00 2,00
TGT(C(D)) 1,00 1,00 2,00
ACA(R(D)) 1,00 1,00 2,00
ATA(D) 0,94 0,94 1,88
ATA  TAT(RC(D)) 0,94 0,94 1,88
TAT(C(D)) 0,94 0,94 1,88
ATA(R(D)) 0,94 0,94 1,88
AGA(D) , , 2,22
TCT(RC(D)) Kl , 2,22
AGA TCT(C(D)) Kl , 2,22
AGA(R(D)) i , 2,22
AAA(D) 1,86 1,87 3,73
aaa TTT(RC(D) 1,87 1,86 3,73
TTT(C(D)) 1,87 1,86 3,73
AAA(R(D)) 1,86 1,87 3,73
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Human chromosome 15 assembled A+T rich
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5535 0&55 0355 C&aa 20255 o355 CEas c5&5s csEas csas
ggog ook 2gcg fgce 2gocg Qgce Jgox oo ooz o0k
fe5g3 PErEr fcege fefgrc S5z 353 SEFEF YCEx fEEF SEFEZ
EEb 399 TFgd f%3 TEES “EEE THeg Ef% “5eg “ErFs
i =4 < & = o™ ° o © - < - - < -
Trinucleotides
uf1 Of2
Human random chromomome 15
A-T rich
D f % RC f % C f % R f %
ATG 2950,00 1,53 CAT 3757,00 1,95 TAC 1972,00 1,02 GTA 1932,00 1,00 la
TGA 4382,00 2,28 TCA 3791,00 1,97 ACT 3117,00 1,62 AGT 3004,00 1,56
TAG 2328,00 1,21 CTA 2443,00 1,27 ATC 2696,00 1,40 GAT 2733,00 1,42
TAA 2996,00 1,56 TTA 2762,00 1,43 ATT 4978,00 2,58 AAT 4292,00 2,23 Ib
AAC 3534,00 1,84 GTT 3012,00 1,56 TTG 5254,00 2,73 CAA 3200,00 1,66
AAG 3437,00 1,78 CTT 4421,00 2,30 TTC 4395,00 2,28 GAA 5065,00 2,63
ACA 4237,00 2,20 TGT 4314,00 2,24 TGT* ACA* lc
ATA 4003,00 2,08 TAT 3844,00 2,00 TAT* ATA*
AGA 4699,00 2,44 TCT 4788,00 2,49 TCT* AGA*
AAA 7376,00 3,83 TTT 8842,00 4,59 TTT* AAA*
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Quadruplet f1 f2 fu Composition of DNA sequence in random chromosome 15

ATG(D) 1,53 1,02 2,56
AT CAT(RC(D) 1,95 1,00 2,95
TAC(C(D)) 1,02 1,53 2,56 A 56728 28,36%
GTA(R(D)) 1,00 1,95 2,95 C 37206 18,60%
G 39924 19,96%
TGA(D) 2,28 1,62 3,89 T 58742 29,37%
Tea  TCARC(D) 1,97 1,56 3,53 N 7400 3,70%
ACT(C(D)) 1,62 2,28 3,89 Sum 200000 100,00%
AGT(R(D)) 1,56 1,97 3,53
TAG(D) 1,21 1,40 2,61
1ac  CTARC(D) 1,27 1,42 2,69
ATC(C(D)) 1,40 1,21 2,61
GAT(R(D)) 1,42 1,27 2,69
TAA(D) 1,56 2,58 414
1aa TTARC(D) 1,43 2,23 3,66
ATT(C(D)) 2,58 1,56 414
AAT(R(D)) 2,23 1,43 3,66
AAC(D) 1,84 273 456
Aac  GTT(RC(D) 1,56 1,66 3,23
TTG(C(D)) 2,73 1,84 456
CAA(R(D)) 1,66 1,56 3,23
AAG(D) 1,78 2,28 4,07
aag  CTT(RC(D) 2,30 2,63 4,93
TTC(C(D)) 2,28 1,78 4,07
GAA(R(D)) 2,63 2,30 4,93
ACA(D) , , 2,22
TGT(RC(D)) , , 2,22
ACA TGT(C(D)) 1,12 1,10 2,22
ACA(R(D)) 1,10 1,12 2,22
ATA(D) 1,04 1,00 2,04
ATA  TAT(RC(D) 1,00 1,04 2,04
TAT(C(D)) 1,00 1,04 2,04
ATA(R(D)) 1,04 1,04 2,08
AGA(D) 1,22 1,24 2,46
Aca  TCT(RC(D) 1,24 1,22 2,46
TCT(C(D)) 1,24 1,22 2,46
AGA(R(D)) 1,22 1,24 2,46
AAA(D) 1,91 2,30 4,21
Aaa TTT(RC(D)) 2,30 1,91 4,21
TTT(C(D)) 2,30 1,91 4,21
AAA(R(D)) 1,91 2,30 4,21
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Frequency (%)
w

I

Human chromosome 15 random A+T rich

Treeo) NI 0]

crireo) I
crARD) N

1
0
8355 £535 2555 2553 £a255 £5a55 £5a35 2855 S555 £3as
SC% FOOE 250 I6CZ 900E S CCZ Z2OCE FOOEZ $0GE
223z PEFr E25rk E¢FEE $Egz $E5 fLET <EET QEEFT $EEZ
IZ06 322 223 g<g EES EF 6RQ - 5P 2 EFg
o =4 o [ 0" ° = < = = < =
Trinucleotldes
uf1 Of2
Human coding chromomome 15
A-T rich

D f % RC f % C f % R f %
ATG 113691,00 1,79 CAT 100653,00 1,59 TAC 62788,00 0,99 GTA 54836,00 0,87 la
TGA 125909,00 1,99 TCA 112441,00 1,77 ACT 91358,00 1,44 AGT 94902,00 1,50
TAG 53167,00 0,84 CTA 63596,00 1,00 ATC 80349,00 1,27 GAT 88880,00 1,40
TAA 77738,00 1,23 TTA 81519,00 1,29 ATT 104000,00 1,64 AAT 102249,00 1,61 Ib
AAC 87021,00 1,37 GTT 77392,00 1,22 TTG 104071,00 1,64 CAA 110995,00 1,75
AAG 140055,00 2,21 CTT 112854,00 1,78 TTC 108656,00 1,71 GAA 140592,00 2,22
ACA 112978,00 1,78 TGT 111875,00 1,77 TGT* ACA* lc
ATA 73164,00 1,15 TAT 79422,00 1,25 TAT* ATA*
AGA 151378,00 2,39 TCT 116193,00 1,83 TCT* AGA*
AAA 168244,00 2,65 TTT 152310,00 2,40 TTT* AAA*
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Quadruplet f1 f2 fu Composition of DNA sequence in coding chromosome 15

ATG(D) 1,79 0,99 2,78

AT CAT(RC(D) 1,59 087 245

TAC(C(D)) 0,99 1,79 2,78 A 1689759 26,66%

GTA(R(D)) 0,87 1,59 2,45 C 1509839 23,83%

G 1561131 24,63%

TGA(D) 1,99 1,44 3,43 T 1576390 24,88%

Tea  TCARC(D) 1,77 1,50 3,27 N 0 0,00%

ACT(C(D)) 1,44 1,99 3,43 Sum 6337119 100,00%
AGT(R(D)) 1,50 1,77 3,27
TAG(D) 0,84 1,27 2,11
TAG CTA(RC(D)) 1,00 1,40 2,41
ATC(C(D)) 1,27 0,84 2,11
GAT(R(D)) 1,40 1,00 2,41
TAA(D) 1,23 1,64 2,87
TAA TTA(RC(D)) 1,29 1,61 2,90
ATT(C(D)) 1,64 1,23 2,87
AAT(R(D)) 1,61 1,29 2,90
AAC(D) 1,37 1,64 3,02
AAC GTT(RC(D)) 1,22 1,75 2,97
TTG(C(D)) 1,64 1,37 3,02
CAA(R(D)) 1,75 1,22 2,97
AAG(D) 2,21 1,71 3,92
AAG CTT(RC(D)) 1,78 2,22 4,00
TTC(C(D)) 1,71 2,21 3,92
GAA(R(D)) 2,22 1,78 4,00
ACA(D) 0,89 0,88 1,77
ACA TGT(RC(D)) 0,88 0,89 1,77
TGT(C(D)) 0,88 0,89 1,77
ACA(R(D)) 0,89 0,88 1,77
ATA(D) 0,58 0,63 1,20
ATA  TAT(RC(D) 0,63 0,58 1,20
TAT(C(D)) 0,63 0,58 1,20
ATA(R(D)) 0,58 0,58 1,15
AGA(D) 1,19 0,92 2,11
Aca  TCT(RC(D) 0,92 1,19 2,11
TCT(C(D)) 0,92 1,19 2,11
AGA(R(D)) 1,19 0,92 2,11
AAA(D) 1,33 1,20 2,53
Aaa TTT(RC(D)) 1,20 1,33 2,53
TTT(C(D)) 1,20 1,33 2,53
AAA(R(D)) 1,33 1,20 2,53

Human chromosome 15 coding A+T rich

Acap) I
TcTre)

ATA(D)

TaT(Re(D) ]

ACA(D)

TeT(Rc(D) |

AAA(D)

Tireo) L |

teco) N0
crArRD) N

Terco) I |
AcArRD) I |
Tatico) ]

ATARD)) ]

Trrco)
AARD) I

tcrico) I
AGARD) I |

Frequency (%)
o - N w »
atco) I |
caTrco) I |
Tacco) I
GTARD) I |
TeAaD) I 00
actco) I |
acTrRD) NN
Taco)
ctarco) I |
Atcco) N |
GatrRD) I |
TAAD) I |
TTARcO) I |
arrco) I
aaTrRo) NN~ |
acoO N
crrre) I |
Treco) I
caarD) NN
amco N 2
crire) I |

TCA(RC(D))

Trinucleotides

ufl of2
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Human assembled chromomome 15

C+G rich
D f % RC f % C f % R f %
CGT 228040,00 0,27 ACG 227739,00 0,27 GCA 1273120,00 1,50 TGC 1243328,00 1,47
GTC 803878,00 0,95 GAC 813685,00 0,96 CAG 1816093,00 2,15 CTG 1785619,00 2,11
GCT 1221921,00 1,44 AGC 1252907,00 1,48 CGA 200191,00 0,24 TCG 205655,00 0,24
GCC 1077732,00 1,27 GGC 1077210,00 1,27 CGG 256262,00 0,30 CCG 250428,00 0,30
CCA 1592700,00 1,88 TGG 1639594,00 1,94 GGT 1006137,00 1,19 ACC 1010607,00 1,19
CCT 1575265,00 1,86 AGG 1567374,00 1,85 GGA 1379883,00 1,63 TCC 1330054,00 1,57
CAC 1310212,00 1,55 GTG 1332440,00 1,57 GTG* CAC*
CGC 221532,00 0,26 GCG 222203,00 0,26 GCG* CGC*
CcTC 1489873,00 1,76 GAG 1506254,00 1,78 GAG* cTC*
ccc 1174023,00 1,39 GGG 1173793,00 1,39 GGG* ccer
Quadruplet f1 f2 fu
CGT(D) 0,27 1,50 1,77
cGT ACG(RC(D)) 0,27 1,47 1,74
GCA(C(D)) 1,50 0,27 1,77
TGC(R(D) 1,47 0,27 1,74
GTC(D) 0,95 2,15 3,10
GTC GAC(RC(D)) 0,96 2,11 3,07
CAG(C(D)) 2,15 0,95 3,10
CTG(R(D)) 2,11 0,96 3,07
GCT(D) 1,44 0,24 1,68
GCT AGC(RC(D)) 1,48 0,24 1,72
CGA(C(D)) 0,24 1,44 1,68
TCG(R(D)) 0,24 1,48 1,72
GCC(D) 1,27 0,30 1,58
GCce GGC(RC(D)) 1,27 0,30 1,57
CGG(C(D)) 0,30 1,27 1,58
CCG(R(D)) 0,30 1,27 1,57
CCA(D) 1,88 1,19 3,07
cca  TGG(RC(D) 1,94 1,19 3,13
GGT(C(D)) 1,19 1,88 3,07
ACC(R(D)) 1,19 1,94 3,13
CCT(D) 1,86 1,63 3,49
ccr  AGG(RC(D) 1,85 1,57 3,42
GGA(C(D)) 1,63 1,86 3,49
TCC(R(D)) 1,67 1,85 3,42
CAC(D) 0,77 0,79 1,56
cac  GTG(RC(D) 0,79 0,77 1,56
GTG(C(D)) 0,79 0,77 1,56
CAC(R(D)) 0,77 0,79 1,56
CGC(D) 0,13 0,13 0,26
coc  GCG(RC(D) 0,13 0,13 0,26
GCG(C(D)) 0,13 0,13 0,26
CGC(R(D)) 0,13 0,13 0,26
CTC(D) 0,88 0,89 1,77
ctc  GAG(RC(D) 0,89 0,88 1,77
GAG(C(D)) 0,89 0,88 1,77
CTC(R(D)) 0,88 0,89 1,77
ccc(b) 0,69 0,69 1,39
ccc  GGG(RC(D) 0,69 0,69 1,39
GGG(C(D)) 0,69 0,69 1,39
CCC(R(D)) 0,69 0,69 1,39
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Human chromoome 15 assembled C+G rich

ccao) N
AcerReD) N 22
ceaco) I == |

g3
>
o
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©EgCE pPgoE LHooce JgoE FooE G g 2o5ox @oocE PooE F¢
OCELLo o0Xogo OEgo O0%Lago -5 © g 355 8&go o6&ggo ¢

LN o<k [*RCNE] [SHUNE] [CRCNE] 3} Ok < [CHENT] [C- [

QOkF <00 [CREN Qoo OO0« = =00 000 <00 ¢

< o < (0] = o (0] o <

Trinucleotides
ufl Of2
Human random chromomome 15
C+G rich

D f % RC f % C f % R f %
CGT 625,00 0,32 ACG 641,00 0,33 GCA 3325,00 1,73 TGC 2485,00 1,29
GTC 1322,00 0,69 GAC 1693,00 0,88 CAG 4135,00 2,15 CTG 3290,00 1,71
GCT 2186,00 1,14 AGC 2985,00 1,65 CGA 503,00 0,26 TCG 643,00 0,33
GCC 1861,00 0,97 GGC 1934,00 1,00 CGG 638,00 0,33 CCG 450,00 0,23
CCA 2486,00 1,29 TGG 3770,00 1,96 GGT 1778,00 0,92 ACC 1949,00 1,01
CCT 3045,00 1,58 AGG 2827,00 1,47 GGA 3522,00 1,83 TCC 2171,00 1,13
CAC 2746,00 1,43 GTG 3456,00 1,79 GTG* CAC*
CGC 541,00 0,28 GCG 573,00 0,30 GCG* CGC*
CTC 2981,00 1,55 GAG 3615,00 1,88 GAG* cTC*
CCC 1941,00 1,01 GGG 1915,00 0,99 GGG* CCC*
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Quadruplet

CGT

GTC

GCT

GCC

CCA

CCT

CAC

CGC

CTC

Cccc

CGT(D)
ACG(RC(D))
GCA(C(D))
TGC(R(D))

GTC(D)
GAC(RC(D))
CAG(C(D))
CTG(R(D))

GCT(
AGC
CGA|
TCG(

CCT(D)
AGG(RC(D))
GGA(C(D))
TCC(R(D))

CAC(
GTG(l
GTG(!
CAC(

D)
RC(D))
C(D)

R(D)

(
GCG(
GCG(
CGQ(
cTC(D)
GAG(RC(D))
GAG(C(D))
CTC(R(D))

cce()
GGG(RC(D))
GGG(C(D))
CCC(R(D))

0,32
0,33
1,73
1,29

0,69
0,88
2,15
1,71

1,14
1,55
0,26
0,33

0,97
1,00
0,33
0,23

1,29
1,96
0,92
1,01

1,58
1,47
1,83
1,13

0,71
0,90
0,90
0,71

0,14
0,15
0,15
0,14

0,77
0,94
0,94
0,77

0,50
0,50
0,50
0,50

f2

1,73
1,29
0,32
0,33

2,15
1,71
0,69
0,88

0,26
0,33
1,14
1,55

0,33
0,23
0,97
1,00

0,92
1,01
1,29
1,96

1,83
1,13
1,58
1,47

0,90
0,71
0,71
0,90

0,15
0,14
0,14
0,15

0,94
0,77
0,77
0,94

0,50
0,50
0,50
0,50

2,05
1,62
2,05
1,62

2,83
2,59
2,83
2,59

1,40
1,88
1,40
1,88

1,30
1,24
1,30
1,24

2,21
2,97
2,21
2,97

3,41
2,60
3,41
2,60

1,61
1,61
1,61
1,61

0,29
0,29
0,29
0,29
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Human chromoome 15 random C+G rich

cctro N |
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cacreo) I
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cteRp) NN |
ceT(o) I |
ceaco) ]
Tcero) M ]
ceeo) N
cac(re(o)) N |
cegico) Il
ccero) M|
ccao) N
TeeReD) I

el
a Sy
2 §goe
= 0O =00
%] 000
Q [(SCNE]
< o
Trinucleotides
ufl Of2
Human coding chromomome 15
C+G rich
D f % RC f % C f % R f %
CGT 27992,00 0,44 ACG 31481,00 0,50 GCA 110971,00 1,75 TGC 111727,00 1,76
GTC 66258,00 1,05 GAC 81274,00 1,28 CAG 165364,00 2,61 CTG 164687,00 2,60
GCT 113719,00 1,79 AGC 122181,00 1,93 CGA 33812,00 0,53 TCG 29631,00 0,47
GCC 117577,00 1,86 GGC 109568,00 1,73 CGG 49869,00 0,79 CCG 49352,00 0,78
CCA 136089,00 2,15 TGG 142035,00 2,24 GGT 72813,00 1,15 ACC 90733,00 1,43
CCT 129777,00 2,05 AGG 125975,00 1,99 GGA 135497,00 2,14 TCC 106908,00 1,69
CAC 95467,00 1,51 GTG 109097,00 1,72 GTG* CAC*
CGC 43122,00 0,68 GCG 44331,00 0,70 GCG* CcGCr
CcTC 109910,00 1,73 GAG 135850,00 2,14 GAG* CTC*
ccc 116300,00 1,84 GGG 102474,00 1,62 GGG* Cccc*
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Quadrupl

CGT

GTC

GCT

GCC

CCA

CCT

CAC

CGC

CTC

Cccc

w

N

ceto) |
AcGrco) I ]

Frequency (%)

et

CGT(D)
ACG(RC(D))
GCA(C(D))
TGC(R(D))

GTC(D)
GAC(RC(D))
CAG(C(D))
CTG(R(D))

GCT(D)
AGC(RC(D))
CGA(C(D))
TCG(R(D))

GCC(D)
GGC(RC(D))
CGG(C(D))
CCG(R(D))

ccT(D)
AGG(RC(D))
GGA(C(D))
TCC(R(D))

CAC(D)
GTG(RC(D))
GTG(C(D)

CAC(R(D)

CGC
GCG
GCG
CGC

D)

RC(D))
C(D))
R(D))

cTC(D)
GAG(RC(D))
GAG(C(D))
CTC(R(D))

cce()
GGG(RC(D))
GGG(C(D))
CCC(R(D))

GTC(D)

GACRcD) INEEEEN |

ceaco) N |
Tec(RD) NN |

caceo) N |
cterRo) NN |

0,44
0,50
1,75
1,76

1,05
1,28
2,61
2,60

1,79
1,93
0,53
0,47

1,86
1,73
0,79
0,78

2,15
2,24
1,15
1,43

2,05
1,99
2,14
1,69

0,75
0,86
0,86
0,75

0,34
0,35
0,35
0,34

0,87
1,07
1,07
0,87

0,92
0,81
0,81
0,92

f2

cero) I |

AGC(RC(D))

ceaco) Il |
Tcero) I ]

1,75
1,76
0,44
0,50

2,61
2,60
1,05
1,28

0,53
0,47
1,79
1,93

0,79
0,78
1,86
1,73

1,15
1,43
2,15
2,24

2,14
1,69
2,05
1,99

0,86
0,75
0,75
0,86

0,35
0,34
0,34
0,35

1,07
0,87
0,87
1,07

0,81
0,92
0,92
0,81

Human chromosome 15 coding C+G rich
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W

Trinucleotides

ccao) N
TeeReD) N |

ccT(D)
AGG(RC(D))

Accro) N = |

GGT(C(D))
GGA(C(D))
TCC(R(D))

ufl Of2
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Human assembled chromomome 16

A-T rich
D f % RC % C f % R %
ATG 1410219,00 1,72 CAT 1403706,00 1,72 TAC 804133,00 0,98 GTA 829458,00 1,01 la
TGA 1578794,00 1,93 TCA 1587257,00 1,94 ACT 1256001,00 1,54 AGT 1265436,00 1,55
TAG 941383,00 1,15 CTA 920926,00 1,13 ATC 1038380,00 1,27 GAT 1082224,00 1,32
TAA 1359357,00 1,66 TTA 1360955,00 1,66 ATT 1713709,00 2,09 AAT 1669912,00 2,04 Ib
AAC 1123413,00 1,37 GTT 1128673,00 1,38 TTG 1493613,00 1,83 CAA 1446512,00 1,77
AAG 1518942,00 1,86 CTT 1561613,00 1,91 TTC 1549427,00 1,89 GAA 1506402,00 1,84
ACA 1569856,00 1,92 TGT 1611704,00 1,97 TGT* ACA* Ic
ATA 1295139,00 1,58 TAT 1301605,00 1,59 TAT* ATA*
AGA 1765152,00 2,16 TCT 1759333,00 2,15 TCT* AGA*
AAA 2721109,00 3,33 TTT 2787175,00 341 TTT* AAA*
Quadruplet f1 f2 fu Composition of DNA seq in bled chr 16
ATG(D) 1,72 0,98 2,71
AT CAT(RC(D) 172 1,01 2,73
TAC(C(D)) 0,98 1,72 2,71 A 22558319 24,97%
GTA(R(D)) 1,01 1,72 2,73 C 18172742 20,12%
G 18299976 20,26%
TGA(D) 1,93 1,54 3,47 T 22774906 25,21%
Tea  TCA(RC(D)) 1,94 1,55 3,49 N 8532402 9,44%
ACT(C(D)) 1,54 1,93 3,47 Sum 90338345 100,00%
AGT(R(D)) 1,55 1,94 3,49
TAG(D) 1,15 1,27 2,42
TAG CTA(RC(D)) 1,13 1,32 2,45 % of coding bases from I i chre 1 (including N bases)
ATC(C(D)) 1,27 1,15 2,42
GAT(R(D)) 1,32 1,13 245
TAA(D) 1,66 2,09 3,76
1an TTARRC(D) 1,66 2,04 3,70
ATT(C(D)) 2,09 1,66 3,76
AAT(R(D)) 2,04 1,66 3,70
AAC(D) 1,37 1,83 3,20
aac GTT(RC(D) 1,38 1,77 3,15
TTG(C(D)) 1,83 1,37 3,20
CAA(R(D)) 1,77 1,38 3,15
AAG(D) 1,86 1,89 3,75
AAG CTT(RC(D)) 1,91 1,84 3,75
TTC(C(D)) 1,89 1,86 3,75
GAA(R(D)) 1,84 1,91 3,75
ACA(D) 0,96 0,99 1,94
Aca  TGT(RC(D) 0,99 0,96 1,94
TGT(C(D)) 0,99 0,96 1,94
ACA(R(D)) 0,96 0,99 1,94
ATA(D) 0,79 0,80 1,59
ATA  TAT(RC(D)) 0,80 0,79 1,59
TAT(C(D)) 0,80 0,79 1,59
ATA(R(D)) 0,79 0,79 1,58
AGA(D) 1,08 1,08 2,15
aca  TCT(RC(D) 1,08 1,08 2,15
TCT(C(D)) 1,08 1,08 2,15
AGA(R(D)) 1,08 1,08 2,15
AAA(D) 1,66 1,70 3,37
aaa TTT(RC(D) 1,70 1,66 3,37
TTT(C(D)) 1,70 1,66 3,37
AAA(R(D)) 1,66 1,70 3,37
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Human chromosome 16 assembled A+T rich
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Trinucleotides
uf1 Of2
Human random chromomome 16
A-T rich
D f % RC f % C f % R f %
ATG 3389,00 1,70 CAT 3394,00 1,71 TAC 2060,00 1,04 GTA 2126,00 1,07 la
TGA 3883,00 1,95 TCA 3920,00 1,97 ACT 3188,00 1,60 AGT 3209,00 1,61
TAG 2519,00 1,27 CTA 2401,00 1,21 ATC 2641,00 1,33 GAT 2746,00 1,38
TAA 3456,00 1,74 TTA 3400,00 1,71 ATT 4100,00 2,06 AAT 4098,00 2,06 Ib
AAC 2666,00 1,34 GTT 2768,00 1,39 TTG 3628,00 1,82 CAA 3648,00 1,84
AAG 3892,00 1,96 CTT 3732,00 1,88 TTC 3573,00 1,80 GAA 3552,00 1,79
ACA 3677,00 1,85 TGT 3719,00 1,87 TGT* ACA* Ic
ATA 3209,00 1,61 TAT 3101,00 1,56 TAT* ATA*
AGA 4468,00 2,25 TCT 4221,00 2,12 TCT* AGA*
AAA 6981,00 3,51 TTT 6692,00 3,37 TTT* AAA*
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Quadruplet f1 f2 fu Composition of DNA sequence in random chromosome 16

ATG(D) 1,70 1,04 2,74
AT CAT(RC(D) 1,71 1,07 2,78
TAC(C(D)) 1,04 1,70 2,74 A 55976 27,99%
GTA(R(D)) 1,07 1,71 2,78 C 43451 21,73%
G 44222 22,11%
TGA(D) 1,95 1,60 3,56 T 55151 27,58%
TGA TCA(RC(D)) 1,97 1,61 3,59 N 1200 0,60%
ACT(C(D)) 1,60 1,95 3,56 Sum 200000 100,00%
AGT(R(D)) 1,61 1,97 3,59
TAG(D) 1,27 1,33 2,60
1ac  CTARC(D) 1,21 1,38 2,59
ATC(C(D)) 1,33 1,27 2,60
GAT(R(D)) 1,38 1,21 2,59
TAA(D) 1,74 2,06 3,80
1aa TTARC(D) 1,71 2,06 3,77
ATT(C(D)) 2,06 1,74 3,80
AAT(R(D)) 2,06 1,71 3,77
AAC(D) 1,34 1,82 3,17
Aac  GTT(RC(D) 1,39 1,84 3,23
TTG(C(D)) 1,82 1,34 317
CAA(R(D)) 1,84 1,39 3,23
AAG(D) 1,96 1,80 3,76
aag  CTT(RC(D) 1,88 1,79 3,66
TTC(C(D)) 1,80 1,96 3,76
GAA(R(D)) 1,79 1,88 3,66
ACA(D) 0,92 0,94 1,86
Aca  TGT(RC(D) 0,94 0,92 1,86
TGT(C(D)) 0,94 0,92 1,86
ACA(R(D)) 0,92 0,94 1,86
ATA(D) 0,81 0,78 1,59
ATA  TAT(RC(D) 0,78 0,81 1,59
TAT(C(D)) 0,78 0,81 1,59
ATA(R(D)) 0,81 0,81 1,61
AGA(D) 1,12 1,06 2,19
Aca  TCT(RC(D) 1,06 1,12 2,19
TCT(C(D)) 1,06 1,12 2,19
AGA(R(D)) 1,12 1,06 2,19
AAA(D) 1,76 1,68 3,44
Aaa TTT(RC(D)) 1,68 1,76 3,44
TTT(C(D)) 1,68 1,76 3,44
AAA(R(D)) 1,76 1,68 3,44
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Human chromosome 16 random A+T rich
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Tatco) I |
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Frequency (%)
- N w
atco) N
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TeAD) I 20
ctTaRco) I |
TTarco) I 000
crTreo) I = |
TeTReD) I |
terco) NN |
AcARD) I |
TATRCD) I |
TcTRe) I |

0
o o
3 g 2 fesy ¢ < < 2
3 ES
-
Trinucleotides
uf1 Of2
Human coding chromomome 16
A-T rich
D f % RC f % C f % R f %
ATG 111343,00 1,50 CAT 105969,00 1,43 TAC 60186,00 0,81 GTA 47197,00 0,63 la
TGA 129152,00 1,74 TCA 119739,00 1,61 ACT 93097,00 1,25 AGT 93697,00 1,26
TAG 44438,00 0,60 CTA 60500,00 0,81 ATC 85810,00 1,15 GAT 85551,00 1,15
TAA 58679,00 0,79 TTA 61021,00 0,82 ATT 80733,00 1,09 AAT 80952,00 1,09 Ib
AAC 85553,00 1,15 GTT 75945,00 1,02 TTG 99859,00 1,34 CAA 112596,00 1,51
AAG 139474,00 1,88 CTT 118893,00 1,60 TTC 114691,00 1,54 GAA 134704,00 1,81
ACA 118337,00 1,59 TGT 117510,00 1,58 TGT* ACA* Ic
ATA 52708,00 0,71 TAT 58122,00 0,78 TAT* ATA*
AGA 153415,00 2,06 TCT 125893,00 1,69 TCT* AGA*
AAA 135530,00 1,82 TTT 130606,00 1,76 TTT* AAA*
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Quadruplet

ATG

TGA

TAG

TAA

ACA

ATA

AGA

w

N

Frequency (%)

0

ATG(D)
CAT(RC(D))

ATG(D)
CAT(RC(D))
TAC(C(D))
GTA(R(D))

TAG(D)
CTA(RC(D))
ATC(C(D))
GAT(R(D))

TGAD) NN |

TCA(RC(D))

TAccD) I ]
GTARD)) I |

AcT(CD) NN |
AGTRD) I |

1,50
1,43
0,81
0,63

1,74
1,61
1,25
1,26

0,60
0,81
1,15
1,15

0,79
0,82
1,09
1,09

1,15
1,02
1,34
1,51

1,88
1,60
1,54
1,81

0,80
0,79
0,79
0,80

0,35
0,39
0,39
0,35

1,03
0,85
0,85
1,03

0,91
0,88
0,88
0,91

TAGD) I ]
CTARC(D) NN

0,81
0,63
1,50
1,43

1,25
1,26
1,74
1,61

1,15
1,15
0,60
0,81

1,09
1,09
0,79
0,82

1,34
1,51
1,15
1,02

1,54
1,81
1,88
1,60

0,79
0,80
0,80
0,79

0,39
0,35
0,35
0,35

0,85
1,03
1,03
0,85

0,88
0,91
0,91
0,88

GATRMD) I |

ATC(C(D))

fu

2,31
2,06
2,31
2,06

2,99
2,87
2,99
2,87

1,75
1,96
1,75
1,96

1,88
1,91
1,88
1,91

2,49
2,54
2,49
2,54

3,42
3,41
3,42
3,41

1,59
1,59
1,59
1,59

0,75
0,75
0,75
0,71

1,88
1,88
1,88
1,88

1,79
1,79
1,79
1,79

Composition of DNA sequence in coding chromosome 16

Base No.of bases %

A 1726109 23,22%
C 2044072 27,49%
G 2018378 27,15%
T 1646460 22,14%
N 0 0,00%
Sum 7435019 100,00%

Human chromosome 16 coding A+T rich

TAA(D)

TTARCD) I ]

ATT(COD) I |
AATRD) I

AacD) N |
GIT(RCOD) I ]

CAARD) NN |

TTG(C(D))

Trinucleotides

ufl of2

|

AA

CTT(RC(D))

TTe(Cco) I |
GAARD) NN

ACA(D)

TeT(RCD) I |
TeT(C(D) M |
ACARMD) I |

Stranica 205

ATA(D) Il

TAT(RC(D)) ]

TAT(C(D)) Il ]

ATARR(D)) Il

AGA(D)

TCTRCD)) N |
TcT(co) M ]
AGARD) NN |

AAAD) I
TIT(RCD)) I |

TTr(cD) I
AAARD) I ]



Human assembled chromomome 16

C+G rich
D f % RC f % C f % R f %
CGT 279951,00 0,34 ACG 267851,00 0,33 GCA 1286630,00 1,57 TGC 1290928,00 1,58
GTC 828820,00 1,01 GAC 836441,00 1,02 CAG 1899034,00 2,32 CTG 1872105,00 2,29
GCT 1266418,00 1,55 AGC 1269181,00 1,55 CGA 245231,00 0,30 TCG 256199,00 0,31
GCC 1229601,00 1,50 GGC 1226726,00 1,50 CGG 338369,00 0,41 CCG 335315,00 0,41
CCA 1675792,00 2,05 TGG 1710296,00 2,09 GGT 1045642,00 1,28 ACC 1040561,00 1,27
CCT 1641796,00 2,01 AGG 1633438,00 2,00 GGA 1409734,00 1,72 TCC 1382741,00 1,69
CAC 1370283,00 1,68 GTG 1415782,00 1,73 GTG* CAC*
CGC 287340,00 0,35 GCG 291526,00 0,36 GCG* CcGCr
CcTC 1568906,00 1,92 GAG 1573847,00 1,92 GAG* CTC*
ccc 1325853,00 1,62 GGG 1342046,00 1,64 GGG* ccc*
Quadruplet f1 f2 fu
CGT(D) 0,34 1,57
cGT ACG(RC(D)) 0,33 1,58
GCA(C(D)) 1,57 0,34
TGC(R(D)) 1,58 0,33
GTC(D) 1,01 2,32 3,33
GTC GAC(RC(D)) 1,02 2,29 3,31
CAG(C(D)) 2,32 1,01 3,33
CTG(R(D)) 2,29 1,02 3,31
GCT(D) 1,55 0,30 1,85
GCT AGC(RC(D)) 1,55 0,31 1,86
CGA(C(D)) 0,30 1,55 1,85
TCG(R(D)) 0,31 1,55 1,86
GCC(D) 1,50 0,41 92
GCce GGC(RC(D)) 1,50 0,41 1,91
CGG(C(D)) 0,41 1,50 92
CCG(R(D)) 0,41 1,50 1,
CCA(D) 2,05 1,28 3,33
ccA TGG(RC(D)) 2,09 1,27 3,36
GGT(C(D)) 1,28 2,05 3,33
ACC(R(D)) 1,27 2,09 3,36
CCT(D) 2,01 1,72 3,73
ceT AGG(RC(D)) 2,00 1,69 3,69
GGA(C(D)) 1,72 2,01 3,73
TCC(R(D)) 1,69 2,00 3,69
CAC(D) 0,84 0,87 1,70
CAC GTG(RC(D)) 0,87 0,84 1,70
GTG(C(D)) 0,87 0,84 1,70
CAC(R(D)) 0,84 0,87 1,70
CGC(D) 0,18 0,18 0,35
cGe GCG(RC(D)) 0,18 0,18 0,35
GCG(C(D)) 0,18 0,18 0,35
CGC(R(D)) 0,18 0,18 0,35
CTC(D) 0,96 0,96 1,92
ctc  GAG(RC(D) 0,96 0,96 1,92
GAG(C(D)) 0,96 0,96 1,92
CTC(R(D)) 0,96 0,96 1,92
ccc(b) 0,81 0,82 1,63
ccc  GGG(RC(D) 0,82 0,81 1,63
GGG(C(D)) 0,82 0,81 1,63
CCC(R(D)) 0,81 0,82 1,63
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Human chromoome 16 assembled C+G rich
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Frequency (%)
o - N w
ceto) ]
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ctco I
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o a Sy

g 4 ggoz

x o OLoo

(5] o [CE N0}
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< [©]

Trinucleotides
ufl Of2
Human random chromomome 16
C+G rich

D f % RC f % C f % R f %
CGT 577,00 0,29 ACG 598,00 0,30 GCA 3173,00 1,60 TGC 3069,00 1,54
GTC 1988,00 1,00 GAC 2055,00 1,03 CAG 4630,00 2,33 CTG 4470,00 2,25
GCT 3121,00 1,57 AGC 3170,00 1,59 CGA 562,00 0,28 TCG 565,00 0,28
GCC 2872,00 1,44 GGC 2880,00 1,45 CGG 688,00 0,35 CCG 711,00 0,36
CCA 4136,00 2,08 TGG 4108,00 2,07 GGT 2669,00 1,34 ACC 2553,00 1,28
CCT 3814,00 1,92 AGG 4136,00 2,08 GGA 3383,00 1,70 TCC 3236,00 1,63
CAC 3235,00 1,63 GTG 3292,00 1,66 GTG* CAC*
CGC 658,00 0,33 GCG 611,00 0,31 GCG* CcGCr
CcTC 3741,00 1,88 GAG 3943,00 1,98 GAG* CTC*
ccc 3053,00 1,54 GGG 3042,00 1,53 GGG* Cccc*
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Quadruplet

CGT

GTC

GCT

GCC

CCA

CCT

CAC

CGC

CTC

Cccc

CGT(D)
ACG(RC(D))
GCA(C(D))
TGC(R(D))

GTC(D)
GAC(RC(D))
CAG(C(D))
CTG(R(D))

GCT(
AGC
CGA
TCG(

ccT(D)
AGG(RC(D))
GGA(C(D))
TCC(R(D))

CAC(
GTG(
GTG(
CAC(

D)
RC(D))
C(D)

R(D)

(
GCG(
GCG(
CGQ(
cTC(D)
GAG(RC(D))
GAG(C(D))
CTC(R(D))

cce()
GGG(RC(D))
GGG(C(D))
CCC(R(D))

0,29
0,30
1,60
1,54

1,00
1,03
2,33
2,25

1,57
1,59
0,28
0,28

1,44
1,45
0,35
0,36

2,08
2,07
1,34
1,28

1,92
2,08
1,70
1,63

0,81
0,83
0,83
0,81

0,17
0,15
0,15
0,17

0,94
0,99
0,99
0,94

0,77
0,77
0,77
0,77

f2

1,60
1,54
0,29
0,30

2,33
2,25
1,00
1,03

0,28
0,28
1,57
1,59

0,35
0,36
1,44
1,45

1,34
1,28
2,08
2,07

1,70
1,63
1,92
2,08

0,83
0,81
0,81
0,83

0,15
0,17
0,17
0,15

0,99
0,94
0,94
0,99

0,77
0,77
0,77
0,77
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Human chromoome 16 random C+G rich

5
4
3
>
o
c
o
=
o2
, i
S555 5585 5588 25338 2555 5335 5585 S88s g8ss ¢
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Trinucleotides
ufl Of2
Human coding chromomome 16
C+G rich
D f % RC f % C f % R f %
CGT 47265,00 0,64 ACG 51665,00 0,69 GCA 139694,00 1,88 TGC 150800,00 2,03
GTC 87117,00 1,17 GAC 110086,00 1,48 CAG 209622,00 2,82 CTG 228211,00 3,07
GCT 153252,00 2,06 AGC 158810,00 2,14 CGA 51713,00 0,70 TCG 45736,00 0,62
GCC 189780,00 2,55 GGC 173951,00 2,34 CGG 92235,00 1,24 CCG 92977,00 1,25
CCA 181472,00 2,44 TGG 183481,00 2,47 GGT 93316,00 1,26 ACC 123781,00 1,66
CCT 185658,00 2,50 AGG 161203,00 2,17 GGA 169652,00 2,28 TCC 146546,00 1,97
CAC 131055,00 1,76 GTG 141530,00 1,90 GTG* CAC*
CGC 78640,00 1,06 GCG 79475,00 1,07 GCG* CGC*
CTC 150296,00 2,02 GAG 173591,00 2,33 GAG* cTC*
CCC 196970,00 2,65 GGG 163537,00 2,20 GGG* CCC*
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ceTo) ]
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Frequency (%)

Quadruplet

ceaco) I |
TecRD) NN

CGT

GTC

GCT

GCC

CCA

CCT

CAC

CGC

CTC

Cccc

cTc(0) N

GAC(RC(D))

CGT(D)
ACG(RC(D))
GCA(C(D))
TGC(R(D))

GTC(D)
GAC(RC(D))
CAG(C(D))
CTG(R(D))

GCT(D)
AGC(RC(D))
CGA(C(D))
TCG(R(D))

GCC(D)
GGC(RC(D))
CGG(C(D))
CCG(R(D))

ccT(D)
AGG(RC(D))
GGA(C(D))
TCC(R(D))

CAC(D)
GTG(RC(D))
GTG(C(D)

CAC(R(D)

CGC
GCG
GCG
CGC

D)

RC(D))
C(D))
R(D))

cTC(D)
GAG(RC(D))
GAG(C(D))
CTC(R(D))

cce()
GGG(RC(D))
GGG(C(D))
CCC(R(D))

caoco) I 2 |
creRro) NN 2
cero) NN
Accre) NN |
ceaco) Il ]
TcerO) I ]

0,64
0,69
1,88
2,03

1,17
1,48
2,82
3,07

2,06
2,14
0,70
0,62

2,55
2,34
1,24
1,25

2,44
2,47
1,26
1,66

2,50
2,17
2,28
1,97

0,88
0,95
0,95
0,88

0,53
0,53
0,53
0,53

1,01
1,17
1,17
1,01

1,32
1,10
1,10
1,32

f2 fu

1,88 2,51
2,03 2,72
0,64 2,51
0,69 2,72
2,82 3,99
3,07 4,55
1,17 3,99
1,48 4,55
0,70 2,76
0,62 2,75
2,06 2,76
2,14 2,75
1,24 3,79
1,25 3,59
2,55 3,79
2,34 3,59
1,26 3,70
1,66 4,13
2,44 3,70
2,47 4,13
2,28 4,78
1,97 4,14
2,50 4,78
2,17 4,14
0,95 1,83
0,88 1,83
0,88 1,83
0,95 1,83
0,53 1,086
0,53 1,06
0,53 1,086
0,53 1,086
1,17 2,18
1,01 2,18
1,01 2,18
1,17 2,18
1,10 2,42
1,32 2,42
1,32 2,42
1,10 2,42

Human chromosome 16 coding C+G rich
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Human assembled chromomome 17

A-T rich
D f % RC % C f % R %
ATG 1347510,00 1,63 CAT 1347013,00 1,62 TAC 799228,00 0,96 GTA 820014,00 0,99 la
TGA 1575489,00 1,90 TCA 1561503,00 1,88 ACT 1298559,00 1,57 AGT 1280008,00 1,54
TAG 956458,00 1,15 CTA 944546,00 1,14 ATC 1027035,00 1,24 GAT 1068293,00 1,29
TAA 1321456,00 1,59 TTA 1288517,00 1,65 ATT 1635579,00 1,97 AAT 1618882,00 1,95 Ib
AAC 1164510,00 1,40 GTT 1118941,00 1,35 TTG 1515960,00 1,83 CAA 1419870,00 1,71
AAG 1526559,00 1,84 CTT 1583094,00 1,91 TTC 1533137,00 1,85 GAA 1568625,00 1,89
ACA 1553740,00 1,87 TGT 1544148,00 1,86 TGT* ACA* Ic
ATA 1259913,00 1,52 TAT 1235847,00 1,49 TAT* ATA*
AGA 1785926,00 2,15 TCT 1806326,00 2,18 TCT* AGA*
AAA 2751246,00 3,32 TTT 2781703,00 3,35 TTT* AAA*
Quadruplet f1 f2 fu Composition of DNA seq in bled chr 17
ATG(D) 1,63 0,96 2,59
AT CAT(RC(D) 1,62 099 2,61
TAC(C(D)) 0,96 1,63 2,59 A 22639499 27,19%
GTA(R(D)) 0,99 1,62 2,61 C 18723944 22,49%
G 18851500 22,64%
TGA(D) 1,90 1,57 3,47 T 22705261 27,.27%
Tea  TCA(RC(D)) 1,88 1,54 3,43 N 337237 0.41%
ACT(C(D)) 1,57 1,90 3,47 Sum 83257441 100,00%
AGT(R(D)) 1,54 1,88 3,43
TAG(D) 1,15 1,24 2,39
TAG CTA(RC(D)) 1,14 1,29 2,43 % of coding bases from I i chre 1 (including N bases)
ATC(C(D)) 1,24 1,15 2,39
GAT(R(D)) 1,29 1,14 243
TAA(D) 1,59 1,97 3,57
1an TTARRC(D) 1,55 1,95 3,51
ATT(C(D)) 1,97 1,59 3,57
AAT(R(D)) 1,95 1,55 3,51
AAC(D) 1,40 1,83 3,23
aac GTT(RC(D) 1,35 1,71 3,06
TTG(C(D)) 1,83 1,40 3,23
CAA(R(D)) 1,71 1,35 3,06
AAG(D) 1,84 1,85 3,69
AAG CTT(RC(D)) 1,91 1,89 3,80
TTC(C(D)) 1,85 1,84 3,69
GAA(R(D)) 1,89 1,91 3,80
ACA(D) 0,94 0,93 1,87
Aca  TGT(RC(D) 0,93 0,94 1,87
TGT(C(D)) 0,93 0,94 1,87
ACA(R(D)) 0,94 0,93 1,87
ATA(D) 0,76 0,75 1,50
ATA  TAT(RC(D)) 0,75 0,76 1,50
TAT(C(D)) 0,75 0,76 1,50
ATA(R(D)) 0,76 0,76 1,52
AGA(D) 1,08 1,09 2,17
aca  TCT(RC(D) 1,09 1,08 217
TCT(C(D)) 1,09 1,08 217
AGA(R(D)) 1,08 1,09 217
AAA(D) 1,66 1,68 3,34
aaa TTT(RC(D) 1,68 1,66 3,34
TTT(C(D)) 1,68 1,66 3,34
AAA(R(D)) 1,66 1,68 3,34
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Human chromosome 17 assembled A+T rich

Taco) I ]
TAAD) N 000
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Frequency (%)
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Trinucleotides
uf1 Of2
Human random chromomome 17.
A-T rich

D f % RC f % C f % R f %
ATG 3225,00 1,62 CAT 3250,00 1,63 TAC 1961,00 0,98 GTA 1991,00 1,00 la
TGA 3911,00 1,96 TCA 3794,00 1,90 ACT 3212,00 1,61 AGT 3167,00 1,59
TAG 2364,00 1,18 CTA 2352,00 1,18 ATC 2477,00 1,24 GAT 2608,00 1,31
TAA 3351,00 1,68 TTA 3190,00 1,60 ATT 4076,00 2,04 AAT 4064,00 2,04 Ib
AAC 2889,00 1,45 GTT 2708,00 1,36 TTG 3744,00 1,88 CAA 3489,00 1,75
AAG 3741,00 1,87 CTT 3963,00 1,99 TTC 3813,00 1,91 GAA 3854,00 1,93
ACA 3634,00 1,82 TGT 3675,00 1,84 TGT* ACA* Ic
ATA 3131,00 1,57 TAT 2987,00 1,50 TAT* ATA*
AGA 4342,00 2,18 TCT 4467,00 2,24 TCT* AGA*
AAA 6666,00 3,34 TTT 7062,00 3,54 TTT* AAA*
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Quadruplet f1 f2 fu Composition of DNA sequence in random chromosome 17

ATG(D) 1,62 0,98 2,60
AT CAT(RC(D) 1,63 1,00 2,63
TAC(C(D)) 0,98 1,62 2,60 A 55084 27,54%
GTA(R(D)) 1,00 1,63 2,63 C 44389 22,19%
G 44587 22,29%
TGA(D) 1,96 1,61 3,57 T 55540 27,77%
TGA TCA(RC(D)) 1,90 1,59 3,49 N 400 0,20%
ACT(C(D)) 1,61 1,96 3,57 Sum 200000 100,00%
AGT(R(D)) 1,59 1,90 3,49
TAG(D) 1,18 1,24 2,43
1ac  CTARC(D) 1,18 1,31 2,49
ATC(C(D)) 1,24 1,18 2,43
GAT(R(D)) 1,31 1,18 2,49
TAA(D) 1,68 2,04 3,72
1aa TTARC(D) 1,60 2,04 3,63
ATT(C(D)) 2,04 1,68 3,72
AAT(R(D)) 2,04 1,60 3,63
AAC(D) 1,45 1,88 3,32
Aac  GTT(RC(D) 1,36 1,75 3,10
TTG(C(D)) 1,88 1,45 3,32
CAA(R(D)) 1,75 1,36 3,10
AAG(D) 1,87 1,91 3,78
aag  CTT(RC(D) 1,99 1,93 3,92
TTC(C(D)) 1,91 1,87 3,78
GAA(R(D)) 1,93 1,99 3,92
ACA(D) 0,91 0,92 1,83
Aca  TGT(RC(D) 0,92 0,91 1,83
TGT(C(D)) 0,92 0,91 1,83
ACA(R(D)) 0,91 0,92 1,83
ATA(D) 0,78 0,75 1,53
ATA  TAT(RC(D) 0,75 0,78 1,53
TAT(C(D)) 0,75 0,78 1,53
ATA(R(D)) 0,78 0,78 1,57
AGA(D) 1,09 1,12 2,21
Aca  TCT(RC(D) 1,12 1,09 2,21
TCT(C(D)) 1,12 1,09 2,21
AGA(R(D)) 1,09 1,12 2,21
AAA(D) 1,67 1,77 3,44
aaa TTT(RC(D) 1,77 1,67 3,44
TTT(C(D)) 1,77 1,67 3,44
AAA(R(D)) 1,67 1,77 3,44
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Human chromosome 17 random A+T rich

TAA0) N0
Trco) 00
AARD) N 0

Tatcco) I |
ATARD) I |
terco) I |
AGARD) I

actco) N = |
acTrRD) NN
arrco) N
AATRO) I

arcco) I
GaTRD) NN |
meco) N
cAarRD) NN
ire) I~ |

Frequency (%)
- N w
atco) I
catre) NN |
Taccco) I |
GTARD) I |
TeAD) I 0
ctaRco) I |
crrren) I |
TeTReD) I |
Tetco) I |
AcARD) I |
TATRCD) I |
TcTRe) N |

0
s55 ¢ 555 3557 3552 $55% $355 $338 ¢
o (%] (SN
3 g 3 ¥ g5y 2 < < 2
g z EE3
= [ o
Trinucleotides
uf1 Of2
Human coding chromomome 17
A-T rich
D f % RC f % C f % R f %
ATG 156503,00 1,55 CAT 145862,00 1,44 TAC 85386,00 0,84 GTA 67364,00 0,67 la
TGA 181979,00 1,80 TCA 165689,00 1,64 ACT 130596,00 1,29 AGT 129127,00 1,28
TAG 62952,00 0,62 CTA 86622,00 0,86 ATC 121338,00 1,20 GAT 122330,00 1,21
TAA 80514,00 0,80 TTA 83693,00 0,83 ATT 112645,00 1,11 AAT 113467,00 1,12 Ib
AAC 120823,00 1,19 GTT 103287,00 1,02 TTG 140244,00 1,39 CAA 160506,00 1,59
AAG 199767,00 1,97 CTT 166002,00 1,64 TTC 157997,00 1,56 GAA 193037,00 1,91
ACA 161428,00 1,60 TGT 160950,00 1,59 TGT* ACA* Ic
ATA 73530,00 0,73 TAT 82357,00 0,81 TAT* ATA*
AGA 219013,00 2,16 TCT 175052,00 1,73 TCT* AGA*
AAA 187954,00 1,86 TTT 175877,00 1,74 TTT* AAA*
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Quadruplet

ATG

TGA

TAG

TAA

ACA

ATA

AGA

w

Frequency (%)

o - N
ateo) N
catrc(o) I |

ATG(D)
CAT(RC(D))
TAC(C(D))
GTA(R(D))

TGA(D)
TCA(RC(D))
ACT(C(D))
AGT(R(D))

TAG(D)
CTA(RC(D))
ATC(C(D))
GAT(R(D))

Taccco) I ]
GTARD) I |

1,55
1,44
0,84
0,67

1,80
1,64
1,29
1,28

0,62
0,86
1,20
1,21

0,80
0,83
1,1
1,12

1,19
1,02
1,39
1,59

1,97
1,64
1,56
1,91

0,80
0,80
0,80
0,80

0,36
0,41
0,41
0,36

1,08
0,87
0,87
1,08

0,93
0,87
0,87
0,93

TeAp) I ]

TCA(RC(D))

Actco) I = |
AGTRD) I |

fu
0,84
0,67
1,55
1,44

1,29
1,28
1,80
1,64

1,20
1,21
0,62
0,86

1,1
1,12
0,80
0,83

1,39
1,59
1,19
1,02

1,56
1,91
1,97
1,64

0,80
0,80
0,80
0,80

0,41
0,36
0,36
0,36

0,87
1,08
1,08
0,87

0,87
0,93
0,93
0,87

TAGD) I |
cTARcD) I~ ]
Atcico) N |
GaT(RD) N

2,39
2,11
2,39
2,11

3,09
2,91
3,09
2,91

1,82
2,07
1,82
2,07

1,91
1,95
1,91
1,95

2,58
2,61
2,58
2,61

3,54
3,55
3,54
3,55

1,59
1,59
1,59
1,59

0,77
0,77
0,77
0,73

1,95
1,95
1,95
1,95

1,80
1,80
1,80
1,80

Composition of DNA sequence in coding chromosome 17

Base No.of bases %

A 2401611 23,738%
C 2732997 27,014%
G 2722841 26,913%
T 2259639 22,335%
N 0 0,00%
Sum 10117088 100,00%

Human chromosome 17 coding A+T rich

Taa0)
TTARcD) I

AAC(D)

arrico) I
AAT(RD) I |
cTTreo) I |

Treco) I |
cAarRD) NN |

aco) N
crrreo) I
reco) I 0
GAArRD) I 2

Trinucleotides

ufl of2
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AcAD) I
TeTReD) I |

TeTco) I |
AcARD) I |

ATAD) Il
TAT(RC(D)) Il

AGA(D)

Terreo)

Tat(c(o) ]
ATARMD)) ]

AAA(D)

tereco) I |
AGARD) N
Trreo) L]
Trrco) I
AAARD) I



Human assembled chromomome 17

C+G rich
D f % RC f % C f % R f %
CGT 285606,00 0,34 ACG 286180,00 0,35 GCA 1328180,00 1,60 TGC 1301019,00 1,57
GTC 825753,00 1,00 GAC 847141,00 1,02 CAG 1967932,00 2,37 CTG 1935828,00 2,33
GCT 1306367,00 1,58 AGC 1328163,00 1,60 CGA 257406,00 0,31 TCG 272305,00 0,33
GCC 1296568,00 1,56 GGC 1296097,00 1,56 CGG 380784,00 0,46 CCG 371149,00 0,45
CCA 1694991,00 2,04 TGG 1794269,00 2,16 GGT 1070574,00 1,29 ACC 1076002,00 1,30
CCT 1724306,00 2,08 AGG 1699665,00 2,05 GGA 1508047,00 1,82 TCC 1417872,00 1,71
CAC 1403599,00 1,69 GTG 1415628,00 1,71 GTG* CAC*
CGC 324530,00 0,39 GCG 318693,00 0,38 GCG* CcGCr
CcTC 1672089,00 2,02 GAG 1642808,00 1,98 GAG* CTC*
ccc 1411178,00 1,70 GGG 1419746,00 1,71 GGG* ccc*
Quadruplet f1 f2 fu
CGT(D) 0,34 1,60 1,95
cGT ACG(RC(D)) 0,35 1,57 1,91
GCA(C(D)) 1,60 0,34 1,95
TGC(R(D)) 1,57 0,35 1,91
GTC(D) 1,00 2,37 3,37
GTC GAC(RC(D)) 1,02 2,33 3,36
CAG(C(D)) 2,37 1,00 3,37
CTG(R(D)) 2,33 1,02 3,36
GCT(D) 1,58 0,31 1,89
GCT AGC(RC(D)) 1,60 0,33 1,93
CGA(C(D)) 0,31 1,58 1,89
TCG(R(D)) 0,33 1,60 1,93
GCC(D) 1,56 0,46 2,02
GCce GGC(RC(D)) 1,56 0,45 2,01
CGG(C(D)) 0,46 1,56 2,02
CCG(R(D)) 0,45 1,56 2,01
CCA(D) 2,04 1,29 3,34
cca  TGG(RC(D) 2,16 1,30 3,46
GGT(C(D)) 1,29 2,04 3,34
ACC(R(D)) 1,30 2,16 3,46
CCT(D) 2,08 1,82 3,90
ceT AGG(RC(D)) 2,05 1,71 3,76
GGA(C(D)) 1,82 2,08 3,90
TCC(R(D)) 1,71 2,05 3,76
CAC(D) 0,85 0,85 1,70
CAC GTG(RC(D)) 0,85 0,85 1,70
GTG(C(D)) 0,85 0,85 1,70
CAC(R(D)) 0,85 0,85 1,70
CGC(D) 0,20 0,19 0,39
cGe GCG(RC(D)) 0,19 0,20 0,39
GCG(C(D)) 0,19 0,20 0,39
CGC(R(D)) 0,20 0,19 0,39
CTC(D) 1,01 0,99 2,00
ctc  GAG(RC(D) 0,99 1,01 2,00
GAG(C(D)) 0,99 1,01 2,00
CTC(R(D)) 1,01 0,99 2,00
ccc(b) 0,85 0,86 1,71
ccc  GGG(RC(D) 0,86 0,85 1,71
GGG(C(D)) 0,86 0,85 1,71
CCC(R(D)) 0,85 0,86 1,71
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Human chromoome 17 assembled C+G rich

5
4
g5
>
o
c
[
&
o2
0 o
GCCEZ PCo& LSo& 9Go& ICC& LGGCZ Q00Z 30G& Pog& 3¢
B3LZIC 0EZgo OEIr 0Loo OEEg OEFS SL3oc SEpgo 6Egs Of
[CSHT) O < = (SO [SHONE] [CR N [CONE] O k=< [CE N0} [CI-a [
QOkF <00 [CREN Qoo [ [ =00 000 <00 ¢
< o < (O] Ll < () o o C
Trinucleotides
ufl Of2
Human random chromomome 17
C+G rich
D f % RC f % C f % R f %
CGT 650,00 0,33 ACG 633,00 0,32 GCA 3141,00 1,57 TGC 3107,00 1,56
GTC 1945,00 0,97 GAC 2004,00 1,00 CAG 4684,00 2,35 CTG 4509,00 2,26
GCT 3093,00 1,55 AGC 3227,00 1,62 CGA 634,00 0,32 TCG 626,00 0,31
GCC 2999,00 1,50 GGC 2910,00 1,46 CGG 802,00 0,40 CCG 816,00 0,41
CCA 4036,00 2,02 TGG 4137,00 2,07 GGT 2504,00 1,25 ACC 2559,00 1,28
CCT 4054,00 2,03 AGG 4040,00 2,02 GGA 3565,00 1,79 TCC 3348,00 1,68
CAC 3183,00 1,59 GTG 3352,00 1,68 GTG* CAC*
CGC 675,00 0,34 GCG 686,00 0,34 GCG* CGC*
CTC 4001,00 2,00 GAG 3986,00 2,00 GAG* cTC*
CCC 3289,00 1,65 GGG 3241,00 1,62 GGG* CCC*
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Quadruplet

CGT

GTC

GCT

GCC

CCA

CCT

CAC

CGC

CTC

Cccc

CGT(D)
ACG(RC(D))
GCA(C(D))
TGC(R(D))

GTC(D)
GAC(RC(D))
CAG(C(D))
CTG(R(D))

GCT(
AGC
CGA|
TCG(

CCT(D)
AGG(RC(D))
GGA(C(D))
TCC(R(D))

CAC(
GTG(l
GTG(!
CAC(

D)
RC(D))
C(D)

R(D)

(
GCG(
GCG(
CGQ(
cTC(D)
GAG(RC(D))
GAG(C(D))
CTC(R(D))

cce()
GGG(RC(D))
GGG(C(D))
CCC(R(D))

0,33
0,32
1,57
1,56

0,97
1,00
2,35
2,26

1,55
1,62
0,32
0,31

1,50
1,46
0,40
0,41

2,02
2,07
1,25
1,28

2,03
2,02
1,79
1,68

0,80
0,84
0,84
0,80

0,17
0,17
0,17
0,17

1,00
1,00
1,00
1,00

0,82
0,81
0,81
0,82

f2

1,57
1,56
0,33
0,32

2,35
2,26
0,97
1,00

0,32
0,31
1,55
1,62

0,40
0,41
1,50
1,46

1,25
1,28
2,02
2,07

1,79
1,68
2,03
2,02

0,84
0,80
0,80
0,84

0,17
0,17
0,17
0,17

1,00
1,00
1,00
1,00

0,81
0,82
0,82
0,81

3,35
3,82

3,82
3,70

1,64
1,64
1,64
1,64

0,34
0,34
0,34
0,34

2,00
2,00
2,00
2,00

1,64
1,64
1,64
1,64
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Human chromoome 17 random C+G rich

5
4
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o
c
o
=
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0 o
S555 5585 5588 25338 2555 5335 5585 S88s g8ss ¢
0OQ2LE pFpOQOXK Q00X HOOXK HO00& (OQK o cexr poox g
3EI5 0Zags OLI0 6%o0 OZLFg OZ3Xg S%00 OLoo OLEo O
[CSHU] O < (SO (S OS] Q9O [CCIE) (O =Y Q00 [CR- i
COF <00 QO F 000 00< [CRCR OO 00O0 <00
< o < (O] = < o (O] o
Trinucleotides
ufl Of2
Human coding chromomome 17
C+G rich
D f % RC f % C f % R f %
CGT 58258,00 0,58 ACG 63351,00 0,63 GCA 188612,00 1,86 TGC 197832,00 1,96
GTC 116907,00 1,16 GAC 146614,00 1,45 CAG 288452,00 2,85 CTG 306237,00 3,03
GCT 207582,00 2,05 AGC 220062,00 2,18 CGA 65632,00 0,65 TCG 59030,00 0,58
GCC 244654,00 2,42 GGC 223945,00 2,21 CGG 113333,00 1,12 CCG 113851,00 1,13
CCA 249655,00 2,47 TGG 250871,00 2,48 GGT 127872,00 1,26 ACC 168012,00 1,66
CCT 248375,00 2,46 AGG 223995,00 2,21 GGA 236382,00 2,34 TCC 199215,00 1,97
CAC 170564,00 1,69 GTG 188649,00 1,86 GTG* CAC*
CGC 94344,00 0,93 GCG 95335,00 0,94 GCG* CGC*
CTC 202744,00 2,00 GAG 241026,00 2,38 GAG* cTC*
CCC 262560,00 2,60 GGG 219244,00 2,17 GGG* CCC*
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Quadruplet f1 f2 fu

CGT(D) 0,58 1,86 2,44
caT  ACG(RC(D)) 0,63 1,96 2,58
GCA(C(D)) 1,86 0,58 2,44
TGC(R(D)) 1,96 0,63 2,58
GTC(D) 1,16 2,85 4,01
oTc  GAC(RC(D)) 1,45 3,03 4,48
CAG(C(D)) 2,85 1,16 4,01
CTG(R(D)) 3,03 1,45 4,48
GCT(D) 2,05 0,65 2,70
ceT  AGC(RC(D)) 2,18 0,58 2,76
CGA(C(D)) 0,65 2,05 2,70
TCG(R(D)) 0,58 2,18 2,76
GCC(D) 2,42 1,12 3,54
scc  GGC(RC(D) 2,21 1,13 3,34
CGG(C(D)) 1,12 2,42 3,54
CCG(R(D)) 1,13 2,21 3,34
CCA(D) 2,47 1,26 3,73
cca  TGG(RC(D) 2,48 1,66 4,14
GGT(C(D)) 1,26 2,47 3,73
ACC(R(D)) 1,66 2,48 4,14
CCT(D) 2,46 2,34 4,79
cct AGG(RC(D) 2,21 1,97 4,18
GGA(C(D)) 2,34 2,46 4,79
TCC(R(D)) 1,97 2,21 4,18
CAC(D) 0,84 0,93 1,78
cac  GTG(RC(D) 0,93 0,84 1,78
GTG(C(D)) 0,93 0,84 1,78
CAC(R(D)) 0,84 0,93 1,78
CGC(D) 0,47 0,47 0,94
cac  GCG(RC(D) 0,47 0,47 0,94
GCG(C(D)) 0,47 0,47 0,94
CGC(R(D)) 0,47 0,47 0,94
CTC(D) 1,00 1,19 2,19
cTc  GAG(RC(D) 1,19 1,00 2,19
GAG(C(D)) 1,19 1,00 2,19
CTC(R(D)) 1,00 1,19 2,19
ccc(D) 1,30 1,08 2,38
ccc  GGG(RC(D) 1,08 1,30 2,38
GGG(C(D)) 1,08 1,30 2,38
CCC(R(D)) 1,30 1,08 2,38
Human chromosome 17 coding C+G rich
5

ccao) N
TeeReo) NN 20

ceto) I |
AGC(RC(D))

ceco) N
cecreo) N |

caco) I |
cTGReD) N |

crco) N
cagReD) N |

ccT(D)

acereD) N = |

GTC(D)
CGC(D)

cee(re(n) Il
CCC(D)

Accro) N === ]

ceaco) ]
TcerRo) I ]
)Y
ccero) N 200

creico) I |
cacrp) I |

cea(co) Il
cce(rD) Il

cagco) I |
crcro) I |

GGT(C(D))
GGA(C(D))
TCC(R(D))

Frequency (%)
o - N w »
ceto) ]
AcGReD) I ]
ceaco) I |
Tec(RD) NN |
cacre(p)) I ]
caceo) I |
cterp) NN

Trinucleotides

ufl Of2
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[ N (@Q¥)202
[ W (02)999

M EEE ((A\Au\aoo

lic
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[ HE (@Q%)220
[ EE (@)2)999
[ EE (a)ow)999

lic
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[ HEEN (@020
[ W (a)2)999
[ W (0)oy)999
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Human assembled chromomome 18

A-T rich
D f % RC % C f % R %
ATG 1457945,00 1,82 CAT 1519379,00 1,90 TAC 896228,00 1,12 GTA 931880,00 1,16 la
TGA 1598290,00 2,00 TCA 1589895,00 1,99 ACT 1313826,00 1,64 AGT 1316477,00 1,64
TAG 1063514,00 1,33 CTA 1048580,00 1,31 ATC 1074345,00 1,34 GAT 1090522,00 1,36
TAA 1694373,00 2,12 TTA 1668022,00 2,08 ATT 2103711,00 2,63 AAT 2031727,00 2,54 Ib
AAC 1254402,00 1,57 GTT 1220202,00 1,62 TTG 1643656,00 2,05 CAA 1493970,00 1,87
AAG 1627964,00 2,03 CTT 1659497,00 2,07 TTC 1671728,00 2,09 GAA 1725747,00 2,15
ACA 1680341,00 2,10 TGT 1664521,00 2,08 TGT* ACA* Ic
ATA 1722339,00 2,15 TAT 1716708,00 2,14 TAT* ATA*
AGA 1823057,00 2,28 TCT 1814990,00 2,27 TCT* AGA*
AAA 3146593,00 3,93 TTT 3268887,00 4,08 TTT* AAA*
Quadruplet f1 f2 fu Composition of DNA seq in bled chr 18
ATG(D) 1,82 1,12 2,94
AT CAT(RC(D) 1,90 1,16 3,06
TAC(C(D)) 1,12 1,82 2,94 A 24050680 29,92%
GTA(R(D)) 1,16 1,90 3,06 C 15794455 19,65%
G 16061651 19,98%
TGA(D) 2,00 1,64 3,64 T 24182819 30,09%
Tea  TCA(RC(D)) 1,99 1,64 3,63 N 283680 0,35%
ACT(C(D)) 1,64 2,00 3,64 Sum 80373285 100,00%
AGT(R(D)) 1,64 1,99 3,63
TAG(D) 1,33 1,34 2,67
TAG CTA(RC(D)) 1,31 1,36 2,67 % of coding bases from I i chre 1 (including N bases)
ATC(C(D)) 1,34 1,33 2,67
GAT(R(D)) 1,36 1,31 2,67
TAA(D) 2,12 2,63 4,74
1an TTARRC(D) 2,08 2,54 4,62
ATT(C(D)) 2,63 2,12 474
AAT(R(D)) 2,54 2,08 4,62
AAC(D) 1,57 2,05 3,62
aac GTT(RC(D) 1,52 1,87 3,39
TTG(C(D)) 2,05 1,57 3,62
CAA(R(D)) 1,87 1,52 3,39
AAG(D) 2,03 2,09 4,12
arGg  CTT(RC(D) 2,07 2,15 423
TTC(C(D)) 2,09 2,03 412
GAA(R(D)) 2,15 2,07 423
ACA(D) 1,05 1,04 2,09
Aca  TGT(RC(D) 1,04 1,05 2,09
TGT(C(D)) 1,04 1,05 2,09
ACA(R(D)) 1,05 1,04 2,09
ATA(D) 1,08 1,07 2,15
ATA  TAT(RC(D)) 1,07 1,08 2,15
TAT(C(D)) 1,07 1,08 2,15
ATA(R(D)) 1,08 1,08 2,15
AGA(D) s 13 2,27
TCT(RC(D)) Kl 14 2,27
AGA TCT(C(D)) Kl 14 2,27
AGA(R(D)) A 13 2,27
AAA(D) 1,96 2,04 4,01
aaa TTT(RC(D) 2,04 1,96 4,01
TTT(C(D)) 2,04 1,96 4,01
AAA(R(D)) 1,96 2,04 4,01
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Human chromosome 18 assembled A+T rich

|

0

rco) 0
AArRD) N 20090

Tatco) I |
atarD) I |
terco) |
AGARD) NN

AaTrco) I 0
AaTRD) I 0
Treco) NN 00

crarD) NN @
ireo) I

TeTReD) I |
Terco) I |
AcarRD) N |
TATRCD) I |
TcTReo) L |

TTARcD) I 0 |

Frequency (%)
- N w »
arco) I
carreo) I
Taccco) 00 |
GTARD) I |
TeAD) I 0
actco) I 2 |
acTrRD) NN
ctarco) I |
arcco) I
GaTRD) NN
Taa0) N 040

s55 ¢ o555 5835 9855 9835 9838 ¢

o o (SN

3 g e fgsy ¢ < < 2

g E FES

= (U] 8]

Trinucleotides
uf1 Of2
Human random chromomome 18
A-T rich

D f % RC f % C f % R f %
ATG 3623,00 1,82 CAT 3780,00 1,90 TAC 2364,00 1,19 GTA 2416,00 1,21 la
TGA 3966,00 1,99 TCA 3861,00 1,94 ACT 3354,00 1,68 AGT 3249,00 1,63
TAG 2727,00 1,37 CTA 2664,00 1,34 ATC 2615,00 1,31 GAT 2697,00 1,35
TAA 4262,00 2,14 TTA 4137,00 2,07 ATT 5308,00 2,66 AAT 5205,00 2,61 Ib
AAC 3089,00 1,55 GTT 3037,00 1,52 TTG 4159,00 2,09 CAA 3714,00 1,86
AAG 4125,00 2,07 CTT 4172,00 2,09 TTC 4220,00 2,12 GAA 4445,00 2,23
ACA 4217,00 2,11 TGT 4191,00 2,10 TGT* ACA* Ic
ATA 4511,00 2,26 TAT 4375,00 2,19 TAT* ATA*
AGA 4579,00 2,30 TCT 4566,00 2,29 TCT* AGA*
AAA 7818,00 3,92 TTT 8230,00 4,13 TTT* AAA*
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Quadruplet f1 f2 fu Composition of DNA sequence in random chromosome 18

ATG(D) 1,82 1,19 3,00
AT CAT(RC(D) 1,90 1,21 3,11
TAC(C(D)) 1,19 1,82 3,00 A 60356 30,18%
GTA(R(D)) 1,21 1,90 3,11 C 38898 19,45%
G 39551 19,78%
TGA(D) 1,99 1,68 3,67 T 60595 30,30%
Tea  TCARC(D) 1,94 1,63 3,57 N 600 0,30%
ACT(C(D)) 1,68 1,99 3,67 Sum 200000 100,00%
AGT(R(D)) 1,63 1,94 3,57
TAG(D) 1,37 1,31 2,68
1ac  CTARC(D) 1,34 1,35 2,69
ATC(C(D)) 1,31 1,37 2,68
GAT(R(D)) 1,35 1,34 2,69
TAA(D) 2,14 2,66 4,80
1aa TTARC(D) 2,07 2,61 4,69
ATT(C(D)) 2,66 2,14 4,80
AAT(R(D)) 2,61 2,07 4,69
AAC(D) 1,55 2,09 3,64
Aac  GTT(RC(D) 1,52 1,86 3,39
TTG(C(D)) 2,09 1,55 3,64
CAA(R(D)) 1,86 1,52 3,39
AAG(D) 2,07 2,12 4,19
aag  CTT(RC(D) 2,09 2,23 432
TTC(C(D)) 2,12 2,07 419
GAA(R(D)) 2,23 2,09 432
ACA(D) 1,06 1,05 2,11
Aca  TGT(RC(D) 1,05 1,06 2,11
TGT(C(D)) 1,05 1,06 2,11
ACA(R(D)) 1,06 1,05 2,11
ATA(D) 1,13 , 2,23
TAT(RC(D)) 1,10 , 2,23
ATA TAT(C(D)) 1,10 1,13 2,23
ATA(R(D)) , , 2,26
AGA(D) , , 2,29
Aca  TCT(RC(D) 1,14 1,15 2,29
TCT(C(D)) 1,14 1,15 2,29
AGA(R(D)) 1,15 , 2,29
AAA(D) 1,96 2,06 4,02
Aaa TTT(RC(D)) 2,06 1,96 4,02
TTT(C(D)) 2,06 1,96 4,02
AAA(R(D)) 1,96 2,06 4,02
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Human chromosome 18 random A+T rich

AAA(D)

Trireo) I 0

ATA(D)

TATRCD) I |

AGA(D)

ACA(D)
TeTrReD) I |
Terco) I |
AcARD) NN |

TcTre) |

AAC(D)
crrre) I |
AAG(D)
CTT(RC(D))

Trco) 0
AARD) N 0

Tatco) I |
AaTaRD) I |
tereco) |
AGARD) I

TAG(D)

TTARCD) I
arrco) I 20
AaaTRo) N
teco) NN 0
crarD) NN @
trecco) N0
caar) N

TCA(RC(D))

Frequency (%)
o - N w »
arco) I
catre) I |
Taccco) 0 |
GTARD) I |
TeaD) I 0
actco) I 2 |
acTrRD) NN |
ctarco) I |
arcco) I
caTrRD) NN |
a0 I 0

Trinucleotides

uf1 Of2

Human coding chromomome 18

A-T rich
D f % RC f % C f % R f %
ATG 63793,00 1,91 CAT 55251,00 1,66 TAC 33908,00 1,02 GTA 31116,00 0,93 la
TGA 66924,00 2,01 TCA 61785,00 1,85 ACT 49106,00 1,47 AGT 51549,00 1,55
TAG 29935,00 0,90 CTA 33471,00 1,00 ATC 43399,00 1,30 GAT 47413,00 1,42
TAA 48513,00 1,46 TTA 51605,00 1,55 ATT 63723,00 1,91 AAT 64415,00 1,93 Ib
AAC 48796,00 1,46 GTT 45855,00 1,38 TTG 58740,00 1,76 CAA 61102,00 1,83
AAG 74253,00 2,23 CTT 61078,00 1,83 TTC 60311,00 1,81 GAA 77849,00 2,33
ACA 62556,00 1,88 TGT 62168,00 1,86 TGT* ACA* Ic
ATA 45632,00 1,37 TAT 49468,00 1,48 TAT* ATA*
AGA 80681,00 2,42 TCT 61258,00 1,84 TCT* AGA*
AAA 105416,00 3,16 TTT 96719,00 2,90 TTT* AAA*
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Quadruplet

ATG

TGA

TAG

TAA

ACA

ATA

AGA

w

Frequency (%)
o - N
atco) N
catre) I |

ATG(D)
CAT(RC(D))
TAC(C(D))
GTA(R(D))

TGA(D)
TCA(RC(D))
ACT(C(D))
AGT(R(D))

TAG(D)
CTA(RC(D))
ATC(C(D))
GAT(R(D))

Taccco) 00 ]
GTARD) I |

1,91
1,66
1,02
0,93

2,01
1,85
1,47
1,55

0,90
1,00
1,30
1,42

1,46
1,55
1,91
1,93

1,46
1,38
1,76
1,83

2,23
1,83
1,81
2,33

0,94
0,93
0,93
0,94

0,68
0,74
0,74
0,68

1,21
0,92
0,92
1,21

1,58
1,45
1,45
1,58

TeAp) I

TCA(RC(D))

AcTco) N |
AcTRD) NN |

Taco) I |
cTARcD) I

fu
1,02
0,93
1,91
1,66

1,47
1,55
2,01
1,85

1,30
1,42
0,90
1,00

1,91
1,93
1,46
1,55

1,76
1,83
1,46
1,38

1,81
2,33
2,23
1,83

0,93
0,94
0,94
0,93

0,74
0,68
0,68
0,68

0,92
1,21
1,21
0,92

1,45
1,58
1,58
1,45

Arcco) N
caTRD) NN

TAAD) 000 |
TARCD) I ]

2,93
2,59
2,93
2,59

3,48
3,40
3,48
3,40

2,20
2,43
2,20
2,43

3,37
3,48
3,37
3,48

3,23
3,21
3,23
3,21

4,04
4,17
4,04
4,17

1,87
1,87
1,87
1,87

1,43
1,43
1,43
1,37

2,13
2,13
2,13
2,13

3,03
3,03
3,03
3,03

Composition of DNA sequence in coding chromosome 18

Base No.of bases %

A 930813 27,92%
C 752959 22,58%
G 777327 23.31%
T 873072 26,19%
N 0 0,00%
Sum 3334171 100,00%

Human chromosome 18 coding A+T rich

AAC(D)
GTT(RC(D))

arrco) I
AATRO) I

TTG(C(D)
CAA(R(D))

1

AAG(D

crireo) I |
Treco) 0
caarD) NG

Trinucleotides

ufl of2
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acap) )
TeT(Reo)

terco) I |
AcARD) I |

ATAD) I
TATRCD) I |

TaT(cD) I |
ATARMD) I

Acap) N
TcTreo) I |

AAA(D)

terco) I |
AGARD) I |
Tire) T |
mrer) I
AARD) N



Human assembled chromomome 18

C+G rich
D f % RC f % C f % R f %
CGT 221660,00 0,28 ACG 201055,00 0,25 GCA 1162736,00 1,45 TGC 1112082,00 1,39
GTC 722559,00 0,90 GAC 743809,00 0,93 CAG 1593812,00 1,99 CTG 1519584,00 1,90
GCT 1054781,00 1,32 AGC 1103886,00 1,38 CGA 158241,00 0,20 TCG 177655,00 0,22
GCC 825714,00 1,03 GGC 836750,00 1,04 CGG 201058,00 0,25 CCG 192770,00 0,24
CCA 1328725,00 1,66 TGG 1439494,00 1,80 GGT 865188,00 1,08 ACC 853753,00 1,07
CCT 1320719,00 1,65 AGG 1339232,00 1,67 GGA 1277846,00 1,60 TCC 1162744,00 1,45
CAC 1154534,00 1,44 GTG 1193202,00 1,49 GTG* CAC*
CGC 175055,00 0,22 GCG 184533,00 0,23 GCG* CcGCr
CcTC 1276654,00 1,59 GAG 1297351,00 1,62 GAG* CTC*
ccc 930193,00 1,16 GGG 928798,00 1,16 GGG* ccc*
Quadruplet f1 f2 fu
CGT(D) 0,28 1,45 1,73
cGT ACG(RC(D)) 0,25 1,39 1,64
GCA(C(D)) 1,45 0,28 1,73
TGC(R(D)) 1,39 0,25 1,64
GTC(D) 0,90 1,99 2,89
GTC GAC(RC(D)) 0,93 1,90 2,83
CAG(C(D)) 1,99 0,90 2,89
CTG(R(D)) 1,90 0,93 2,83
GCT(D) 1,32 0,20 1,51
GCT AGC(RC(D)) 1,38 0,22 1,60
CGA(C(D)) 0,20 1,32 1,51
TCG(R(D)) 0,22 1,38 1,60
GCC(D) 1,03 0,25 1,28
GCce GGC(RC(D)) 1,04 0,24 1,29
CGG(C(D)) 0,25 1,03 1,28
CCG(R(D)) 0,24 1,04 1,29
CCA(D) 1,66 1,08 2,74
cca  TGG(RC(D) 1,80 1,07 2,86
GGT(C(D)) 1,08 1,66 2,74
ACC(R(D)) 1,07 1,80 2,86
CCT(D) 1,65 1,60 3,24
ccr  AGG(RC(D) 1,67 1,45 3,12
GGA(C(D)) 1,60 1,65 3,24
TCC(R(D)) 1,45 1,67 3,12
CAC(D) 0,72 0,74 1,47
CAC GTG(RC(D)) 0,74 0,72 1,47
GTG(C(D)) 0,74 0,72 1,47
CAC(R(D)) 0,72 0,74 1,47
CGC(D) 0,11 0,12 0,22
cGe GCG(RC(D)) 0,12 0,11 0,22
GCG(C(D)) 0,12 0,11 0,22
CGC(R(D)) 0,11 0,12 0,22
CTC(D) 0,80 0,81 1,61
ctc  GAG(RC(D) 0,81 0,80 1,61
GAG(C(D)) 0,81 0,80 1,61
CTC(R(D)) 0,80 0,81 1,61
ccc(b) 0,58 0,58 ,
ccc  GGG(RC(D) 0,58 0,58 A
GGG(C(D)) 0,58 0,58 A
CCC(R(D)) 0,58 0,58 A
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Human chromoome 18 assembled C+G rich

5
4
g5
>
o
c
o
&
o2
'8
0 o e
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Trinucleotides
ufl Of2
Human random chromomome 18
C+G rich
D f % RC f % C f % R f %
CGT 540,00 0,27 ACG 488,00 0,24 GCA 2808,00 1,41 TGC 2684,00 1,35
GTC 1804,00 0,90 GAC 1903,00 0,95 CAG 3929,00 1,97 CTG 3748,00 1,88
GCT 2542,00 1,27 AGC 2737,00 1,37 CGA 401,00 0,20 TCG 437,00 0,22
GCC 2008,00 1,01 GGC 1974,00 0,99 CGG 445,00 0,22 CCG 424,00 0,21
CCA 3324,00 1,67 TGG 3524,00 1,77 GGT 2112,00 1,06 ACC 2085,00 1,05
CCT 3235,00 1,62 AGG 3348,00 1,68 GGA 3231,00 1,62 TCC 2890,00 1,45
CAC 2788,00 1,40 GTG 2835,00 1,42 GTG* CAC*
CGC 385,00 0,19 GCG 422,00 0,21 GCG* CGC*
CTC 3114,00 1,56 GAG 3132,00 1,67 GAG* cTC*
CCC 2235,00 1,12 GGG 2184,00 1,10 GGG* CCC*
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Quadruplet

CGT

GTC

GCT

GCC

CCA

CCT

CAC

CGC

CTC

Cccc

CGT(D)
ACG(RC(D))
GCA(C(D))
TGC(R(D))

GTC(D)
GAC(RC(D))
CAG(C(D))
CTG(R(D))

GCT(
AGC
CGA|
TCG(

CCT(D)
AGG(RC(D))
GGA(C(D))
TCC(R(D))

CAC(
GTG(l
GTG(!
CAC(

D)
RC(D))
C(D)

R(D)

(
GCG(
GCG(
CGQ(
cTC(D)
GAG(RC(D))
GAG(C(D))
CTC(R(D))

cce()
GGG(RC(D))
GGG(C(D))
CCC(R(D))

0,27
0,24
1,41
1,35

0,90
0,95
1,97
1,88

1,27
1,37
0,20
0,22

1,01
0,99
0,22
0,21

1,67
1,77
1,06
1,05

1,62
1,68
1,62
1,45

0,70
0,71
0,71
0,70

0,10
0,11
0,11
0,10

0,78
0,79
0,79
0,78

0,56
0,55
0,55
0,56

f2

1,41
1,35
0,27
0,24

1,97
1,88
0,90
0,95

0,20
0,22
1,27
1,37

0,22
0,21
1,01
0,99

1,06
1,05
1,67
1,77

1,62
1,45
1,62
1,68

0,71
0,70
0,70
0,71

0,11
0,10
0,10
0,11

0,79
0,78
0,78
0,79

0,55
0,56
0,56
0,55

1,68
1,59
1,68
1,59

2,88
2,83
2,88
2,83

1,48
1,59
1,48
1,59

1,23
1,20
1,23
1,20

2,73
2,81
2,73
2,81

3,24
3,13
3,24
3,13

1,41
1,41
1,41
1,41

0,20
0,20
0,20
0,20
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Human chromoome 18 random C+G rich
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C0OF <00 QO F Q0o 00< QoF OO 00O0 <00
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Trinucleotides
ufl Of2
Human coding chromomome 18
C+G rich
D f % RC % C f % R f %
CGT 15302,00 0,46 ACG 17109,00 0,51 GCA 55555,00 1,67 TGC 55018,00 1,65
GTC 34393,00 1,03 GAC 41607,00 1,25 CAG 80290,00 2,41 CTG 75193,00 2,26
GCT 53282,00 1,60 AGC 58260,00 1,75 CGA 17546,00 0,53 TCG 15668,00 0,47
GCC 53261,00 1,60 GGC 48890,00 1,47 CGG 25348,00 0,76 CCG 25350,00 0,76
CCA 65675,00 1,97 TGG 67348,00 2,02 GGT 36077,00 1,08 ACC 44468,00 1,33
CCT 60408,00 1,81 AGG 57657,00 1,73 GGA 65386,00 1,96 TCC 53704,00 1,61
CAC 48928,00 1,47 GTG 53732,00 1,61 GTG* CAC*
CGC 22393,00 0,67 GCG 22462,00 0,67 GCG* CGC*
CTC 54312,00 1,63 GAG 63668,00 1,91 GAG* cTC*
CCC 51311,00 1,54 GGG 46780,00 1,40 GGG* CCC*
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Quadrupl

CGT

GTC

GCT

GCC

CCA

CCT

CAC

CGC

CTC

Cccc

w

N

ceto) Il ]
AcGRco) Il |

Frequency (%)

et

CGT(D)
ACG(RC(D))
GCA(C(D))
TGC(R(D))

GTC(D)
GAC(RC(D))
CAG(C(D))
CTG(R(D))

GCT(D)
AGC(RC(D))
CGA(C(D))
TCG(R(D))

GCC(D)
GGC(RC(D))
CGG(C(D))
CCG(R(D))

ccT(D)
AGG(RC(D))
GGA(C(D))
TCC(R(D))

CAC(D)
GTG(RC(D))
GTG(C(D)

CAC(R(D)

CGC
GCG
GCG
CGC

D)

RC(D))
C(D))
R(D))

cTC(D)
GAG(RC(D))
GAG(C(D))
CTC(R(D))

cce()
GGG(RC(D))
GGG(C(D))
CCC(R(D))

GTC(D)

cacrRe) I

ceaco) I |
TecrRD) NN |

caceo) I |

0,46
0,51
1,67
1,65

1,03
1,25
2,41
2,26

1,60
1,75
0,53
0,47

1,60
1,47
0,76
0,76

1,97
2,02
1,08
1,33

1,81
1,73
1,96
1,61

0,73
0,81
0,81
0,73

0,34
0,34
0,34
0,34

0,81
0,95
0,95
0,81

0,77
0,70
0,70
0,77

cteRro) NN |

f2

ceto) I |

AGC(RC(D))

ceaco) Il |
Tcero) I ]

1,67
1,65
0,46
0,51

2,41
2,26
1,03
1,25

0,53
0,47
1,60
1,75

0,76
0,76
1,60
1,47

1,08
1,33
1,97
2,02

1,96
1,61
1,81
1,73

0,81
0,73
0,73
0,81

0,34
0,34
0,34
0,34

0,95
0,81
0,81
0,95

0,70
0,77
0,77
0,70

Human chromosome 18 coding C+G rich

ceco) I
cecrem) N |

ceeico) I |
ccerp) I |

|

Trinucleotides

ccao) I
Teoren) NN 2 |

ccT(D)
AGG(RC(D))

Accro) N =

GGT(C(D))
GGA(C(D))
TCC(R(D))

ufl Of2
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creco) I |
cacrRp) I |

ceco) ]

Gee(re) Il

Gea(co) Il
cGe(rD) Il

N
cagre) N |

cagico) I |
crcro) I~ |

ccc(p)
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Human assembled chromomome 19

A-T rich
D f % RC f % C f % R f %
ATG 871447,00 1,49 CAT 880588,00 1,51 TAC 509753,00 0,87 GTA 535125,00 0,92 la
TGA 1069161,00 1,83 TCA 1102909,00 1,89 ACT 874193,00 1,50 AGT 862595,00 1,48
TAG 612364,00 1,05 CTA 588732,00 1,01 ATC 697737,00 1,19 GAT 722824,00 1,24
TAA 770229,00 1,32 TTA 764397,00 1,31 ATT 1006979,00 1,72 AAT 976842,00 1,67 Ib
AAC 758082,00 1,30 GTT 752132,00 1,29 TTG 1013421,00 1,73 CAA 955858,00 1,64
AAG 977323,00 1,67 CTT 1019485,00 1,74 TTC 1000778,00 1,71 GAA 986161,00 1,69
ACA 1070889,00 1,83 TGT 1107265,00 1,89 TGT* ACA* lc
ATA 736375,00 1,26 TAT 732283,00 1,25 TAT* ATA*
AGA 1252047,00 2,14 TCT 1215733,00 2,08 TCT* AGA*
AAA 1767107,00 3,02 TTT 1833038,00 3,14 TTT* AAA*
Quadruplet f1 f2 fu Composition of DNA seq in bled chr 19
ATG(D) 1,49 0,87 2,36
AT CAT(RC(D) 1,51 0,92 242
TAC(C(D)) 0,87 1,49 2,36 A 15142293 25,83%
GTA(R(D)) 0,92 1,51 2,42 C 13954580 23,81%
G 14061132 23,99%
TGA(D) 1,83 1,50 3,33 T 15282753 26,07%
Tea  TCA(RC(D)) 1,89 1,48 3,36 N 176858 0,30%
ACT(C(D)) 1,50 1,83 3,33 Sum 58617616 100,00%
AGT(R(D)) 1,48 1,89 3,36
TAG(D) 1,05 1,19 2,24
TAG CTA(RC(D)) 1,01 1,24 2,24 % of coding bases from I i chre 1 (including N bases)
ATC(C(D)) 1,19 1,05 2,24
GAT(R(D)) 1,24 1,01 2,24
TAA(D) 1,32 1,72 3,04
1an TTARRC(D) 1,31 1,67 2,98
ATT(C(D)) 1,72 1,32 3,04
AAT(R(D)) 1,67 1,31 2,98
AAC(D) 1,30 1,73 3,03
aac GTT(RC(D) 1,29 1,64 2,92
TTG(C(D)) 1,73 1,30 3,03
CAA(R(D)) 1,64 1,29 2,92
AAG(D) 1,67 1,71 3,38
arGg  CTT(RC(D) 1,74 1,69 3,43
TTC(C(D)) 1,71 1,67 3,38
GAA(R(D)) 1,69 1,74 3,43
ACA(D) 0,92 0,95 1,86
Aca  TGT(RC(D) 0,95 0,92 1,86
TGT(C(D)) 0,95 0,92 1,86
ACA(R(D)) 0,92 0,95 1,86
ATA(D) 0,63 0,63 1,26
ATA  TAT(RC(D)) 0,63 0,63 1,26
TAT(C(D)) 0,63 0,63 1,26
ATA(R(D)) 0,63 0,63 1,26
AGA(D) 1,07 1,04 211
aca  TCT(RC(D) 1,04 1,07 2,11
TCT(C(D)) 1,04 1,07 2,11
AGA(R(D)) 1,07 1,04 2,11
AAA(D) 1,51 1,57 3,08
aaa TTT(RC(D) 1,57 1,51 3,08
TTT(C(D)) 1,57 1,51 3,08
AAA(R(D)) 1,51 1,57 3,08
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Human chromosome 19 assembled A+T rich
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S5z PerrE fegrk ferEe Se53 3253 ¢z LEEzF 2C€Ex SEFEZ
EEh 329 Tf%3  F&3 TEES “EEE THeg gf% “E5ee TEFS
" g 6 = o~ ° 6~ ° gr< I~ g < -
Trinucleotides
ufl of2
Human random chromomome 19
A-T rich
D f % RC f % C f % R f %
ATG 2760,00 1,46 CAT 2438,00 1,29 TAC 1428,00 0,75 GTA 1371,00 0,72 la
TGA 3165,00 1,67 TCA 3143,00 1,66 ACT 2413,00 1,27 AGT 2273,00 1,20
TAG 1475,00 0,78 CTA 1565,00 0,83 ATC 1974,00 1,04 GAT 2272,00 1,20
TAA 2184,00 1,15 TTA 1881,00 0,99 ATT 2358,00 1,24 AAT 2652,00 1,40 Ib
AAC 2231,00 1,18 GTT 1862,00 0,98 TTG 2337,00 1,23 CAA 2833,00 1,50
AAG 3008,00 1,59 CTT 2524,00 1,33 TTC 2526,00 1,33 GAA 2874,00 1,52
ACA 3461,00 1,83 TGT 2957,00 1,56 TGT* ACA* Ic
ATA 2061,00 1,09 TAT 1791,00 0,95 TAT* ATA*
AGA 3741,00 1,97 TCT 3212,00 1,70 TCT* AGA*
AAA 5032,00 2,66 TTT 3829,00 2,02 TTT* AAA*
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Quadruplet f1 f2 fu Composition of DNA sequence in random chromosome 19

ATG(D) 1,46 0,75 2,21
AT CAT(RC(D) 1,29 0,72 2,01
TAC(C(D)) 0,75 1,46 2,21 A 46192 23,10%
GTA(R(D)) 0,72 1,29 2,01 C 49545 24,77%
G 51414 25,71%
TGA(D) 1,67 1,27 2,94 T 42330 21,17%
TGA TCA(RC(D)) 1,66 1,20 2,86 N 10519 5,26%
ACT(C(D)) 1,27 1,67 2,94 Sum 200000 100,00%
AGT(R(D)) 1,20 1,66 2,86
TAG(D) 0,78 1,04 1,82
1ac  CTARC(D) 0,83 1,20 2,03
ATC(C(D)) 1,04 0,78 1,82
GAT(R(D)) 1,20 0,83 2,03
TAA(D) 1,15 1,24 2,40
1aa TTARC(D) 0,99 1,40 2,39
ATT(C(D)) 1,24 1,15 2,40
AAT(R(D)) 1,40 0,99 2,39
AAC(D) 1,18 1,23 2,41
Aac  GTT(RC(D) 0,98 1,50 2,48
TTG(C(D)) 1,23 1,18 2,41
CAA(R(D)) 1,50 0,98 2,48
AAG(D) 1,59 1,33 2,92
aag  CTT(RC(D) 1,33 1,52 2,85
TTC(C(D)) 1,33 1,59 2,92
GAA(R(D)) 1,52 1,33 2,85
ACA(D) 0,91 0,78 1,69
Aca  TGT(RC(D) 0,78 0,91 1,69
TGT(C(D)) 0,78 0,91 1,69
ACA(R(D)) 0,91 0,78 1,69
ATA(D) 0,54 0,47 1,02
ATA  TAT(RC(D) 0,47 0,54 1,02
TAT(C(D)) 0,47 0,54 1,02
ATA(R(D)) 0,54 0,54 1,09
AGA(D) 0,99 0,85 1,83
Aca  TCT(RC(D) 0,85 0,99 1,83
TCT(C(D)) 0,85 0,99 1,83
AGA(R(D)) 0,99 0,85 1,83
AAA(D) 1,33 1,01 2,34
Aaa TTT(RC(D)) 1,01 1,33 2,34
TTT(C(D)) 1,01 1,33 2,34
AAA(R(D)) 1,33 1,01 2,34
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Human chromosome 19 random A+T rich

w

Frequency (%)

Aacco) N
eTTrco) I |
ann) N
Trire)) |

VYO B
TAT(RC(D)) ]
TaT(c(D) Il
ATARD)) ]

o - N
atco) I |
caT(rco) I
Tacco) I
GTARD) I
Teap) I
TcArRc) I |
AcTco) I |
AGTRD) I |
Taco) |
cTARcD) I ]
GATRD) I
atrco) I
AATRO)
Treico) N
cAarD) N
crire) I |
treco) 0 )
GAARD) I |
Terco) I
AcARD) I |
Trrco)
AAARD) I

TTARcD) I
TeT(ReD) |
TeTco) I |
ACARD) I |
TcT(re) )

gda & g g g

oz % 2 g g

o = < < <

-

<

Trinucleotides
ufl of2
Human coding chromomome 19
A-T rich

D f % RC f % C f % R f %
ATG 160061,00 1,51 CAT 152583,00 1,44 TAC 90354,00 0,85 GTA 65926,00 0,62 la
TGA 173087,00 1,64 TCA 179749,00 1,70 ACT 129173,00 1,22 AGT 125506,00 1,19
TAG 55436,00 0,52 CTA 82728,00 0,78 ATC 120714,00 1,14 GAT 110653,00 1,05
TAA 75356,00 0,71 TTA 76022,00 0,72 ATT 100929,00 0,95 AAT 114938,00 1,09 Ib
AAC 123407,00 1,17 GTT 91198,00 0,86 TTG 117348,00 1,11 CAA 160486,00 1,52
AAG 191627,00 1,81 CTT 160198,00 1,52 TTC 158955,00 1,50 GAA 194130,00 1,84
ACA 168812,00 1,60 TGT 163926,00 1,55 TGT* ACA* lc
ATA 74049,00 0,70 TAT 77579,00 0,73 TAT* ATA*
AGA 222516,00 2,10 TCT 162859,00 1,54 TCT* AGA*
AAA 182108,00 1,72 TTT 155409,00 1,47 TTT* AAA*
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Quadruplet

ATG

TGA

TAG

TAA

ACA

ATA

AGA

w

Frequency (%)

o - N
atco) I
catrc(n) NN |

ATG(D)
CAT(RC(D))
TAC(C(D))
GTA(R(D))

TAG(D)
CTA(RC(D))
ATC(C(D))
GAT(R(D))

Tacco) I ]
GTARD) I |

Tcap) I
TcArc) I |

AcTico) I |
AcTRD) NN |

1,51
1,44
0,85
0,62

1,64
1,70
1,22
1,19

0,52
0,78
1,14
1,05

0,71
0,72
0,95
1,09

1,17
0,86
1,1
1,52

1,81
1,52
1,50
1,84

0,80
0,78
0,78
0,80

0,35
0,37
0,37
0,35

1,05
0,77
0,77
1,05

0,86
0,73
0,73
0,86

TAcD) I |
cTARcD) I |

0,85
0,62
1,51
1,44

1,22
1,19
1,64
1,70

1,14
1,05
0,52
0,78

0,95
1,09
0,71
0,72

1,1
1,52
1,17
0,86

1,50
1,84
1,81
1,52

0,78
0,80
0,80
0,78

0,37
0,35
0,35
0,35

0,77
1,05
1,05
0,77

0,73
0,86
0,86
0,73

ATC(C(D))

GaTRD) I ]

fu

2,37
2,07
2,37
2,07

2,86
2,89
2,86
2,89

1,67
1,83
1,67
1,83

1,67
1,81
1,67
1,81

2,28
2,38
2,28
2,38

3,32
3,35
3,32
3,35

1,57
1,57
1,57
1,57

0,72
0,72
0,72
0,70

1,82
1,82
1,82
1,82

1,60
1,60
1,60
1,60

Composition of DNA sequence in coding chromosome 19

Base No.of bases %

A 2438858 23,07%
C 2984779 28,23%
G 2925446 27,67%
T 2224211 21,04%
N 0 0,00%
Sum 10573294 100,00%

Human chromosome 19 coding A+T rich

TAAD) I
TTARCD) I

AAC(D)

cTTRco) I |

arrco) I
AAT(R(D)) I

aco) I |
crire) I |

ACA(D)

TeTRc(D) I |

Treeco) N
caarRp) NN
treco) I 0
GAARD) NN =

Trinucleotides

ufl of2
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TeT(co) I
AcARD) I |

AtAD) Il
TAT(RC(D)) Il

TAT(Cc(D)) ]
ATAR(D)) ]

Acap) N
tcTre)

AAA(D)

Terico) I
Acar) I |
TrT(Re))

Trrco) I
AAARD) I ]



Human assembled chromomome 19

C+G rich
D f % RC f % C f % R %
CGT 239774,00 0,41 ACG 228681,00 0,39 GCA 943580,00 1,61 TGC 940378,00 1,61
GTC 628811,00 1,08 GAC 642214,00 1,10 CAG 1497674,00 2,56 CTG 1453736,00 2,49
GCT 945867,00 1,62 AGC 953998,00 1,63 CGA 213160,00 0,36 TCG 223534,00 0,38
GCC 1064499,00 1,82 GGC 1065305,00 1,82 CGG 348048,00 0,60 CCG 343032,00 0,59
CCA 1292344,00 2,21 TGG 1327545,00 2,27 GGT 812178,00 1,39 ACC 811888,00 1,39
CCT 1300972,00 2,23 AGG 1296104,00 2,22 GGA 1094214,00 1,87 TCC 1059961,00 1,81
CAC 1075602,00 1,84 GTG 1105745,00 1,89 GTG* CAC*
CGC 304638,00 0,52 GCG 310373,00 0,53 GCG* CcGCr
CcTC 1274813,00 2,18 GAG 1277382,00 2,19 GAG* CTC*
ccc 1166122,00 2,00 GGG 1174718,00 2,01 GGG* ccc*
Quadruplet f1 f2 fu
CGT(D) 0,41 1,61 2,02
cGT ACG(RC(D)) 0,39 1,61 2,00
GCA(C(D)) 1,61 0,41 2,02
TGC(R(D)) 1,61 0,39 2,00
GTC(D) 1,08 2,56 3,64
GTC GAC(RC(D)) 1,10 2,49 3,59
CAG(C(D)) 2,56 1,08 3,64
CTG(R(D)) 2,49 1,10 3,59
GCT(D) 1,62 0,36 1,98
GCT AGC(RC(D)) 1,63 0,38 2,01
CGA(C(D)) 0,36 1,62 1,98
TCG(R(D)) 0,38 1,63 2,01
GCC(D) 1,82 0,60 2,42
GCce GGC(RC(D)) 1,82 0,59 2,41
CGG(C(D)) 0,60 1,82 2,42
CCG(R(D)) 0,59 1,82 2,41
CCA(D) 2,21 1,39 3,60
ccA TGG(RC(D)) 2,27 1,39 3,66
GGT(C(D)) 1,39 2,21 3,60
ACC(R(D)) 1,39 2,27 3,66
CCT(D) 2,23 1,87 4,10
ceT AGG(RC(D)) 2,22 1,81 4,03
GGA(C(D)) 1,87 2,23 4,10
TCC(R(D)) 1,81 2,22 4,03
CAC(D) 0,92 0,95 1,87
CAC GTG(RC(D)) 0,95 0,92 1,87
GTG(C(D)) 0,95 0,92 1,87
CAC(R(D)) 0,92 0,95 1,87
CGC(D) 0,26 0,27 0,53
cGe GCG(RC(D)) 0,27 0,26 0,53
GCG(C(D)) 0,27 0,26 0,53
CGC(R(D)) 0,26 0,27 0,53
CTC(D) 1,09 1,09 2,18
ctc  GAG(RC(D) 1,09 1,09 2,18
GAG(C(D)) 1,09 1,09 2,18
CTC(R(D)) 1,09 1,09 2,18
ccc(b) 1,00 1,01 2,00
ccc  GGG(RC(D) 1,01 1,00 2,00
GGG(C(D)) 1,01 1,00 2,00
CCC(R(D)) 1,00 1,01 2,00
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Human chromoome 19 assembled C+G rich
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S355 5335 £385 S3555 555 £535 8835 8535 8835 8¢
GCCEZ PCo& LSo& 9Go& ICC& LGGCZ Q00Z 30G& Pog& 3¢
B3LZIC 0EZgo OEIr 0Loo OEEg OEFS SL3oc SEpgo 6Egs Of
[CSHT) O < = (SO [SHONE] [CR N [CONE] O k=< [CE N0} [CI-a [
QOkF <00 [CREN Qoo [ [ =00 000 <00 ¢
< o < (O] Ll < () o o C
Trinucleotides
ufl Of2
Human random chromomome 19
C+G rich
D RC % C f % R f %
CGT 1114,00 0,59 ACG 1195,00 0,63 GCA 3245,00 1,71 TGC 2956,00 1,56
GTC 2262,00 1,19 GAC 2396,00 1,26 CAG 5112,00 2,70 CTG 5058,00 2,67
GCT 3230,00 1,70 AGC 3282,00 1,73 CGA 966,00 0,51 TCG 917,00 0,48
GCC 4370,00 2,31 GGC 4612,00 2,43 CGG 2057,00 1,09 CCG 2020,00 1,07
CCA 4473,00 2,36 TGG 4844,00 2,56 GGT 2919,00 1,54 ACC 2925,00 1,54
CCT 4486,00 2,37 AGG 4826,00 2,55 GGA 4196,00 2,21 TCC 3684,00 1,94
CAC 3939,00 2,08 GTG 3767,00 1,99 GTG* CAC*
CGC 1623,00 0,86 GCG 1628,00 0,86 GCG* CGC*
CTC 4194,00 2,21 GAG 4527,00 2,39 GAG* cTC*
CCC 5143,00 2,71 GGG 5882,00 3,10 GGG* CCC*
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Quadruplet

CGT

GTC

GCT

GCC

CCA

CCT

CAC

CGC

CTC

Cccc

CGT(D)
ACG(RC(D))
GCA(C(D))
TGC(R(D))

GTC(D)
GAC(RC(D))
CAG(C(D))
CTG(R(D))

GCT(
AGC
CGA|
TCG(

CCT(D)
AGG(RC(D))
GGA(C(D))
TCC(R(D))

CAC(
GTG(l
GTG(!
CAC(

D)
RC(D))
C(D)

R(D)

(
GCG(
GCG(
CGQ(
cTC(D)
GAG(RC(D))
GAG(C(D))
CTC(R(D))

cce()
GGG(RC(D))
GGG(C(D))
CCC(R(D))

0,59
0,63
1,71
1,56

1,19
1,26
2,70
2,67

1,70
1,73
0,51
0,48

2,31
2,43
1,09
1,07

2,36
2,56
1,54
1,54

2,37
2,55
2,21
1,94

1,04
0,99
0,99
1,04

0,43
0,43
0,43
0,43

1,36
1,55
1,55
1,36

f2

1,71
1,56
0,59
0,63

2,70
2,67
1,19
1,26

0,51
0,48
1,70
1,73

1,09
1,07
2,31
2,43

1,54
1,54
2,36
2,56

2,21
1,94
2,37
2,55

0,99
1,04
1,04
0,99

0,43
0,43
0,43
0,43

2,30
2,19
2,30
2,19

3,89
3,93
3,89
3,93

2,21
2,22
2,21
2,22

3,39
3,50
3,39
3,50

3,90
4,10
3,90
4,10

4,58
4,49
4,58
4,49

2,03
2,03
2,03
2,03

0,86
0,86
0,86
0,86

2,30
2,30
2,30
2,30

2,91
2,91
2,91
2,91
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Human chromoome 19 random C+G rich
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Trinucleotides
ufl Of2
Human coding chromomome 19
C+G rich
D f % RC f % C f % R f %
CGT 69664,00 0,66 ACG 80510,00 0,76 GCA 188737,00 1,79 TGC 195737,00 1,85
GTC 124683,00 1,18 GAC 163300,00 1,64 CAG 290147,00 2,74 CTG 312882,00 2,96
GCT 204813,00 1,94 AGC 219426,00 2,08 CGA 81125,00 0,77 TCG 69084,00 0,65
GCC 282791,00 2,67 GGC 259540,00 2,45 CGG 146303,00 1,38 CCG 149136,00 1,41
CCA 258482,00 2,44 TGG 266460,00 2,52 GGT 131630,00 1,24 ACC 191130,00 1,81
CCT 273153,00 2,58 AGG 233951,00 2,21 GGA 255545,00 2,42 TCC 206850,00 1,96
CAC 192564,00 1,82 GTG 208919,00 1,98 GTG* CAC*
CGC 129933,00 1,23 GCG 128295,00 1,21 GCG* CGC*
CTC 214190,00 2,03 GAG 264189,00 2,50 GAG* cTC*
CCC 311205,00 2,94 GGG 251096,00 2,37 GGG* CCC*
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Quadruplet f1 f2 fu

CGT(D) 0,66 1,79 2,44
ceT  ACG(RC(D) 0,76 1,85 2,61
GCA(C(D)) 1,79 0,66 2,44
TGC(R(D)) 1,85 0,76 2,61
GTC(D) 1,18 2,74 3,92
GTc  GACRC(D) 1,54 2,96 4,50
CAG(C(D)) 2,74 1,18 3,92
CTG(R(D)) 2,96 1,54 4,50
GCT(D) 1,94 077 2,70
Gor  AGC(RC(D) 2,08 0,65 2,73
CGA(C(D)) 077 1,94 2,70
TCG(R(D)) 0,65 2,08 2,73
GCC(D) 2,67 1,38 4,06
Goc  GGC(RC(D) 2,45 1,41 3,87
CGG(C(D)) 1,38 2,67 4,06
CCG(R(D)) 1,41 2,45 3,87
CCA(D) 2,44 1,24 3,69
cca  TGG(RC(D) 2,52 1,81 4,33
GGT(C(D)) 1,24 2,44 3,69
ACC(R(D)) 1,81 2,52 4,33
ccT(D) 2,58 2,42 5,00
ccr AGG(RC(D) 2,21 1,96 417
GGA(C(D)) 2,42 2,58 5,00
TCC(R(D)) 1,96 2,21 417
CAC(D) 0,91 0,99 1,90
cac  GTG(RC(D) 0,99 0,91 1,90
GTG(C(D) 0,99 0,91 1,90
CAC(R(D)) 0,91 0,99 1,90
cGC(D) 0,61 0,61 1,22
coc  GCG(RC(D) 0,61 0,61 1,22
GCG(C(D)) 0,61 0,61 1,22
CGC(R(D)) 0,61 0,61 1,22
cTC(D) 1,01 1,25 2,26
ctc  GAG(RC(D) 1,25 1,01 2,26
GAG(C(D)) 1,25 1,01 2,26
CTC(R(D)) 1,01 1,25 2,26
cce() 1,47 1,19 2,66
ccc  GGG(RC(D) 1,19 1,47 2,66
GGG(C(D)) 1,19 1,47 2,66
CCC(R(D)) 1,47 1,19 2,66

Human chromosome 19 coding C+G rich

cco |
cagReo) N |

ccT(D)

AGG(RC(D))
CGC(D)

GTC(D)
CAC(D)
GeGre) I

crgRe) I |
creco) I |
cacro) I |
cegieo) I |
cee(rD) |
ctcro) I |
cccoo N |

cagco) I |

GGT(C(D))
TCC(R(D))

Frequency (%)
o - N w » [3,]
ceto) ]
AcGReD) I ]
ceaco) I |
TecRD) NN |
cacre(n)) NN ]
caceo) I |
ctero) I 2
cero) N |
Accrre) I |
ceaco) Il |
TcerD) I ]
cecco) NN 2
cecreD) NN
ceeco) N 2=
ccocro) I == |
ccao) N 2 |
teoren) NN 2= |
accrp) N 2= |
ceacoN N 4 |

Trinucleotides

ufl Of2
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Human assembled chromomome 20

A-T rich
D f % RC % C f % R f %
ATG 1127469,00 1,76 CAT 1131512,00 1,77 TAC 634098,00 0,99 GTA 648503,00 1,01 la
TGA 1256597,00 1,97 TCA 1235564,00 1,93 ACT 1001475,00 1,57 AGT 996767,00 1,56
TAG 758242,00 1,19 CTA 746641,00 1,17 ATC 815200,00 1,27 GAT 840613,00 1,31
TAA 1075720,00 1,68 TTA 1074557,00 1,68 ATT 1366919,00 2,14 AAT 1335821,00 2,09 Ib
AAC 908702,00 1,42 GTT 902012,00 1,41 TTG 1232393,00 1,93 CAA 1131552,00 1,77
AAG 1224711,00 1,92 CTT 1273244,00 1,99 TTC 1235220,00 1,93 GAA 1261962,00 1,97
ACA 1251030,00 1,96 TGT 1282865,00 2,01 TGT* ACA* Ic
ATA 1058650,00 1,66 TAT 1060293,00 1,66 TAT* ATA*
AGA 1403118,00 2,19 TCT 1418033,00 2,22 TCT* AGA*
AAA 2155995,00 3,37 TTT 2253241,00 3,52 TTT* AAA*
Quadruplet f1 f2 fu Composition of DNA seq in bled chr 20
ATG(D) 1,76 0,99 2,75
AT CAT(RC(D) 177 1,01 2,78
TAC(C(D)) 0,99 1,76 2,75 A 17867246 27,73%
GTA(R(D)) 1,01 1,77 2,78 C 13916133 21,59%
G 14094472 21,87%
TGA(D) 1,97 1,57 3,53 T 18066406 28,03%
Tea  TCA(RC(D)) 1,93 1,56 3,49 N 499910 0,78%
ACT(C(D)) 1,57 1,97 3,53 Sum 64444167 100,00%
AGT(R(D)) 1,56 1,93 3,49
TAG(D) 1,19 1,27 2,46
TAG CTA(RC(D)) 1,17 1,31 2,48 % of coding bases from I led chr 1 (including N bases)
ATC(C(D)) 1,27 1,19 2,46
GAT(R(D)) 1,31 117 2,48
TAA(D) 1,68 2,14 3,82
1an TTARRC(D) 1,68 2,09 3,77
ATT(C(D)) 2,14 1,68 3,82
AAT(R(D)) 2,09 1,68 3,77
AAC(D) 1,42 1,93 3,35
aac GTT(RC(D) 1,41 1,77 3,18
TTG(C(D)) 1,93 1,42 3,35
CAA(R(D)) 1,77 1,41 3,18
AAG(D) 1,92 1,93 3,85
AAG CTT(RC(D)) 1,99 1,97 3,96
TTC(C(D)) 1,93 1,92 3,85
GAA(R(D)) 1,97 1,99 3,96
ACA(D) 0,98 1,00 1,98
Aca  TGT(RC(D) 1,00 0,98 1,98
TGT(C(D)) 1,00 0,98 1,98
ACA(R(D)) 0,98 1,00 1,98
ATA(D) 0,83 0,83 1,66
ATA  TAT(RC(D)) 0,83 0,83 1,66
TAT(C(D)) 0,83 0,83 1,66
ATA(R(D)) 0,83 0,83 1,66
AGA(D) , , 2,21
TCT(RC(D)) A s 2,21
AGA TCT(C(D)) A s 2,21
AGA(R(D)) i , 2,21
AAA(D) 1,69 1,76 3,45
aaa TTT(RC(D) 1,76 1,69 3,45
TTT(C(D)) 1,76 1,69 3,45
AAA(R(D)) 1,69 1,76 3,45
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Human chromosome 20 assembled A+T rich
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Trinucleotides
uf1 Of2
Human random chromomome 20
A-T rich
D f % RC f % C f % R f %
ATG 3169,00 1,68 CAT 3365,00 1,78 TAC 2084,00 1,10 GTA 1844,00 0,98 la
TGA 3425,00 1,81 TCA 3618,00 1,91 ACT 2998,00 1,59 AGT 2855,00 1,51
TAG 2122,00 1,12 CTA 2306,00 1,22 ATC 2474,00 1,31 GAT 2272,00 1,20
TAA 3103,00 1,64 TTA 2949,00 1,56 ATT 3680,00 1,95 AAT 3896,00 2,06 Ib
AAC 2657,00 1,41 GTT 2323,00 1,23 TTG 3119,00 1,65 CAA 3584,00 1,90
AAG 3596,00 1,90 CTT 3486,00 1,84 TTC 3421,00 1,81 GAA 3462,00 1,83
ACA 3808,00 2,01 TGT 3374,00 1,79 TGT* ACA* lc
ATA 3081,00 1,63 TAT 2871,00 1,52 TAT* ATA*
AGA 4061,00 2,15 TCT 4010,00 2,12 TCT* AGA*
AAA 6602,00 3,49 TTT 5774,00 3,06 TTT* AAA*
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Quadruplet f1 f2 fu Composition of DNA sequence in random chromosome 20

ATG(D) 1,68 1,10 2,78
AT CAT(RC(D) 178 098 2,76
TAC(C(D)) 1,10 1,68 2,78 A 52865 26,43%
GTA(R(D)) 0,98 1,78 2,76 C 43622 21,81%
G 41801 20,90%
TGA(D) 1,81 1,59 3,40 T 50712 25,36%
TGA TCA(RC(D)) 1,91 1,51 3,42 N 11000 5,50%
ACT(C(D)) 1,59 1,81 3,40 Sum 200000 100,00%
AGT(R(D)) 1,51 1,91 3,42
TAG(D) 1,12 1,31 2,43
1ac  CTARC(D) 1,22 1,20 2,42
ATC(C(D)) 1,31 1,12 2,43
GAT(R(D)) 1,20 1,22 2,42
TAA(D) 1,64 1,95 3,59
1aa TTARC(D) 1,56 2,06 3,62
ATT(C(D)) 1,95 1,64 3,59
AAT(R(D)) 2,06 1,56 3,62
AAC(D) 1,41 1,65 3,06
Aac  GTT(RC(D) 1,23 1,90 3,13
TTG(C(D)) 1,65 1,41 3,06
CAA(R(D)) 1,90 1,23 3,13
AAG(D) 1,90 1,81 3,71
aag  CTT(RC(D) 1,84 1,83 3,68
TTC(C(D)) 1,81 1,90 3,71
GAA(R(D)) 1,83 1,84 3,68
ACA(D) 1,01 0,89 1,90
Aca  TGT(RC(D) 0,89 1,01 1,90
TGT(C(D)) 0,89 1,01 1,90
ACA(R(D)) 1,01 0,89 1,90
ATA(D) 0,82 0,76 1,57
ATA  TAT(RC(D) 0,76 0,82 1,57
TAT(C(D)) 0,76 0,82 1,57
ATA(R(D)) 0,82 0,82 1,63
AGA(D) 1,07 1,06 2,14
Aca  TCT(RC(D) 1,06 1,07 2,14
TCT(C(D)) 1,06 1,07 2,14
AGA(R(D)) 1,07 1,06 2,14
AAA(D) 75 , 3,27
aaa TTT(RC(D) 1,53 1,75 3,27
TTT(C(D)) 1,53 1,75 3,27
AAA(R(D)) 1,75 1,53 3,27
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Human chromosome 20 random A+T rich
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Trinucleotldes
uf1 Of2
Human coding chromomome 20
A-T rich
D f % RC f % C f % R f %
ATG 68714,00 1,61 CAT 63695,00 1,49 TAC 36440,00 0,85 GTA 31108,00 0,73 la
TGA 78158,00 1,83 TCA 71199,00 1,66 ACT 56146,00 1,31 AGT 57610,00 1,35
TAG 29325,00 0,69 CTA 36563,00 0,85 ATC 50468,00 1,18 GAT 51901,00 1,21
TAA 40280,00 0,94 TTA 41042,00 0,96 ATT 54051,00 1,26 AAT 54969,00 1,28 Ib
AAC 53221,00 1,24 GTT 46854,00 1,09 TTG 63537,00 1,48 CAA 69995,00 1,64
AAG 87163,00 2,04 CTT 71313,00 1,67 TTC 67639,00 1,58 GAA 85078,00 1,99
ACA 71032,00 1,66 TGT 73029,00 1,71 TGT* ACA* lc
ATA 36072,00 0,84 TAT 38740,00 0,90 TAT* ATA*
AGA 93260,00 2,18 TCT 73326,00 1,71 TCT* AGA*
AAA 93225,00 2,18 TTT 86391,00 2,02 TTT* AAA*
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Quadruplet f1 f2 fu Composition of DNA sequence in coding chromosome 20
ATG(D) 1,61 0,85 2,46
AT CAT(RC(D) 1,49 0,73 2,21
TAC(C(D)) 0,85 1,61 2,46 A 1051660 24,57%
GTA(R(D)) 0,73 1,49 2,21 C 1122721 26,23%
G 1121997 26.21%
TGA(D) 1,83 1,31 3,14 T 984541 23,00%
Tea  TCARC(D) 1,66 1,35 3,01 N 0 0,00%
ACT(C(D)) 1,31 1,83 3,14 Sum 4280919 100,00%
AGT(R(D)) 1,35 1,66 3,01
TAG(D) 0,69 1,18 1,86
TAG CTA(RC(D)) 0,85 1,21 2,07
ATC(C(D)) 1,18 0,69 1,86
GAT(R(D)) 1,21 0,85 2,07
TAA(D) 0,94 1,26 2,20
TAA TTA(RC(D)) 0,96 1,28 2,24
ATT(C(D)) 1,26 0,94 2,20
AAT(R(D)) 1,28 0,96 2,24
AAC(D) 1,24 1,48 2,73
AAC GTT(RC(D)) 1,09 1,64 2,73
TTG(C(D)) 1,48 1,24 2,73
CAA(R(D)) 1,64 1,09 2,73
AAG(D) 2,04 1,58 3,62
AAG CTT(RC(D)) 1,67 1,99 3,65
TTC(C(D)) 1,58 2,04 3,62
GAA(R(D)) 1,99 1,67 3,65
ACA(D) 0,83 0,85 1,68
ACA TGT(RC(D)) 0,85 0,83 1,68
TGT(C(D)) 0,85 0,83 1,68
ACA(R(D)) 0,83 0,85 1,68
ATA(D) 0,42 0,45 0,87
ATA  TAT(RC(D) 0,45 0,42 0,87
TAT(C(D)) 0,45 0,42 0,87
ATA(R(D)) 0,42 0,42 0,84
AGA(D) 1,09 0,86 1,95
Aca  TCT(RC(D) 0,86 1,09 1,95
TCT(C(D)) 0,86 1,09 1,95
AGA(R(D)) 1,09 0,86 1,95
AAA(D) 1,09 1,01 2,10
Aaa TTT(RC(D)) 1,01 1,09 2,10
TTT(C(D)) 1,01 1,09 2,10
AAA(R(D)) 1,09 1,01 2,10
Human chromosome 20 coding A+T rich
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Human assembled chromomome 20

C+G rich
D f % RC f % C f % R %
CGT 193560,00 0,30 ACG 191564,00 0,30 GCA 1013704,00 1,59 TGC 989652,00 1,55
GTC 641998,00 1,00 GAC 643004,00 1,01 CAG 1464650,00 2,29 CTG 1422618,00 2,22
GCT 969200,00 1,52 AGC 993109,00 1,55 CGA 161149,00 0,25 TCG 170430,00 0,27
GCC 889717,00 1,39 GGC 891747,00 1,39 CGG 227793,00 0,36 CCG 218627,00 0,34
CCA 1266533,00 1,98 TGG 1326590,00 2,07 GGT 792537,00 1,24 ACC 780852,00 1,22
CCT 1248272,00 1,95 AGG 1255815,00 1,96 GGA 1125912,00 1,76 TCC 1062864,00 1,66
CAC 1039118,00 1,63 GTG 1073219,00 1,68 GTG* CAC*
CGC 190974,00 0,30 GCG 192856,00 0,30 GCG* CcGCr
CcTC 1194479,00 1,87 GAG 1201186,00 1,88 GAG* CTC*
ccc 1005374,00 1,57 GGG 1006257,00 1,57 GGG* ccc*
Quadruplet f1 f2 fu
CGT(D) 0,30 1,59 1,89
cGT ACG(RC(D)) 0,30 1,55 1,85
GCA(C(D)) 1,59 0,30 1,89
TGC(R(D)) 1,55 0,30 1,85
GTC(D) 1,00 2,29 3,29
GTC GAC(RC(D)) 1,01 2,22 3,23
CAG(C(D)) 2,29 1,00 3,29
CTG(R(D)) 2,22 1,01 3,23
GCT(D) 1,52 0,25 1,77
GCT AGC(RC(D)) 1,55 0,27 1,82
CGA(C(D)) 0,25 1,52 1,77
TCG(R(D)) 0,27 1,55 1,82
GCC(D) 1,39 0,36 1,75
GCce GGC(RC(D)) 1,39 0,34 1,74
CGG(C(D)) 0,36 1,39 1,75
CCG(R(D)) 0,34 1,39 1,74
CCA(D) 1,98 1,24 3,22
ccA TGG(RC(D)) 2,07 1,22 3,30
GGT(C(D)) 1,24 1,98 3,22
ACC(R(D)) 1,22 2,07 3,30
CCT(D) 1,95 1,76 3,71
ceT AGG(RC(D)) 1,96 1,66 3,63
GGA(C(D)) 1,76 1,95 3,71
TCC(R(D)) 1,66 1,96 3,63
CAC(D) 0,81 0,84 1,65
CAC GTG(RC(D)) 0,84 0,81 1,65
GTG(C(D)) 0,84 0,81 1,65
CAC(R(D)) 0,81 0,84 1,65
CGC(D) 0,15 0,15 0,30
cGe GCG(RC(D)) 0,15 0,15 0,30
GCG(C(D)) 0,15 0,15 0,30
CGC(R(D)) 0,15 0,15 0,30
CTC(D) 0,93 0,94 1,87
ctc  GAG(RC(D) 0,94 0,93 1,87
GAG(C(D)) 0,94 0,93 1,87
CTC(R(D)) 0,93 0,94 1,87
ccc(b) 0,79 0,79 1,57
ccc  GGG(RC(D) 0,79 0,79 1,57
GGG(C(D)) 0,79 0,79 1,57
CCC(R(D)) 0,79 0,79 1,57
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Human chromoome 20 assembled C+G rich
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Trinucleotides
ufl Of2
Human random chromomome 20
C+G rich
D f % RC f % C f % R f %
CGT 562,00 0,30 ACG 623,00 0,33 GCA 2951,00 1,56 TGC 2953,00 1,56
GTC 1917,00 1,01 GAC 1912,00 1,01 CAG 4336,00 2,29 CTG 4247,00 2,25
GCT 2842,00 1,50 AGC 2971,00 1,57 CGA 552,00 0,29 TCG 527,00 0,28
GCC 3038,00 1,61 GGC 2870,00 1,62 CGG 821,00 0,43 CCG 822,00 0,43
CCA 4230,00 2,24 TGG 3850,00 2,04 GGT 2360,00 1,25 ACC 2546,00 1,35
CCT 4043,00 2,14 AGG 3847,00 2,04 GGA 3288,00 1,74 TCC 3512,00 1,86
CAC 3322,00 1,76 GTG 3067,00 1,62 GTG* CAC*
CGC 801,00 0,42 GCG 764,00 0,40 GCG* CGC*
CTC 3854,00 2,04 GAG 3680,00 1,95 GAG* cTC*
CCC 3288,00 1,74 GGG 3211,00 1,70 GGG* CCC*
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Quadruplet

CGT

GTC

GCT

GCC

CCA

CCT

CAC

CGC

CTC

Cccc

CGT(D)
ACG(RC(D))
GCA(C(D))
TGC(R(D))

GTC(D)
GAC(RC(D))
CAG(C(D))
CTG(R(D))

GCT(
AGC
CGA|
TCG(

CCT(D)
AGG(RC(D))
GGA(C(D))
TCC(R(D))

CAC(
GTG(l
GTG(!
CAC(

D)
RC(D))
C(D)

R(D)

(
GCG(
GCG(
CGQ(
cTC(D)
GAG(RC(D))
GAG(C(D))
CTC(R(D))

cce()
GGG(RC(D))
GGG(C(D))
CCC(R(D))

0,30
0,33
1,56
1,56

1,01
1,01
2,29
2,25

1,50
1,57
0,29
0,28

1,61
1,52
0,43
0,43

2,24
2,04
1,25
1,35

2,14
2,04
1,74
1,86

0,88
0,81
0,81
0,88

0,21
0,20
0,20
0,21

1,02
0,97
0,97
1,02

0,87
0,85
0,85
0,87

f2

1,56
1,56
0,30
0,33

2,29
2,25
1,01
1,01

0,29
0,28
1,50
1,57

0,43
0,43
1,61
1,52

1,25
1,35
2,24
2,04

1,74
1,86
2,14
2,04

0,81
0,88
0,88
0,81

0,20
0,21
0,21
0,20

0,97
1,02
1,02
0,97

0,85
0,87
0,87
0,85
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Human chromoome 20 random C+G rich
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Trinucleotides
ufl Of2
Human coding chromomome 20
C+G rich
D f % RC % C f % R f %
CGT 23292,00 0,54 ACG 26547,00 0,62 GCA 79164,00 1,85 TGC 81338,00 1,90
GTC 48777,00 1,14 GAC 60075,00 1,40 CAG 119070,00 2,78 CTG 120768,00 2,82
GCT 82577,00 1,93 AGC 89548,00 2,09 CGA 27043,00 0,63 TCG 23829,00 0,56
GCC 99465,00 2,32 GGC 89942,00 2,10 CGG 45709,00 1,07 CCG 46046,00 1,08
CCA 103309,00 2,41 TGG 99248,00 2,32 GGT 51562,00 1,20 ACC 67955,00 1,59
CCT 99084,00 2,31 AGG 91679,00 2,14 GGA 95132,00 2,22 TCC 81020,00 1,89
CAC 71944,00 1,68 GTG 78754,00 1,84 GTG* CAC*
CGC 39840,00 0,93 GCG 39462,00 0,92 GCG* CGC*
CTC 82490,00 1,93 GAG 96539,00 2,26 GAG* cTC*
CCC 102558,00 2,40 GGG 85607,00 2,00 GGG* CCC*
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Quadruplet f1 f2 fu

CGT(D) 0,54 1,85 2,39
caT  ACG(RC(D)) 0,62 1,90 2,52
GCA(C(D)) 1,85 0,54 2,39
TGC(R(D)) 1,90 0,62 2,52
GTC(D) 1,14 2,78 3,92
oTc  GAC(RC(D)) 1,40 2,82 4,22
CAG(C(D)) 2,78 1,14 3,92
CTG(R(D)) 2,82 1,40 4,22
GCT(D) 1,93 0,63 2,56
ceT  AGC(RC(D)) 2,09 0,56 2,65
CGA(C(D)) 0,63 1,93 2,56
TCG(R(D)) 0,56 2,09 2,65
GCC(D) 2,32 1,07 3,39
scc  GGC(RC(D) 2,10 1,08 3,18
CGG(C(D)) 1,07 2,32 3,39
CCG(R(D)) 1,08 2,10 3,18
CCA(D) 2,41 1,20 3,62
cca  TGG(RC(D) 2,32 1,59 3,91
GGT(C(D)) 1,20 2,41 3,62
ACC(R(D)) 1,59 2,32 3,91
CCT(D) 2,31 2,22 4,54
cct AGG(RC(D) 2,14 1,89 4,03
GGA(C(D)) 2,22 2,31 4,54
TCC(R(D)) 1,89 2,14 4,03
CAC(D) 0,84 0,92 1,76
cac  GTG(RC(D) 0,92 0,84 1,76
GTG(C(D)) 0,92 0,84 1,76
CAC(R(D)) 0,84 0,92 1,76
CGC(D) 0,47 0,46 0,93
cac  GCG(RC(D) 0,46 0,47 0,93
GCG(C(D)) 0,46 0,47 0,93
CGC(R(D)) 0,47 0,46 0,93
CTC(D) 0,96 1,13 2,09
cTc  GAG(RC(D) 1,13 0,96 2,09
GAG(C(D)) 1,13 0,96 2,09
CTC(R(D)) 0,96 1,13 2,09
ccc(D) 1,20 1,00 2,20
ccc  GGG(RC(D) 1,00 1,20 2,20
GGG(C(D)) 1,00 1,20 2,20
CCC(R(D)) 1,20 1,00 2,20
Human chromosome 20 coding C+G rich
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Human assembled chromomome 21

A-T rich
D f % RC f % C f % R f %
ATG 719565,00 1,79 CAT 749235,00 1,87 TAC 433556,00 1,08 GTA 440653,00 1,10 la
TGA 795176,00 1,98 TCA 782568,00 1,95 ACT 633553,00 1,58 AGT 638600,00 1,59
TAG 500305,00 1,25 CTA 494063,00 1,23 ATC 530068,00 1,32 GAT 541663,00 1,35
TAA 808551,00 2,02 TTA 795935,00 1,99 ATT 1010116,00 2,52 AAT 980611,00 2,45 Ib
AAC 605695,00 1,51 GTT 586607,00 1,46 TTG 783263,00 1,95 CAA 737155,00 1,84
AAG 787766,00 1,97 CTT 806378,00 2,01 TTC 823902,00 2,06 GAA 828366,00 2,07
ACA 832184,00 2,08 TGT 825116,00 2,06 TGT* ACA* Ic
ATA 832560,00 2,08 TAT 820798,00 2,05 TAT* ATA*
AGA 895605,00 2,23 TCT 902456,00 2,25 TCT* AGA*
AAA 1541041,00 3,84 TTT 1565770,00 3,91 TTT* AAA*
Quadruplet f1 f2 fu Composition of DNA sequence in assembled chromosome 21
ATG(D) 1,79 1,08 2,88
AT CAT(RC(D) 1,87 1,10 2,97
TAC(C(D)) 1,08 1,79 2,88 A 11820664 25,31%
GTA(R(D)) 1,10 1,87 2,97 C 8185244 17.52%
G 8226381 17.61%
TGA(D) 1,98 1,58 3,56 T 11856330 25,38%
Tea  TCA(RC(D)) 1,95 1,59 3,55 N 6621364 14,18%
ACT(C(D)) 1,58 1,98 3,56 Sum 46709983 100,00%
AGT(R(D)) 1,59 1,95 3,55
TAG(D) 1,25 1,32 2,57
TAG CTA(RC(D)) 1,23 1,35 2,58 % of coding bases from | bled chr 1 (including N bases)
ATC(C(D)) 1,32 1,25 2,57
GAT(R(D)) 1,35 1,23 2,58
TAA(D) 2,02 2,52 4,54
1an TTARRC(D) 1,99 2,45 4,43
ATT(C(D)) 2,52 2,02 4,54
AAT(R(D)) 2,45 1,99 4,43
AAC(D) 1,51 1,95 3,46
aac GTT(RC(D) 1,46 1,84 3,30
TTG(C(D)) 1,95 1,51 3,46
CAA(R(D)) 1,84 1,46 3,30
AAG(D) 1,97 2,06 4,02
arGg  CTT(RC(D) 2,01 2,07 4,08
TTC(C(D)) 2,06 1,97 4,02
GAA(R(D)) 2,07 2,01 4,08
ACA(D) 1,04 1,03 2,07
Aca  TGT(RC(D) 1,03 1,04 2,07
TGT(C(D)) 1,03 1,04 2,07
ACA(R(D)) 1,04 1,03 2,07
ATA(D) 1,04 1,02 2,06
ATA  TAT(RC(D)) 1,02 1,04 2,06
TAT(C(D)) 1,02 1,04 2,06
ATA(R(D)) 1,04 1,04 2,08
AGA(D) 12 s 2,24
TCT(RC(D)) 13 A 2,24
AGA TCT(C(D)) 13 s 2,24
AGA(R(D)) 12 s 2,24
AAA(D) 1,92 1,95 3,87
AAA TTT(RC(D)) 1,95 1,92 3,87
TTT(C(D)) 1,95 1,92 3,87
AAA(R(D)) 1,92 1,95 3,87
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Human chromosome 21 assembled A+T rich

5
4
g5
>
2]
c
[
&
22 Hﬂu HHH HHH HHH HHH
w
1
0
S535 C535 C535 C535 £Z35 Szac Czas Cczas tzas csas
goog Foocx 2gc0x $gcg 2gcg Qgog Jocg ggox ook ook
fe5x Perr fege 2feEr $e5zx €53 QC€Ezx TEZEz ez SEFEZ
EEh 392 858 f%3 TEES TEEF THeg TEER “pee “EEs
3* g<< o E o ° c~© gr< P g < =
Trinucleotides
ufl Of2
Human random chromomome 21
A-T rich
D f % RC f % C f % R f %
ATG 3207,00 1,66 CAT 3844,00 1,99 TAC 2045,00 1,06 GTA 2184,00 1,13 la
TGA 4188,00 2,17 TCA 3799,00 1,97 ACT 3203,00 1,66 AGT 3399,00 1,76
TAG 2664,00 1,38 CTA 2655,00 1,37 ATC 2772,00 1,44 GAT 2970,00 1,54
TAA 3825,00 1,98 TTA 3527,00 1,83 ATT 5402,00 2,80 AAT 4736,00 2,45 Ib
AAC 3555,00 1,84 GTT 2997,00 1,55 TTG 4717,00 2,44 CAA 3463,00 1,79
AAG 3987,00 2,06 CTT 4501,00 2,33 TTC 4657,00 2,41 GAA 4990,00 2,58
ACA 4334,00 2,24 TGT 3966,00 2,05 TGT* ACA* lc
ATA 4444,00 2,30 TAT 4276,00 2,21 TAT* ATA*
AGA 4784,00 2,48 TCT 4968,00 2,57 TCT* AGA*
AAA 8230,00 4,26 TTT 8816,00 4,57 TTT* AAA*
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Quadruplet

ATG

TGA

TAG

TAA

ACA

ATA

AGA

ATG(D)
CAT(RC(D))
TAC(C(D))
GTA(R(D))

1,66
1,99
1,06
1,13

2,17
1,97
1,66
1,76

1,38
1,37
1,44
1,54

1,98
1,83
2,80
2,45

1,84
1,55
2,44
1,79

2,06
2,33
2,41
2,58

1,12
1,03
1,03
1,12

1,06
1,13
1,66
1,99

1,66
1,76
2,17
1,97

1,44
1,54
1,38
1,37

2,80
2,45
1,98
1,83

2,44
1,79
1,84
1,55

2,41
2,58
2,06
2,33

1,03
1,12
1,12
1,03

2,72
3,12
2,72
3,12

3,83
3,73
3,83
3,73

2,82
2,91
2,82
2,91

4,78
4,28
4,78
4,28

4,28
3,35
4,28
3,35

4,48
4,91
4,48
4,91

2,15
2,15
2,15
2,15

2,26
2,26
2,26
2,30

2,53
2,53
2,53
2,53

4,41
4,41
4,41
4,41

Composition of DNA seq in random chr
A 59716 29,86%
C 35795 17.90%
G 37401 18,70%
T 60206 30,10%
N 6882 3,44%
Sum 200000 100,00%
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Human chromosome 21 random A+T rich
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0
S535 5225 C53: £a255 C&53 o335 c5&5s Szas ccas ctaas
gogog Foocx 2gc0x $gcg 2gcg Qgog Joocg fgogox ook o0k
feE5x Perr fege 2feEr $e5zx €53 QC€Ezx iz &z SEFEZ
EEb 392 858 f%3 TEES TEEF THeg TEER “Hee “EEs
3" g<< o E o ° c~© gr< P pr< =
Trinucleotides
ufl Of2
Human coding chromomome 21
A-T rich
D f % RC f % C f % R f %
ATG 32594,00 1,68 CAT 29614,00 1,563 TAC 17820,00 0,92 GTA 15651,00 0,81 la
TGA 37162,00 1,92 TCA 33417,00 1,72 ACT 26155,00 1,35 AGT 27655,00 1,43
TAG 14861,00 0,77 CTA 17294,00 0,89 ATC 23694,00 1,22 GAT 25414,00 1,31
TAA 22823,00 1,18 TTA 24131,00 1,25 ATT 30498,00 1,567 AAT 30186,00 1,56 Ib
AAC 25687,00 1,33 GTT 24561,00 1,27 TTG 30798,00 1,569 CAA 32070,00 1,66
AAG 41241,00 2,13 CTT 32318,00 1,67 TTC 32448,00 1,67 GAA 42221,00 2,18
ACA 33193,00 1,71 TGT 35391,00 1,83 TGT* ACA* lc
ATA 20929,00 1,08 TAT 22501,00 1,16 TAT* ATA*
AGA 44424,00 2,29 TCT 34135,00 1,76 TCT* AGA*
AAA 50279,00 2,60 TTT 46635,00 2,41 TTT* AAA*
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Quadruplet

ATG

TGA

TAG

TAA

ACA

ATA

AGA

w

N

Frequency (%)

ATG(D)

carre(D)) I |

ATG(D)
CAT(RC(D))
TAC(C(D))
GTA(R(D))

TGA(D)
TCA(RC(D))
ACT(C(D))
AGT(R(D))

TAG(D)
CTA(RC(D))
ATC(C(D))
GAT(R(D))

Tacco) I
GTARD) I

Teap) N
TcArRco) I

1,68
1,53
0,92
0,81

1,92
1,72
1,35
1,43

0,77
0,89
1,22
1,31

1,18
1,25
1,57
1,56

1,33
1,27
1,59
1,66

2,13
1,67
1,67
2,18

0,86
0,91
0,91
0,86

0,54
0,58
0,58
0,54

1,15
0,88
0,88
1,15

1,30
1,20
1,20
1,30

Actco) I |
AcTRD) I |

f2

Taco) I
ctarco) I |

0,92
0,81
1,68
1,53

1,35
1,43
1,92
1,72

1,22
1,31
0,77
0,89

1,57
1,56
1,18
1,25

1,59
1,66
1,33
1,27

1,67
2,18
2,13
1,67

0,91
0,86
0,86
0,91

0,58
0,54
0,54
0,54

0,88
1,15
1,15
0,88

1,20
1,30
1,30
1,20

atcico) N |
caTr) NN |

Composition of DNA seq in coding chr
A 501988 25,91%
C 473137 24,42%
G 487525 25,16%
T 474818 24,51%
N 0 0,00%
Sum 1937468 100,00%

Human chromosome 21 coding A+T rich

TAAD)
TTARCD) I ]

AtTco) I |
AATRD) I ]

aaco) I |
GTTRem) NN |

crarD) NN |

TTG(C(D))

amco) N 2
crrreo) I 300

Treco) I 00
crARD) N 2

Trinucleotides

ufl Of2
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acap) N
TeT(Rc(D) |

terco) I |
AcARD) I

Atap)
TAT(RC(D)) |

AGA(D)

TcTre) I |

TAaT(c(D)) ]
ATARD)) ]

terico) )
AcARD) NN |

21

AAA(D)

Trrreo)

Trco)
AraR) I |



Human assembled chromomome 21

C+G rich
D f % RC f % C f % R f %
CGT 124172,00 0,31 ACG 125079,00 0,31 GCA 591034,00 1,47 TGC 573105,00 1,43 lla
GTC 377390,00 0,94 GAC 383329,00 0,96 CAG 819512,00 2,04 CTG 791025,00 1,97
GCT 538367,00 1,34 AGC 563171,00 1,40 CGA 95946,00 0,24 TCG 103237,00 0,26
GCC 466603,00 1,16 GGC 458964,00 1,14 CGG 131673,00 0,33 CCG 124241,00 0,31 lib
CCA 715972,00 1,79 TGG 733206,00 1,83 GGT 449511,00 1,12 ACC 447623,00 1,12
CCT 683372,00 1,70 AGG 677401,00 1,69 GGA 633807,00 1,58 TCC 609358,00 1,52
CAC 615856,00 1,54 GTG 632749,00 1,58 GTG* CAC* lic
CGC 110506,00 0,28 GCG 109742,00 0,27 GCG* CGC*
CcTC 666283,00 1,66 GAG 667188,00 1,66 GAG* cTC*
ccc 519822,00 1,30 GGG 520393,00 1,30 GGG* ccc*

Quadruplet f1 f2 fu
CGT(D) 0,31 1,47 1,78
cGT ACG(RC(D)) 0,31 1,43 1,74
GCA(C(D)) 1,47 0,31 1,78
TGC(R(D)) 1,43 0,31 1,74
GTC(D) 0,94 2,04 2,99
GTC GAC(RC(D)) 0,96 1,97 2,93
CAG(C(D)) 2,04 0,94 2,99
CTG(R(D)) 1,97 0,96 2,93
GCT(D) 1,34 0,24 1,58
GCT AGC(RC(D)) 1,40 0,26 1,66
CGA(C(D)) 0,24 1,34 1,58
TCG(R(D)) 0,26 1,40 1,66
GCC(D) 1,16 0,33 1,49
GCce GGC(RC(D)) 1,14 0,31 1,45
CGG(C(D)) 0,33 1,16 1,49
CCG(R(D)) 0,31 1,14 1,45
CCA(D) 1,79 1,12 2,91
ccA TGG(RC(D)) 1,83 1,12 2,95
GGT(C(D)) 1,12 1,79 2,91
ACC(R(D)) 1,12 1,83 2,95
CCT(D) 1,70 1,58 3,29
ceT AGG(RC(D)) 1,69 1,52 3,21
GGA(C(D)) 1,58 1,70 3,29
TCC(R(D)) 1,52 1,69 3,21
CAC(D) 0,77 0,79 1,56
CAC GTG(RC(D)) 0,79 0,77 1,56
GTG(C(D)) 0,79 0,77 1,56
CAC(R(D)) 0,77 0,79 1,56
CGC(D) 0,14 0,14 0,27
cGe GCG(RC(D)) 0,14 0,14 0,27
GCG(C(D)) 0,14 0,14 0,27
CGC(R(D)) 0,14 0,14 0,27
CTC(D) 0,83 0,83 1,66
cTC GAG(RC(D)) 0,83 0,83 1,66
GAG(C(D)) 0,83 0,83 1,66
CTC(R(D)) 0,83 0,83 1,66
ccc(b) 0,65 0,65 1,30
cce GGG(RC(D) 0,65 0,65 1,30
GGG(C(D)) 0,65 0,65 1,30
CCC(R(D)) 0,65 0,65 1,30
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Human chromoome 21 assembled C+G rich
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EEC¥ Poox Hoox Joox JFoOOEZ GOCE 00&% ROCE Poocx ooE
OLI0 OEgo OXI0 0200 OXLEGO OEIG CE0C OLgo 0OEGS OXao
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Trinucleotides
nfl Of2
Human random chromomome 21
C+G rich
D f % RC f % C f % R f %
CGT 638,00 0,33 ACG 712,00 0,37 GCA 2895,00 1,50 TGC 2444,00 1,27 lla
GTC 1475,00 0,76 GAC 1756,00 0,91 CAG 3826,00 1,98 CTG 2949,00 1,53
GCT 2118,00 1,10 AGC 2755,00 1,43 CGA 403,00 0,21 TCG 558,00 0,29
GCC 1554,00 0,80 GGC 1326,00 0,69 CGG 505,00 0,26 CCG 319,00 0,17 Ilb
CCA 2606,00 1,35 TGG 3290,00 1,70 GGT 1667,00 0,86 ACC 1609,00 0,83
cCT 2701,00 1,40 AGG 2583,00 1,34 GGA 3385,00 1,75 TCC 2463,00 1,28
CAC 2502,00 1,30 GTG 3015,00 1,56 GTG* CAC* lic
CcGC 443,00 0,23 GCG 401,00 0,21 GCG* CGC*
cTC 2885,00 1,49 GAG 3044,00 1,58 GAG* cTC*
ccc 1553,00 0,80 GGG 1621,00 0,84 GGG* ccc*
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Quadruplet

CGT

GTC

GCT

GCC

CCA

CCT

CAC

CGC

CTC

Cccc

1
CGT(D)
ACG(RC(D))
GCA(C(D))
TGC(R(D))

GTC(D)
GAC(RC(D))
CAG(C(D))
CTG(R(D))

GCC(D)
GGC(RC(D))
CGG(C(D))
CCG(R(D))

CCA(D)
TGG(RC(D))
GGT(C(D))
ACC(R(D))

ccT(D)
AGG(RC(D))
GGA(C(D))
TCC(R(D))

CAC(D)
GTG(RC(D))
GTG(C(D))
CAC(R(D))

cGC(D)
GCG(RC(D))
GCG(C(D))
CGC(R(D))

cTC(D)
GAG(RC(D))
GAG(C(D))
CTC(R(D))

cce()
GGG(RC(DY
GGG(C(D))
CCC(R(D))

0,33
0,37
1,50
1,27

0,76
0,91
1,98
1,53

1,10
1,43
0,21
0,29

0,80
0,69
0,26
0,17

1,35
1,70
0,86
0,83

1,40
1,34
1,75
1,28

0,65
0,78
0,78
0,65

0,11
0,10
0,10
0,11

0,75
0,79
0,79
0,75

0,40
0,42
0,42
0,40
0,00

1,50
1,27
0,33
0,37

1,98
1,53
0,76
0,91

0,21
0,29
1,10
1,43

0,26
0,17
0,80
0,69

0,86
0,83
1,35
1,70

1,75
1,28
1,40
1,34

0,78
0,65
0,65
0,78

0,10
0,11
0,11
0,10

0,79
0,75
0,75
0,79

0,42
0,40
0,40
0,42
0,00

fu

1,83
1,63
1,83
1,63

2,75
2,44
2,75
2,44
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Human chromoome 21 random C+G rich
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Trinucleotides
ufl Of2
Human coding chromomome 21
C+G rich
D f % RC f % C f % R f %
CGT 12081,00 0,62 ACG 12798,00 0,66 GCA 34501,00 1,78 TGC 35981,00 1,86 lla
GTC 22019,00 1,14 GAC 26175,00 1,35 CAG 49920,00 2,58 CTG 51570,00 2,66
GCT 35078,00 1,81 AGC 36857,00 1,90 CGA 11701,00 0,60 TCG 10618,00 0,55
GCC 37647,00 1,94 GGC 34608,00 1,79 CGG 18720,00 0,97 CCG 18866,00 0,97 llb
CCA 41265,00 2,13 TGG 42404,00 2,19 GGT 23080,00 1,19 ACC 28308,00 1,46
CCT 39516,00 2,04 AGG 37490,00 1,94 GGA 40927,00 2,11 TCC 33693,00 1,74
CAC 30772,00 1,59 GTG 35976,00 1,86 GTG* CAC* lic
CGC 16140,00 0,83 GCG 16360,00 0,84 GCG* CcGce*
CTC 33702,00 1,74 GAG 40404,00 2,09 GAG* cTC*
CCC 37586,00 1,94 GGG 32903,00 1,70 GGG* CCC*
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Quadruplet

CGT

GTC

GCT

GCC

CCA

CCT

CAC

CGC

CTC

Cccc

w

N

coto) ]
ACGRcD) I |

Frequency (%)

0

1
CGT(D)
ACG(RC(D))
GCA(C(D))
TGC(R(D))

GTC(D)
GAC(RC(D))
CAG(C(D))
CTG(R(D))

GCT(D)
AGC(RC(D))
CGA(C(D))
TCG(R(D))

GCC(D)
GGC(RC(D))
CGG(C(D))
CCG(R(D))

CCA(D)
TGG(RC(D))
GGT(C(D))
ACC(R(D))

ccT(D)
AGG(RC(D))
GGA(C(D))
TCC(R(D))

CAC(D)
GTG(RC(D))
GTG(C(D))
CAC(R(D))

cGC(D)
GCG(RC(D))
GCG(C(D))
CGC(R(D))

cTC(D)
GAG(RC(D))
GAG(C(D))
CTC(R(D))

cce()
GGG(RC(DY
GGG(C(D))
CCC(R(D))

GECN
GACRCD) NN ]

Tecr) NN

GCA(C(D))

0,62
0,66
1,78
1,86

1,14
1,35
2,58
2,66

1,81
1,90
0,60
0,55

1,94
1,79
0,97
0,97

2,13
2,19
1,19
1,46

2,04
1,94
2,11
1,74

0,79
0,93
0,93
0,79

0,42
0,42
0,42
0,42

0,87
1,04
1,04
0,87

0,97
0,85
0,85
0,97

cagieo) NN
clerRD) NN

cero) I |

AGC(RC(D))

fu
1,78
1,86
0,62
0,66

2,58
2,66
1,14
1,35

0,60
0,55
1,81
1,90

0,97
0,97
1,94
1,79

1,19
1,46
2,13
2,19

2,11
1,74
2,04
1,94

0,93
0,79
0,79
0,93

0,42
0,42
0,42
0,42

1,04
0,87
0,87
1,04

0,85
0,97
0,97
0,85

ceaco) Il ]
TcoRo) I ]

Human chromosome 21 coding C+G rich

geeco) N |
GeeRe) NN |

bl

ceeco) I
ccerRD) I |

£8agg Eaasg
SCCE soox
Oo=FO o= <0
[CRCNE] [CNONE)
[CICIE-S Qokr
L <

Trinucleotides

ufl Of2
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caco) Il |
cte(reo) I |

creico) I |
cacro) I |

cec(n) Il
GeG(Re()) Il

crco) I
GAGRc) I |

cea(co) Il
cGerRp) Il

cagico) I |
crcro) I |

cce(p)

GGGRc(D) I |

ceeeco) N
cccrp)) N ]



Human assembled chromomome 22

A-T rich
D f % RC f % C f % R f %
ATG 624364,00 1,59 CAT 640853,00 1,64 TAC 352771,00 0,90 GTA 362692,00 0,93 la
TGA 747362,00 1,91 TCA 730966,00 1,87 ACT 582671,00 1,49 AGT 588367,00 1,50
TAG 423754,00 1,08 CTA 416954,00 1,06 ATC 481698,00 1,23 GAT 497207,00 1,27
TAA 544868,00 1,39 TTA 529392,00 1,35 ATT 702555,00 1,79 AAT 682911,00 1,74 b
AAC 521254,00 1,33 GTT 500676,00 1,28 TTG 689132,00 1,76 CAA 645056,00 1,65
AAG 701245,00 1,79 CTT 713297,00 1,82 TTC 698001,00 1,78 GAA 715485,00 1,83
ACA 749787,00 1,91 TGT 742273,00 1,90 TGT* ACA* Ic
ATA 541987,00 1,38 TAT 529630,00 1,35 TAT* ATA*
AGA 835960,00 2,13 TCT 834278,00 2,13 TCT* AGA*
AAA 1188130,00 3,03 TTT 1199966,00 3,06 TTT* AAA*
Quadruplet f1 f2 fu Composition of DNA sequence in assembled chromosome 22
ATG(D) 1,59 0,90 2,50
AT CAT(RC(D) 1,64 093 2,56
TAC(C(D)) 0,90 1,59 2,50 A 10382214 20,43%
GTA(R(D)) 0,93 1,64 2,56 C 9160652 18,03%
G 9246186 18,19%
TGA(D) 1,91 1,49 3,40 T 10370725 20,41%
Tea  TCA(RC(D)) 1,87 1,50 3,37 N 11658691 22,94%
ACT(C(D)) 1,49 1,91 3,40 Sum 50818468 100,00%
AGT(R(D)) 1,50 1,87 3,37
TAG(D) 1,08 1,23 2,31
TAG CTA(RC(D)) 1,06 1,27 2,33 % of coding bases from | bled chr 1 (including N bases)
ATC(C(D)) 1,23 1,08 2,31
GAT(R(D)) 1,27 1,06 2,33
TAA(D) 1,39 1,79 3,19
1an TTARRC(D) 1,35 1,74 3,10
ATT(C(D)) 1,79 1,39 3,19
AAT(R(D)) 74 1,35 3,10
AAC(D) 1,33 1,76 3,09
aac GTT(RC(D) 1,28 1,65 2,93
TTG(C(D)) 1,76 1,33 3,09
CAA(R(D)) 1,65 1,28 2,93
AAG(D) 1,79 1,78 3,57
arGg  CTT(RC(D) 1,82 1,83 3,65
TTC(C(D)) 1,78 1,79 3,57
GAA(R(D)) 1,83 1,82 3,65
ACA(D) 0,96 0,95 ,
Aca  TGT(RC(D) 0,95 0,96 1,9
TGT(C(D)) 0,95 0,96 1,9
ACA(R(D)) 0,96 0,95 1,
ATA(D) 0,69 0,68 1,37
ATA  TAT(RC(D)) 0,68 0,69 1,37
TAT(C(D)) 0,68 0,69 1,37
ATA(R(D)) 0,69 0,69 1,38
AGA(D) 1,07 1,07 2,13
aca  TCT(RC(D) 1,07 1,07 2,13
TCT(C(D)) 1,07 1,07 2,13
AGA(R(D)) 1,07 1,07 2,13
AAA(D) 1,52 1,53 3,05
aaa TTT(RC(D) 1,53 1,52 3,05
TTT(C(D)) 1,53 1,52 3,05
AAA(R(D)) 1,52 1,53 3,05
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Human chromosome 22 assembled A+T rich
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Trinucleotides
ufl Of2
Human random chromomome 22
A-T rich
D f % RC f % C f % R f %
ATG 2670,00 1,67 CAT 3053,00 1,91 TAC 1432,00 0,89 GTA 1729,00 1,08 la
TGA 3723,00 2,32 TCA 3209,00 2,00 ACT 2570,00 1,60 AGT 2694,00 1,68
TAG 2103,00 1,31 CTA 1907,00 1,19 ATC 2250,00 1,40 GAT 2744,00 1,71
TAA 2453,00 1,563 TTA 2050,00 1,28 ATT 3993,00 2,49 AAT 3425,00 2,14 Ib
AAC 3035,00 1,89 GTT 2427,00 1,51 TTG 3893,00 2,43 CAA 2800,00 1,75
AAG 3165,00 1,98 CTT 3465,00 2,16 TTC 3944,00 2,46 GAA 4372,00 2,73
ACA 3576,00 2,23 TGT 3369,00 2,10 TGT* ACA* lc
ATA 3293,00 2,06 TAT 2989,00 1,87 TAT* ATA*
AGA 4171,00 2,60 TCT 4068,00 2,54 TCT* AGA*
AAA 6320,00 3,94 TTT 6688,00 4,17 TTT* AAA*
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Quadruplet

ATG

TGA

TAG

TAA

ACA

ATA

AGA

ATG(D)
CAT(RC(D))
TAC(C(D))
GTA(R(D))

1,67
1,91
0,89
1,08

2,32
2,00
1,60
1,68

1,31
1,19
1,40
1,71

1,53
1,28
2,49
2,14

1,89
1,51
2,43
1,75

1,98
2,16
2,46
2,73

1,12
1,05
1,05
1,12

1,03
0,93
0,93
1,03

1,30
1,27
1,27
1,30

1,97
2,09
2,09
1,97

0,89
1,08
1,67
1,91

1,60
1,68
2,32
2,00

1,40
1,71
1,31
1,19

2,49
2,14
1,53
1,28

2,43
1,75
1,89
1,51

2,46
2,73
1,98
2,16

1,05
1,12
1,12
1,05

0,93
1,03
1,03
1,03

1,27
1,30
1,30
1,27

2,09
1,97
1,97
2,09

2,56
2,98
2,56
2,98

3,93
3,68
3,93
3,68

2,72
2,90
2,72
2,90

4,02
3,42
4,02
3,42

4,32
3,26
4,32
3,26

4,44
4,89
4,44
4,89

2,17
2,17
2,17
2,17

1,96
1,96
1,96
2,06

2,57
2,57
2,57
2,57

4,06
4,06
4,06
4,06

Composition of DNA seq in random chr
A 48046 24,02%
C 31125 15,56%
G 33318 16,66%
T 47793 23,90%
N 39718 19,86%
Sum 200000 100,00%
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Human chromosome 22 random A+T rich
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QZ HHH HHHH HHH
w
| HHH
0
S535 5225 C53: £a255 C&53 o335 c5&5s Szas ccas ctaas
gogog Foocx 2gc0x $gcg 2gcg Qgog Joocg fgogox ook o0k
feE5x Perr fege 2feEr $e5zx €53 QC€Ezx iz &z SEFEZ
EEb 392 858 f%3 TEES TEEF THeg TEER “Hee “EEs
3" g<< o E o ° c~© gr< P pr< =
Trinucleotides
ufl Of2
Human coding chromomome 22
A-T rich
D f % RC f % C f % R f %
ATG 54552,00 1,49 CAT 51258,00 1,40 TAC 28663,00 0,78 GTA 21825,00 0,60 la
TGA 63124,00 1,72 TCA 56386,00 1,54 ACT 44860,00 1,22 AGT 45224,00 1,23
TAG 20756,00 0,57 CTA 29393,00 0,80 ATC 40264,00 1,10 GAT 41033,00 1,12
TAA 23968,00 0,65 TTA 25061,00 0,68 ATT 33805,00 0,92 AAT 33438,00 0,91 Ib
AAC 40006,00 1,09 GTT 34625,00 0,94 TTG 46136,00 1,26 CAA 54368,00 1,48
AAG 68177,00 1,86 CTT 55940,00 1,53 TTC 53173,00 1,45 GAA 63285,00 1,73
ACA 56912,00 1,55 TGT 56470,00 1,564 TGT* ACA* lc
ATA 21682,00 0,59 TAT 24574,00 0,67 TAT* ATA*
AGA 74079,00 2,02 TCT 59627,00 1,63 TCT* AGA*
AAA 56264,00 1,54 TTT 57267,00 1,56 TTT* AAA*
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Quadruplet

ATG

TGA

TAG

TAA

ACA

ATA

AGA

w

N

Frequency (%)

ATG(D)

catrc(D)) I |

ATG(D)
CAT(RC(D))
TAC(C(D))
GTA(R(D))

TAG(D)
CTA(RC(D))
ATC(C(D))
GAT(R(D))

Tacco) I
GTARD) I |

Teap) I
TcARcoD) I

1,49
1,40
0,78
0,60

1,72
1,54
1,22
1,23

0,57
0,80
1,10
1,12

0,65
0,68
0,92
0,91

1,09
0,94
1,26
1,48

1,86
1,53
1,45
1,73

0,78
0,77
0,77
0,78

0,30
0,34
0,34
0,30

1,01
0,81
0,81
1,01

0,77
0,78
0,78
0,77

Actco) I |
AcTRD) I |

f2

Taco)
ctarco) I |

0,78
0,60
1,49
1,40

1,22
1,23
1,72
1,54

1,10
1,12
0,57
0,80

0,92
0,91
0,65
0,68

1,26
1,48
1,09
0,94

1,45
1,73
1,86
1,53

0,77
0,78
0,78
0,77

0,34
0,30
0,30
0,30

0,81
1,01
1,01
0,81

0,78
0,77
0,77
0,78

Atcco) N |
caT(RD) I |

Composition of DNA seq in coding chr
A 827260 22,57%
C 1029316 28,09%
G 1027485 28,04%
T 780732 21,30%
N 0 0,00%
Sum 3664793 100,00%

Human chromosome 22 coding A+T rich

TAaAD) I
TTARCD) I |

artco) N |
AATRRD) I |

aaco) I |
GTTRem) NI |

crarD) NN |

TTG(C(D))

aco) N
crrreo) I

Treco) 0
crARD) I

Trinucleotides

ufl Of2

Stranica 289

acap) N
TeT(Rc(D) ]

Terco) I |
AcARD) I |

AtA(D) Il

TAT(RC(D)) ]

AGA(D)

TcT(re) I

TAT(Cc(D)) L]
ATAR(D)) l]

Terico) I
AGARMD) NN |

22

AAAD) I
Trr(Reo)) )

Trrco) I
AAARD) I



Human assembled chromomome 22

C+G rich
D f % RC % C f % R %
CGT 145546,00 0,37 ACG 148623,00 0,38 GCA 660789,00 1,69 TGC 640053,00 1,63 lla
GTC 412954,00 1,05 GAC 423396,00 1,08 CAG 1003603,00 2,56 CTG 971470,00 2,48
GCT 639215,00 1,63 AGC 665282,00 1,70 CGA 125868,00 0,32 TCG 132013,00 0,34
GCC 670890,00 1,71 GGC 664788,00 1,70 CGG 197532,00 0,50 CCG 189083,00 0,48 lib
CCA 851511,00 2,17 TGG 878748,00 2,24 GGT 523603,00 1,34 ACC 519884,00 1,33
CCT 847664,00 2,16 AGG 847474,00 2,16 GGA 735366,00 1,88 TCC 697484,00 1,78
CAC 703544,00 1,80 GTG 723469,00 1,85 GTG* CAC* lic
CGC 165698,00 0,42 GCG 164927,00 0,42 GCG* CGC*
CcTC 802104,00 2,05 GAG 808474,00 2,06 GAG* cTC*
ccc 740845,00 1,89 GGG 742239,00 1,90 GGG* ccc*
Quadruplet f1 f2 fu
CGT(D) 0,37 1,69 2,06
cGT ACG(RC(D)) 0,38 1,63 2,01
GCA(C(D)) 1,69 0,37 2,06
TGC(R(D)) 1,63 0,38 2,01
GTC(D) 1,05 2,56 3,62
GTC GAC(RC(D)) 1,08 2,48 3,56
CAG(C(D)) 2,56 1,05 3,62
CTG(R(D)) 2,48 1,08 3,56
GCT(D) 1,63 0,32 1,95
GCT AGC(RC(D)) 1,70 0,34 2,04
CGA(C(D)) 0,32 1,63 1,95
TCG(R(D)) 0,34 1,70 2,04
GCC(D) 1,71 0,50 2,22
GCce GGC(RC(D)) 1,70 0,48 2,18
CGG(C(D)) 0,50 1,71 2,22
CCG(R(D)) 0,48 1,70 2,18
CCA(D) 2,17 1,34 3,51
CCA TGG(RC(D)) 2,24 1,33 3,57
GGT(C(D)) 1,34 2,17 3,51
ACC(R(D)) 1,33 2,24 3,57
CCT(D) 2,16 1,88 4,04
ceT AGG(RC(D)) 2,16 1,78 3,95
GGA(C(D)) 1,88 2,16 4,04
TCC(R(D)) 1,78 2,16 3,95
CAC(D) 0,90 0,92 1,82
CAC GTG(RC(D)) 0,92 0,90 1,82
GTG(C(D)) 0,92 0,90 1,82
CAC(R(D)) 0,90 0,92 1,82
CGC(D) 0,21 0,21 0,42
coc  GCG(RC(D) 0,21 0,21 042
GCG(C(D)) 0,21 0,21 0,42
CGC(R(D)) 0,21 0,21 0,42
CTC(D) 1,02 1,03 2,06
ctc  GAG(RC(D)) 1,03 1,02 2,06
GAG(C(D)) 1,03 1,02 2,06
CTC(R(D)) 1,02 1,03 2,06
CCC(D) 0,95 0,95 1,89
ccc  GGG(RC(D)Y 0,95 0,95 1,89
GGG(C(D)) 0,95 0,95 1,89
CCC(R(D)) 0,95 0,95 1,89
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Human chromoome 22 assembled C+G rich

5
4
g3
>
o
c
[
=
o2
1
0 (-
S555 58885 5558 S&88 Se8s8s 5558 5588 Sgs8s Ssse gsas
EEC¥ Poox Hoox Joox JFoOOEZ GOCE 00&% ROCE Poocx ooE
OLI0 OEgo OXI0 0200 OXLEGO OEIG CE0C OLgo 0OEGS OXao
Q00 o< [SEUNT) [SRTNS) [UR ] QU O [CR - Q00 Ok 0009
QO <00 QO F [CRENE) 00< QOF E 0o [SECRS) <O 0 [CRCRE)
< U < o - < o o ) o
Trinucleotides
nfl Of2
Human random chromomome 22
C+G rich
D f % RC f % C f % R f %
CGT 599,00 0,37 ACG 698,00 0,44 GCA 2581,00 1,61 TGC 2061,00 1,29 lla
GTC 1241,00 0,77 GAC 1532,00 0,96 CAG 3533,00 2,20 CTG 2843,00 1,77
GCT 1787,00 1,12 AGC 2480,00 1,55 CGA 485,00 0,30 TCG 627,00 0,39
GCC 1445,00 0,90 GGC 1288,00 0,80 CGG 578,00 0,36 CCG 319,00 0,20 Ilb
CCA 2274,00 1,42 TGG 3013,00 1,88 GGT 1489,00 0,93 ACC 1410,00 0,88
cCT 2419,00 1,51 AGG 2281,00 1,42 GGA 3094,00 1,93 TCC 2158,00 1,35
CAC 2255,00 1,41 GTG 2758,00 1,72 GTG* CAC* lic
CcGC 423,00 0,26 GCG 441,00 0,28 GCG* CGC*
cTC 2629,00 1,64 GAG 2824,00 1,76 GAG* cTC*
ccc 1535,00 0,96 GGG 1560,00 0,97 GGG* ccc*

Stranica 2
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Quadruplet

CGT

GTC

GCT

GCC

CCA

CCT

CAC

CGC

CTC

Cccc

1
CGT(D)
ACG(RC(D))
GCA(C(D))
TGC(R(D))

GTC(D)
GAC(RC(D))
CAG(C(D))
CTG(R(D))

GCC(D)
GGC(RC(D))
CGG(C(D))
CCG(R(D))

CCA(D)
TGG(RC(D))
GGT(C(D))
ACC(R(D))

CCT(D)
AGG(RC(D))
GGA(C(D))
TCC(R(D))

CAC(D)
GTG(RC(D))
GTG(C(D))
CAC(R(D))

cGC(D)
GCG(RC(D))
GCG(C(D))
CGC(R(D))

cTC(D)
GAG(RC(D))
GAG(C(D))
CTC(R(D))

cce()
GGG(RC(DY
GGG(C(D))
CCC(R(D))

0,37
0,44
1,61
1,29

0,77
0,96
2,20
1,77

1,12
1,55
0,30
0,39

0,90
0,80
0,36
0,20

1,42
1,88
0,93
0,88

1,51
1,42
1,93
1,35

0,70
0,86
0,86
0,70

0,13
0,14
0,14
0,13

0,82
0,88
0,88
0,82

0,48
0,49
0,49
0,48

1,61
1,29
0,37
0,44

2,20
1,77
0,77
0,96

0,30
0,39
1,12
1,55

0,36
0,20
0,90
0,80

0,93
0,88
1,42
1,88

1,93
1,35
1,51
1,42

0,86
0,70
0,70
0,86

0,14
0,13
0,13
0,14

0,88
0,82
0,82
0,88

0,49
0,48
0,48
0,49

fu
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Human chromoome 22 random C+G rich
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S555 58585 5555 5535 S555 5335 5558 £835 58385 2538
©gCE POCE (QOE QOCE SOOCE LOCE Q00K R0CE POCE JOOF
OLIo 0Elgo O0OXI0 0X0o0 OKEFEQ OLI0 OG0 O0%X0o0 0OEX@gd O0%X@o
[CSHO) O < = [SHOLNE] (SN 00O [CHONE] (O Q00 (O~ (OGS
QOF <O 0O QO F [CRENE) 00< QoF =N TH3) [SECNE) <00 [CRCRE)
< o < o L < o o o o
Trinucleotides
ufl Of2
Human coding chromomome 22
C+G rich
D f % RC f % C f % R f %
CGT 22707,00 0,62 ACG 26013,00 0,71 GCA 73460,00 2,00 TGC 75763,00 2,07 lla
GTC 42480,00 1,16 GAC 56129,00 1,63 CAG 109310,00 2,98 CTG 116459,00 3,18
GCT 78534,00 2,14 AGC 83768,00 2,29 CGA 26537,00 0,72 TCG 22257,00 0,61
GCC 99381,00 2,71 GGC 91386,00 2,49 CGG 45660,00 1,25 CCG 47092,00 1,28 llb
CCA 93976,00 2,56 TGG 95220,00 2,60 GGT 47959,00 1,31 ACC 62811,00 1,71
CCT 93411,00 2,55 AGG 85404,00 2,33 GGA 86939,00 2,37 TCC 72287,00 1,97
CAC 65798,00 1,80 GTG 73430,00 2,00 GTG* CAC* lic
CGC 40952,00 1,12 GCG 40494,00 1,10 GCG* CcGce*
CTC 74640,00 2,04 GAG 90232,00 2,46 GAG* cTC*
CCC 101815,00 2,78 GGG 86292,00 2,35 GGG* CCC*
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Quadruplet

CGT

GTC

GCT

GCC

CCA

CCT

CAC

CGC

CTC

Cccc

w

N

coto) ]
ACGRcD) I |

Frequency (%)

1
CGT(D)
ACG(RC(D))
GCA(C(D))
TGC(R(D))

GTC(D)
GAC(RC(D))
CAG(C(D))
CTG(R(D))

GCT(D)
AGC(RC(D))
CGA(C(D))
TCG(R(D))

GCC(D)
GGC(RC(D))
CGG(C(D))
CCG(R(D))

CCA(D)
TGG(RC(D))
GGT(C(D))
ACC(R(D))

ccT(D)
AGG(RC(D))
GGA(C(D))
TCC(R(D))

CAC(D)
GTG(RC(D))
GTG(C(D))
CAC(R(D))

cGC(D)
GCG(RC(D))
GCG(C(D))
CGC(R(D))

cTC(D)
GAG(RC(D))
GAG(C(D))
CTC(R(D))

cce()
GGG(RC(DY
GGG(C(D))
CCC(R(D))

GTC(D)

cac(rcD)) NN ]
cageco) I |
ctero) NN =

GCA(C(D))
TGC(R(D))

cero) NN |

AGC(RC(D))

ceaco) I |
TcoRo) I ]

fu

2,25
2,25
2,25
2,25

2,57
2,57
2,57
2,57

Human chromosome 22 coding C+G rich

cecco) N
cecreo) NN |
ceeeco) N
cccrRD) I = |
CCA(D)

ul

g
e
<
o
o

585 5335
SoE GoOoE
EES OEJQ
000 o [&]
00< Q0F
[= <

Trinucleotides

ufl Of2
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caco) N |
ct(reo) I |

creico) I |
cacro) I

cec(o) Il

GCG(RC(D))

cTCc(D)

caGReo) I |

cea(co) Il
cGerp) I

cagico) I |
crcro) I |

cce(p)

GGGReo) NN |

ceoco) N |
cccro) N |



Human assembled chromomome X

A-T rich
D f % RC % C f % R %
ATG 2950712,00 1,91 CAT 2960335,00 1,91 TAC 1811693,00 1,17 GTA 1840326,00 1,19 la
TGA 3099865,00 2,00 TCA 3070480,00 1,98 ACT 2527616,00 1,63 AGT 2513605,00 1,62
TAG 2086790,00 1,35 CTA 2072867,00 1,34 ATC 2129987,00 1,38 GAT 2171879,00 1,40
TAA 3270805,00 2,11 TTA 3255256,00 2,10 ATT 4066554,00 2,63 AAT 4015878,00 2,59 Ib
AAC 2396220,00 1,55 GTT 2369800,00 1,63 TTG 3161533,00 2,04 CAA 3065430,00 1,98
AAG 3128712,00 2,02 CTT 3179043,00 2,05 TTC 3198607,00 2,07 GAA 3204572,00 2,07
ACA 3201493,00 2,07 TGT 3208953,00 2,07 TGT* ACA* Ic
ATA 3482068,00 2,25 TAT 3481227,00 2,25 TAT* ATA*
AGA 3487257,00 2,25 TCT 3493023,00 2,26 TCT* AGA*
AAA 6138782,00 3,96 TTT 6245590,00 4,03 TTT* AAA*
Quadruplet f1 f2 fu Composition of DNA seq in bled chr X
ATG(D) 1,91 1,17 3,07
AT CAT(RC(D) 1,91 1,19 3,10
TAC(C(D)) 1,17 1,91 3,07 A 46754807 29,96%
GTA(R(D)) 1,19 1,91 3,10 C 30523780 19,56%
G 30697741 19.67%
TGA(D) 2,00 1,63 3,63 T 46916701 30,07%
Tea  TCA(RC(D)) 1,98 1,62 3,61 N 1147866 0,74%
ACT(C(D)) 1,63 2,00 3,63 Sum 156040895 100,00%
AGT(R(D)) 1,62 1,98 3,61
TAG(D) 1,35 1,38 2,72
TAG CTA(RC(D)) 1,34 1,40 2,74 % of coding bases from I i chre 1 (including N bases)
ATC(C(D)) 1,38 1,35 2,72
GAT(R(D)) 1,40 1,34 2,74
TAA(D) 2,11 2,63 4,74
1an TTARRC(D) 2,10 2,59 4,69
ATT(C(D)) 2,63 2,11 474
AAT(R(D)) 2,59 2,10 4,69
AAC(D) 1,55 2,04 3,59
AAC GTT(RC(D)) 1,53 1,98 3,51
TTG(C(D)) 2,04 1,55 3,59
CAA(R(D)) 1,98 1,53 3,51
AAG(D) 2,02 2,07 4,08
arGg  CTT(RC(D) 2,05 2,07 412
TTC(C(D)) 2,07 2,02 4,08
GAA(R(D)) 2,07 2,05 4,12
ACA(D) 1,03 1,04 2,07
Aca  TGT(RC(D) 1,04 1,03 2,07
TGT(C(D)) 1,04 1,03 2,07
ACA(R(D)) 1,03 1,04 2,07
ATA(D) , , 2,25
TAT(RC(D)) 1,1 1,1 2,25
ATA TAT(C(D)) 1,1 A 2,25
ATA(R(D)) Kl Kl 2,25
AGA(D) s 13 2,25
TCT(RC(D)) Kl 13 2,25
AGA TCT(C(D)) Kl 13 2,25
AGA(R(D)) A 13 2,25
AAA(D) 1,98 2,02 4,00
aaa TTT(RC(D) 2,02 1,98 4,00
TTT(C(D)) 2,02 1,98 4,00
AAA(R(D)) 1,98 2,02 4,00
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Human chromosome X assembled A+T rich

| 22 e
I

0

rco) N0
IVVYCIONE

Tatco) I |
ATARD) I |
terco) I |
AcARD) N

arrco) NN @220
AaaTR) I
crire) I
mreco) N °Z0
caarD) N 44400
mire) NN

TeTrRem) I |
Terco) I |
AcarRD) N |
TATRCD) I |
TcTre) I |

TTARcD) I 0

Frequency (%)
- N w »
atco) I
carreo) N
Taccco) I 0 |
GTARD) I |
TeAD) I 0
actco) I = |
acTrD) NN |
ctaRco) I |
arcco) I
catrD) I |
Taa0) N 0

s55 ¢ o555 5835 9855 9835 9838 ¢

o 00X

3 g sz % < < < 2

< FEg

(3] EFO

(=] (U]

Trinucleotides
uf1 Of2
Human random chromomome X
A-T rich

D f % RC f % C f % R f %
ATG 3692,00 1,86 CAT 3683,00 1,86 TAC 2220,00 1,12 GTA 2274,00 1,15 la
TGA 4002,00 2,02 TCA 3867,00 1,95 ACT 3232,00 1,63 AGT 3129,00 1,58
TAG 2647,00 1,34 CTA 2501,00 1,26 ATC 2601,00 1,31 GAT 2832,00 1,43
TAA 3974,00 2,01 TTA 3961,00 2,00 ATT 5005,00 2,53 AAT 4888,00 2,47 Ib
AAC 3225,00 1,63 GTT 3024,00 1,53 TTG 3986,00 2,01 CAA 3855,00 1,95
AAG 3888,00 1,96 CTT 4138,00 2,09 TTC 4220,00 2,13 GAA 4173,00 2,11
ACA 4033,00 2,03 TGT 4184,00 2,11 TGT* ACA* Ic
ATA 4154,00 2,10 TAT 4049,00 2,04 TAT* ATA*
AGA 4490,00 2,27 TCT 4646,00 2,34 TCT* AGA*
AAA 7579,00 3,82 TTT 7871,00 3,97 TTT* AAA*
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Quadruplet

ATG

TGA

TAG

TAA

ACA

ATA

AGA

ATG(D)
CAT(RC(D))
TAC(C(D))
GTA(R(D))

1,86
1,86
1,12
1,15

2,02
1,95
1,63
1,58

1,34
1,26
1,31
1,43

2,01
2,00
2,53
2,47

1,63
1,53
2,01
1,95

1,96
2,09
2,13
2,11

1,02
1,06
1,06
1,02

1,05
1,02
1,02
1,05

1,12
1,15
1,86
1,86

1,63
1,58
2,02
1,95

1,31
1,43
1,34
1,26

2,53
2,47
2,01
2,00

2,01
1,95
1,63
1,53

2,13
2,11
1,96
2,09

1,06
1,02
1,02
1,06

1,02
1,05
1,05
1,05

2,98
3,01
2,98
3,01

3,65
3,53
3,65
3,53

2,65
2,69
2,65
2,69

4,53
4,47
4,53
4,47

3,64
3,47
3,64
3,47

4,09
4,19
4,09
4,19

2,07
2,07
2,07
2,07

2,07
2,07
2,07
2,10

2,30
2,30
2,30
2,30

3,90
3,90
3,90
3,90

Ci

of DNA

in random chromosome X

Base No.of bases %

A 58791 29,40%
C 39891 19,95%
G 40062 20,03%
T 59456 29,73%
N 1800 0,90%
Sum 200000 100,00%
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Human chromosome X random A+T rich
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fegx PErEr fcecoE REefEre Se53 23253 REFF REEF SCET SEFEZ
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Trinucleotides
uf1 Of2
Human coding chromomome X
A-T rich
D f % RC f % C f % R f %
ATG 122899,00 1,85 CAT 105793,00 1,59 TAC 67229,00 1,01 GTA 59925,00 0,90 la
TGA 134894,00 2,03 TCA 118102,00 1,77 ACT 96631,00 1,45 AGT 100442,00 1,51
TAG 57080,00 0,86 CTA 69443,00 1,04 ATC 84442,00 1,27 GAT 94435,00 1,42
TAA 84415,00 1,27 TTA 86714,00 1,30 ATT 113502,00 1,70 AAT 113257,00 1,70 Ib
AAC 91386,00 1,37 GTT 85191,00 1,28 TTG 115207,00 1,73 CAA 122122,00 1,83
AAG 149892,00 2,25 CTT 119840,00 1,80 TTC 116612,00 1,75 GAA 147999,00 2,22
ACA 117232,00 1,76 TGT 121256,00 1,82 TGT* ACA* lc
ATA 80764,00 1,21 TAT 88122,00 1,32 TAT* ATA*
AGA 157325,00 2,36 TCT 122034,00 1,83 TCT* AGA*
AAA 179523,00 2,70 TTT 167221,00 2,51 TTT* AAA*
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Quadruplet f1 f2 fu Composition of DNA sequence in coding chromosome X

ATG(D) 1,85 1,01 2,85

AT CAT(RC(D) 1,59 0,90 2,49

TAC(C(D)) 1,01 1,85 2,85 A 1789548 26,87%

GTA(R(D)) 0,90 1,59 2,49 C 1570526 23,58%

G 1616627 24,27%

TGA(D) 2,03 1,45 3,48 T 1683702 25,28%

Tea  TCARC(D) 1,77 1,51 3,28 N 0 0,00%

ACT(C(D)) 1,45 2,03 3,48 Sum 6660403 100,00%
AGT(R(D)) 1,51 1,77 3,28
TAG(D) 0,86 1,27 2,12
TAG CTA(RC(D)) 1,04 1,42 2,46
ATC(C(D)) 1,27 0,86 2,12
GAT(R(D)) 1,42 1,04 2,46
TAA(D) 1,27 1,70 2,97
TAA TTA(RC(D)) 1,30 1,70 3,00
ATT(C(D)) 1,70 1,27 2,97
AAT(R(D)) 1,70 1,30 3,00
AAC(D) 1,37 1,73 3,10
AAC GTT(RC(D)) 1,28 1,83 3,11
TTG(C(D)) 1,73 1,37 3,10
CAA(R(D)) 1,83 1,28 3,11
AAG(D) 2,25 1,75 4,00
AAG CTT(RC(D)) 1,80 2,22 4,02
TTC(C(D)) 1,75 2,25 4,00
GAA(R(D)) 2,22 1,80 4,02
ACA(D) 0,88 0,91 1,79
ACA TGT(RC(D)) 0,91 0,88 1,79
TGT(C(D)) 0,91 0,88 1,79
ACA(R(D)) 0,88 0,91 1,79
ATA(D) 0,61 0,66 1,27
ATA  TAT(RC(D) 0,66 0,61 1,27
TAT(C(D)) 0,66 0,61 1,27
ATA(R(D)) 0,61 0,61 1,21
AGA(D) 1,18 0,92 2,10
Aca  TCT(RC(D) 0,92 1,18 2,10
TCT(C(D)) 0,92 1,18 2,10
AGA(R(D)) 1,18 0,92 2,10
AAA(D) 1,35 1,26 2,60
Aaa TTT(RC(D)) 1,26 1,35 2,60
TTT(C(D)) 1,26 1,35 2,60
AAA(R(D)) 1,35 1,26 2,60

Human chromosome X coding A+T rich

[ I
[ I
I 0

ATAD) ]
TATRC(D) I |

TAcD) |
ctarc) I ]

TAn0)
TTARCD) I |

acap) |
TeT(Reo) |

actco) I |
AcTRD) NN |
Treco) I 00 |
caarD) NN

Arcco) N |
caTRD) NN
arrco) I |
AATRO) I |

TeTco) I |
AcARD) N |
TaT(cD) ]
ATARD) I ]

Terco) I |
AGARD) I |

Frequency (%)
o - N w

atco) I
caTre) I |
Taccco) 00 ]
GTARD) I |

TeAa) I 00
TcTreo) I |

5 gs588 g3 g
[} O ox (8]
4 Sesgz Iz -
g FES " F
= o (%)

Trinucleotides

ufl of2
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AAA(D)

Trre) I |
Tirco)
AARD) I



Human assembled chromomome X

C+G rich
D f % RC f % C f % R f %
CGT 358461,00 0,23 ACG 373447,00 0,24 GCA 2175151,00 1,40 TGC 2143154,00 1,38
GTC 1390431,00 0,90 GAC 1419285,00 0,92 CAG 2915208,00 1,88 CTG 2905793,00 1,88
GCT 2008064,00 1,30 AGC 2034322,00 1,31 CGA 318613,00 0,21 TCG 325067,00 0,21
GCC 1601755,00 1,03 GGC 1605076,00 1,04 CGG 353019,00 0,23 CCG 333997,00 0,22
CCA 2718716,00 1,76 TGG 2790749,00 1,80 GGT 1744219,00 1,13 ACC 1749503,00 1,13
CCT 2572440,00 1,66 AGG 2558632,00 1,65 GGA 2353103,00 1,52 TCC 2273893,00 1,47
CAC 2224865,00 1,44 GTG 2224678,00 1,44 GTG* CAC*
CGC 292616,00 0,19 GCG 290198,00 0,19 GCG* CcGCr
CcTC 2443443,00 1,58 GAG 2463098,00 1,59 GAG* CTC*
ccc 1808917,00 1,17 GGG 1836092,00 1,19 GGG* ccc*
Quadruplet f1 f2 fu
CGT(D) 0,23 1,40 1,64
cGT ACG(RC(D)) 0,24 1,38 1,62
GCA(C(D)) 1,40 0,23 1,64
TGC(R(D)) 1,38 0,24 1,62
GTC(D) 0,90 1,88 2,78
GTC GAC(RC(D)) 0,92 1,88 2,79
CAG(C(D)) 1,88 0,90 2,78
CTG(R(D)) 1,88 0,92 2,79
GCT(D) 1,30 0,21 1,50
GCT AGC(RC(D)) 1,31 0,21 1,52
CGA(C(D)) 0,21 1,30 1,50
TCG(R(D)) 0,21 1,31 1,52
GCC(D) 1,03 0,23 1,26
GCce GGC(RC(D)) 1,04 0,22 1,25
CGG(C(D)) 0,23 1,03 1,26
CCG(R(D)) 0,22 1,04 1,25
CCA(D) 1,76 1,13 2,88
cca  TGG(RC(D) 1,80 1,13 2,93
GGT(C(D)) 1,13 1,76 2,88
ACC(R(D)) 1,13 1,80 2,93
CCT(D) 1,66 1,52 3,18
ccr  AGG(RC(D) 1,65 1,47 3,12
GGA(C(D)) 1,52 1,66 3,18
TCC(R(D)) 1,47 1,65 3,12
CAC(D) 0,72 0,72 1,44
CAC GTG(RC(D)) 0,72 0,72 1,44
GTG(C(D)) 0,72 0,72 1,44
CAC(R(D)) 0,72 0,72 1,44
CGC(D) 0,09 0,09 0,19
cGe GCG(RC(D)) 0,09 0,09 0,19
GCG(C(D)) 0,09 0,09 0,19
CGC(R(D)) 0,09 0,09 0,19
CTC(D) 0,79 0,80 1,58
ctc  GAG(RC(D) 0,80 0,79 1,58
GAG(C(D)) 0,80 0,79 1,58
CTC(R(D)) 0,79 0,80 1,58
ccc(b) 0,58 0,59 ,
ccc  GGG(RC(D) 0,59 0,58 A
GGG(C(D)) 0,59 0,58 A
CCC(R(D)) 0,58 0,59 A
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Human chromoome X assembled C+G rich
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>
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GCCEZ PCo& LSo& 9Go& ICC& LGGCZ Q00Z 30G& Pog& 3¢
B3LZIC 0EZgo OEIr 0Loo OEEg OEFS SL3oc SEpgo 6Egs Of
[CSHT) O < = (SO [SHONE] [CR N [CONE] O k=< [CE N0} [CI-a [
QOkF <00 [CREN Qoo [ [ =00 000 <00 ¢
< o < (O] Ll < () o o C
Trinucleotides
ufl Of2
Human random chromomome X
C+G rich
D f % RC f % C % R f %
CGT 548,00 0,28 ACG 603,00 0,30 GCA 2895,00 1,46 TGC 2766,00 1,40
GTC 1811,00 0,91 GAC 1863,00 0,94 CAG 3865,00 1,95 CTG 3933,00 1,98
GCT 2570,00 1,30 AGC 2665,00 1,34 CGA 463,00 0,23 TCG 458,00 0,23
GCC 2073,00 1,05 GGC 2116,00 1,07 CGG 500,00 0,25 CCG 442,00 0,22
CCA 3436,00 1,73 TGG 3636,00 1,83 GGT 2222,00 1,12 ACC 2267,00 1,14
CCT 3429,00 1,73 AGG 3336,00 1,68 GGA 3133,00 1,58 TCC 2967,00 1,50
CAC 2828,00 1,43 GTG 2974,00 1,50 GTG* CAC*
CGC 407,00 0,21 GCG 416,00 0,21 GCG* CGC*
CTC 3305,00 1,67 GAG 3219,00 1,62 GAG* cTC*
CCC 2555,00 1,29 GGG 2462,00 1,24 GGG* CCC*
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Quadruplet

CGT

GTC

GCT

GCC

CCA

CCT

CAC

CGC

CTC

Cccc

CGT(D)
ACG(RC(D))
GCA(C(D))
TGC(R(D))

GTC(D)
GAC(RC(D))
CAG(C(D))
CTG(R(D))

GCT(
AGC
CGA|
TCG(

CCT(D)
AGG(RC(D))
GGA(C(D))
TCC(R(D))

CAC(
GTG(l
GTG(!
CAC(

D)
RC(D))
C(D)

R(D)

(
GCG(
GCG(
CGQ(
cTC(D)
GAG(RC(D))
GAG(C(D))
CTC(R(D))

cce()
GGG(RC(D))
GGG(C(D))
CCC(R(D))

0,28
0,30
1,46
1,40

0,91
0,94
1,95
1,98

1,30
1,34
0,23
0,23

1,05
1,07
0,25
0,22

1,73
1,83
1,12
1,14

1,73
1,68
1,58
1,50

0,71
0,75
0,75
0,71

0,10
0,10
0,10
0,10

0,83
0,81
0,81
0,83

0,64
0,62
0,62
0,64

f2

1,46
1,40
0,28
0,30

1,95
1,98
0,91
0,94

0,23
0,23
1,30
1,34

0,25
0,22
1,05
1,07

1,12
1,14
1,73
1,83

1,58
1,50
1,73
1,68

0,75
0,71
0,71
0,75

0,10
0,10
0,10
0,10

0,81
0,83
0,83
0,81

0,62
0,64
0,64
0,62
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Human chromoome X random C+G rich
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COF <00 QO F 000 00< [CRCR OO 00O0 <00
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Trinucleotides
ufl Of2
Human coding chromomome X
C+G rich
D f % RC % C f % R f %
CGT 30459,00 0,46 ACG 31677,00 0,48 GCA 114471,00 1,72 TGC 114927,00 1,73
GTC 70759,00 1,06 GAC 82932,00 1,25 CAG 165856,00 2,49 CTG 164857,00 2,48
GCT 113505,00 1,70 AGC 123143,00 1,85 CGA 35889,00 0,54 TCG 31139,00 0,47
GCC 120774,00 1,81 GGC 111050,00 1,67 CGG 48222,00 0,72 CCG 51384,00 0,77
CCA 143811,00 2,16 TGG 144645,00 2,17 GGT 76477,00 1,15 ACC 95853,00 1,44
CCT 135537,00 2,03 AGG 131578,00 1,98 GGA 136918,00 2,06 TCC 114105,00 1,71
CAC 99845,00 1,50 GTG 112759,00 1,69 GTG* CAC*
CGC 42399,00 0,64 GCG 42769,00 0,64 GCG* CGC*
CTC 113567,00 1,71 GAG 139660,00 2,10 GAG* cTC*
CCC 121502,00 1,82 GGG 107003,00 1,61 GGG* CCC*
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Quadruplet f1

CGT

GTC

GCT

GCC

CCA

CCT

CAC

CGC

CTC

Cccc

w

N

ceto) ]
AcGRco) Il |

Frequency (%)

CGT(D)
ACG(RC(D))
GCA(C(D))
TGC(R(D))

GTC(D)
GAC(RC(D))
CAG(C(D))
CTG(R(D))

GCT(D)
AGC(RC(D))
CGA(C(D))
TCG(R(D))

GCC(D)
GGC(RC(D))
CGG(C(D))
CCG(R(D))

ccT(D)
AGG(RC(D))
GGA(C(D))
TCC(R(D))

CAC(D)
GTG(RC(D))
GTG(C(D)

CAC(R(D)

CGC
GCG
GCG
CGC

D)

RC(D))
C(D))
R(D))

cTC(D)
GAG(RC(D))
GAG(C(D))
CTC(R(D))

cce()
GGG(RC(D))
GGG(C(D))
CCC(R(D))

GTC(D)

cacrep) I 2

ceaco) I |
TecRD) NN |

caceo) N |
ctero) NN |

0,46
0,48
1,72
1,73

1,06
1,25
2,49
2,48

1,70
1,85
0,54
0,47

1,81
1,67
0,72
0,77

2,16
2,17
1,15
1,44

2,03
1,98
2,06
1,71

0,75
0,85
0,85
0,75

0,32
0,32
0,32
0,32

0,85
1,05
1,05
0,85

0,91
0,80
0,80
0,91

f2

ceto) N |

AGC(RC(D))

ceaco) |
TceRro) I ]

1,72
1,73
0,46
0,48

2,49
2,48
1,06
1,25

0,54
0,47
1,70
1,85

0,72
0,77
1,81
1,67

1,15
1,44
2,16
2,17

2,06
1,71
2,03
1,98

0,85
0,75
0,75
0,85

0,32
0,32
0,32
0,32

1,05
0,85
0,85
1,05

0,80
0,91
0,91
0,80

Human chromosome X coding C+G rich

ceeo) N
cecrem) N |

ceeico) I |
ccero) I ]

ccao) I
Teore) NN 2 |

ccT(D)

acereD) N = |

GGT(C(D))
ACC(R(D))

ceacoN N = |

TCC(R(D))

Trinucleotides

ufl Of2
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creco) I |
cacrp) I |

ceco) Il

cee(ren) Il

Gea(co) Il
cGe(rD) ]

crco) N
cagre) N |

cagco) I |
crcro) I |

ccc(p)
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Human assembled chromomome Y

A-T rich
D f % RC f % C f % R f %
ATG 529913,00 2,01 CAT 519239,00 1,97 TAC 302379,00 1,14 GTA 303227,00 1,15 la
TGA 523758,00 1,98 TCA 522232,00 1,98 ACT 433252,00 1,64 AGT 423303,00 1,60
TAG 339093,00 1,28 CTA 335512,00 1,27 ATC 360819,00 1,37 GAT 361377,00 1,37
TAA 532846,00 2,02 TTA 539534,00 2,04 ATT 685338,00 2,59 AAT 691503,00 2,62 Ib
AAC 387745,00 1,47 GTT 400423,00 1,52 TTG 520123,00 1,97 CAA 505602,00 1,91
AAG 514482,00 1,95 CTT 528668,00 2,00 TTC 554773,00 2,10 GAA 555283,00 2,10
ACA 557097,00 2,11 TGT 571309,00 2,16 TGT* ACA* Ic
ATA 565978,00 2,14 TAT 569929,00 2,16 TAT* ATA*
AGA 588911,00 2,23 TCT 595131,00 2,25 TCT* AGA*
AAA 1007799,00 3,82 TTT 1029163,00 3,90 TTT* AAA*
Quadruplet f1 f2 fu Composition of DNA sequence in assembled chromosome Y
ATG(D) 2,01 1,14 3,15
AT CAT(RC(D) 1,97 1,15 3,11
TAC(C(D)) 1,14 2,01 3,15 A 7886192 13,78%
GTA(R(D)) 1,15 1,97 3,11 C 5285789 9,24%
G 5286894 9,24%
TGA(D) 1,98 1,64 3,62 T 7956168 13,90%
Tea  TCA(RC(D)) 1,98 1,60 3,58 N 30812372 53,84%
ACT(C(D)) 1,64 1,98 3,62 Sum 57227415 100,00%
AGT(R(D)) 1,60 1,98 3,58
TAG(D) 1,28 1,37 2,65
TAG CTA(RC(D)) 1,27 1,37 2,64 % of coding bases from | bled chr 1 (including N bases)
ATC(C(D)) 1,37 1,28 2,65
GAT(R(D)) 1,37 1,27 2,64
TAA(D) 2,02 2,59 4,61
1an TTARRC(D) 2,04 2,62 4,66
ATT(C(D)) 2,59 2,02 4,61
AAT(R(D)) 2,62 2,04 4,66
AAC(D) 1,47 1,97 3,44
AAC GTT(RC(D)) 1,52 1,91 3,43
TTG(C(D)) 1,97 1,47 3,44
CAA(R(D)) 1,91 1,52 3,43
AAG(D) 1,95 2,10 4,05
arGg  CTT(RC(D) 2,00 2,10 4,10
TTC(C(D)) 2,10 1,95 4,05
GAA(R(D)) 2,10 2,00 4,10
ACA(D) 1,05 1,08 2,14
Aca  TGT(RC(D) 1,08 1,05 2,14
TGT(C(D)) 1,08 1,05 2,14
ACA(R(D)) 1,05 1,08 2,14
ATA(D) 1,07 1,08 2,15
ATA  TAT(RC(D)) 1,08 1,07 2,15
TAT(C(D)) 1,08 1,07 2,15
ATA(R(D)) 1,07 1,07 2,14
AGA(D) , , 2,24
TCT(RC(D)) A s 2,24
AGA TCT(C(D)) A s 2,24
AGA(R(D)) i , 2,24
AAA(D) 1,91 1,95 3,86
AAA TTT(RC(D)) 1,95 1,91 3,86
TTT(C(D)) 1,95 1,91 3,86
AAA(R(D)) 1,91 1,95 3,86
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Human chromosome Y assembled A+T rich
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Trinucleotides
ufl Of2
Human random chromomome Y
A-T rich
D f % RC f % C f % R f %
ATG 2383,00 1,46 CAT 2365,00 1,45 TAC 1171,00 0,72 GTA 1292,00 0,79 la
TGA 2620,00 1,61 TCA 2672,00 1,64 ACT 1931,00 1,19 AGT 2130,00 1,31
TAG 1844,00 1,13 CTA 1811,00 1,11 ATC 1964,00 1,21 GAT 1973,00 1,21
TAA 1826,00 1,12 TTA 1804,00 1,11 ATT 2406,00 1,48 AAT 2350,00 1,44 b
AAC 1647,00 1,01 GTT 1724,00 1,06 TTG 2310,00 1,42 CAA 2322,00 1,43
AAG 2248,00 1,38 CTT 2487,00 1,53 TTC 2503,00 1,564 GAA 2097,00 1,29
ACA 2984,00 1,83 TGT 3014,00 1,85 TGT* ACA* lc
ATA 2305,00 1,42 TAT 2370,00 1,46 TAT* ATA*
AGA 4021,00 2,47 TCT 4422,00 2,72 TCT* AGA*
AAA 3579,00 2,20 TTT 4540,00 2,79 TTT* AAA*
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Quadruplet

ATG

TGA

TAG

TAA

ACA

ATA

AGA

ATG(D)
CAT(RC(D))
TAC(C(D))
GTA(R(D))

1,46
1,45
0,72
0,79

1,61
1,64
1,19
1,31

1,13
1,1
1,21
1,21

1,12
1,1
1,48
1,44

1,01
1,06
1,42
1,43

1,38
1,53
1,54
1,29

0,92
0,93
0,93
0,92

0,71
0,73
0,73
0,71

1,23
1,36
1,36
1,23

0,72
0,79
1,46
1,45

1,19
1,31
1,61
1,64

1,21
1,21
1,13
1,1

1,48
1,44
1,12
1,1

1,42
1,43
1,01
1,06

1,54
1,29
1,38
1,53

0,93
0,92
0,92
0,93

0,73
0,71
0,71
0,71

1,36
1,23
1,23
1,36

2,18
2,25
2,18
2,25

2,79
2,95
2,79
2,95

2,34
2,32
2,34
2,32

2,60
2,55
2,60
2,55

2,43
2,48
2,43
2,48

2,92
2,81
2,92
2,81

Composition of DNA seq in random chr
A 39524 19,76%
C 41217 20,61%
G 40658 20,33%
T 41459 20,73%
N 37142 18,57%
Sum 200000 100,00%
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Human chromosome Y random A+T rich

w

Frequency (%)

TeAD) N
TcARco) N
Taco)

cTArRco) I |
Taa)
TTARcD) I |
aaco) I
GrTRco) NI |
Aaco) I
crireo) I |

Acap) N
TeTRe(D)) I

IVVYLON =~
Trireo)

ata0) I
TAT(RC(D) I |

AGA(D)

o - N
ATG(D)
carreD)) I |
Tacco) I |
GTARD) I |
Actco) I |
acTrRD) NN |
arcco) I |
GaTRD) N |
Aarrico) I
AATRE) N
crarD) I |
Trecco) I
GAARD) I
TcrRe) I |

TeT(co) I |
AcCARD) I |
TaT(co) I
ATARMD) I

Terico) I
AcAaRD) I
Trrico) I
ArARD) I |

TTG(C(D))

Trinucleotides

ufl Of2

Human coding chromomome Y

A-T rich
D f % RC f % C f % R f %
ATG 7009,00 2,00 CAT 6034,00 1,72 TAC 4191,00 1,20 GTA 3888,00 1,11 la
TGA 7064,00 2,02 TCA 7353,00 2,10 ACT 5414,00 1,55 AGT 6117,00 1,75
TAG 3497,00 1,00 CTA 4037,00 1,15 ATC 5344,00 1,53 GAT 5772,00 1,65
TAA 5823,00 1,66 TTA 6323,00 1,80 ATT 7937,00 2,27 AAT 7747,00 2,21 Ib
AAC 5022,00 1,43 GTT 5615,00 1,60 TTG 6590,00 1,88 CAA 6868,00 1,96
AAG 7986,00 2,28 CTT 6243,00 1,78 TTC 6882,00 1,96 GAA 8063,00 2,30
ACA 6846,00 1,95 TGT 6973,00 1,99 TGT* ACA* Ic
ATA 6107,00 1,74 TAT 6844,00 1,95 TAT* ATA*
AGA 8201,00 2,34 TCT 5902,00 1,68 TCT* AGA*
AAA 11343,00 3,24 TTT 10241,00 2,92 TTT* AAA*
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Quadruplet

ATG

TGA

TAG

TAA

ACA

ATA

AGA

w

N

Frequency (%)

0

ATG(D)

carreo)) I |

ATG(D)
CAT(RC(D))
TAC(C(D))
GTA(R(D))

TGA(D)
TCA(RC(D))
ACT(C(D))
AGT(R(D))

TAG(D)
CTA(RC(D))
ATC(C(D))
GAT(R(D))

AAG(D)
CTT(RC(D))
TTC(C(D))
GAARR(D))

Tacco) I 0
GTARD) I |

ToAD) I
TcARcD) NN 000

2,00
1,72
1,20
1,1

2,02
2,10
1,55
1,75

1,00
1,15
1,53
1,65

1,66
1,80
2,27
2,21

1,43
1,60
1,88
1,96

2,28
1,78
1,96
2,30

0,98
0,99
0,99
0,98

0,87
0,98
0,98
0,87

1,17
0,84
0,84
1,17

1,62
1,46
1,46
1,62

Actco) I |
AcTRD) N

f2

Taco) I
ctarco) I |

1,20
1,1
2,00
1,72

1,55
1,75
2,02
2,10

1,53
1,65
1,00
1,15

2,27
2,21
1,66
1,80

1,88
1,96
1,43
1,60

1,96
2,30
2,28
1,78

0,99
0,98
0,98
0,99

0,98
0,87
0,87
0,87

0,84
1,17
1,17
0,84

1,46
1,62
1,62
1,46

Atcco) I |
GATRD) I

3,20
2,83
3,20
2,83

3,56
3,84
3,56
3,84

2,52
2,80
2,52
2,80

3,93
4,02
3,93
4,02

3,31
3,56
3,31
3,56

4,24
4,08
4,24
4,08

1,97
1,97
1,97
1,97

1,85
1,85
1,85
1,74

2,01
2,01
2,01
2,01

3,08
3,08
3,08
3,08

Composition of DNA sequence in coding chromosome Y

A 102355 29.21%
c 73908 21.12%
G 76204 2.77%
T 97759 27.90%
N 0 0,00%
Sum 350406 100.00%

Human chromosome Y coding A+T rich

TAA(D)

TTA(RC(D))
AAC(D)

ATTco) I
AATRD) I 00

TTG(C(D))
CAA(R(D))

)
o
x
=
=
(]

!

AAG(D)

crrreo) I 32340200

Treco) I 0
crARD) N 2 |

Trinucleotides

ufl Of2
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acap) N
TeTRc(D) N |

ATA(D)

TeT(co) I |
AcARD) I |
TATRC(D) I |

TaTico) I |
ATARD) I

AcAD) I
TcTRe) |

Tcrico) I
AGARD) NN |

AAA(D)

mrrre) I |

Trco) I

AAA(R(D))



Human assembled chromomome Y

C+G rich
D f % RC % C % R f %
CGT 61725,00 0,23 ACG 62856,00 0,24 GCA 377684,00 1,43 TGC 376870,00 1,43 lla
GTC 252778,00 0,96 GAC 252795,00 0,96 CAG 516259,00 1,95 CTG 513588,00 1,94
GCT 337086,00 1,28 AGC 336779,00 1,27 CGA 55956,00 0,21 TCG 56192,00 0,21
GCC 271332,00 1,03 GGC 272549,00 1,03 CGG 60934,00 0,23 CCG 59471,00 0,23 lib
CCA 493846,00 1,87 TGG 496881,00 1,88 GGT 305284,00 1,16 ACC 299469,00 1,13
CCT 443403,00 1,68 AGG 440914,00 1,67 GGA 420893,00 1,59 TCC 425916,00 1,61
CAC 409752,00 1,55 GTG 405192,00 1,53 GTG* CAC* lic
CGC 47297,00 0,18 GCG 47393,00 0,18 GCG* CGC*
CcTC 431108,00 1,63 GAG 420069,00 1,59 GAG* cTC*
ccc 303399,00 1,15 GGG 303512,00 1,15 GGG* ccc*
Quadruplet f1 f2 fu
CGT(D) 0,23 1,43 1,66
cGT ACG(RC(D)) 0,24 1,43 1,66
GCA(C(D)) 1,43 0,23 1,66
TGC(R(D)) 1,43 0,24 1,66
GTC(D) 0,96 1,95 2,91
GTC GAC(RC(D)) 0,96 1,94 2,90
CAG(C(D)) 1,95 0,96 2,91
CTG(R(D)) 1,94 0,96 2,90
GCT(D) 1,28 0,21 1,49
GCT AGC(RC(D)) 1,27 0,21 1,49
CGA(C(D)) 0,21 1,28 1,49
TCG(R(D)) 0,21 1,27 1,49
GCC(D) 1,03 0,23 1,26
GCce GGC(RC(D)) 1,03 0,23 1,26
CGG(C(D)) 0,23 1,03 1,26
CCG(R(D)) 0,23 1,03 1,26
CCA(D) 87 16 3,03
ccA TGG(RC(D)) 1,88 1,13 3,01
GGT(C(D)) 1,16 1,87 3,03
ACC(R(D)) A3 1,88 3,01
CCT(D) 1,68 1,59 3,27
ceT AGG(RC(D)) 1,67 1,61 3,28
GGA(C(D)) 1,59 1,68 3,27
TCC(R(D)) 1,61 1,67 3,28
CAC(D) 0,78 0,77 1,54
CAC GTG(RC(D)) 0,77 0,78 1,54
GTG(C(D)) 0,77 0,78 1,54
CAC(R(D)) 0,78 0,77 1,54
CGC(D) 0,09 0,09 0,18
cGe GCG(RC(D)) 0,09 0,09 0,18
GCG(C(D)) 0,09 0,09 0,18
CGC(R(D)) 0,09 0,09 0,18
CTC(D) 0,82 0,80 1,61
cTC GAG(RC(D)) 0,80 0,82 1,61
GAG(C(D)) 0,80 0,82 1,61
CTC(R(D)) 0,82 0,80 1,61
ccc(b) 0,57 0,57 ,
cce GGG(RC(D) 0,57 0,57 A
GGG(C(D)) 0,57 0,57 A
CCC(R(D)) 0,57 0,57 A
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Human chromoome Y assembled C+G rich
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Trinucleotides
nfl Of2
Human random chromomome Y
C+G rich
D f % RC f % C f % R f %
CGT 1054,00 0,65 ACG 1089,00 0,67 GCA 2914,00 1,79 TGC 2986,00 1,83 lla
GTC 2294,00 1,41 GAC 2518,00 1,55 CAG 3945,00 2,42 CTG 4036,00 2,48
GCT 2376,00 1,46 AGC 2261,00 1,39 CGA 764,00 0,47 TCG 754,00 0,46
GCC 2907,00 1,79 GGC 2891,00 1,78 CGG 1452,00 0,89 CCG 1486,00 0,91 Ilb
CCA 3234,00 1,99 TGG 3318,00 2,04 GGT 2320,00 1,42 ACC 2505,00 1,54
cCT 3995,00 2,45 AGG 3720,00 2,28 GGA 3278,00 2,01 TCC 3302,00 2,03
CAC 3172,00 1,95 GTG 3208,00 1,97 GTG* CAC* lic
CcGC 1117,00 0,69 GCG 1058,00 0,65 GCG* CGC*
cTC 4390,00 2,70 GAG 4095,00 2,51 GAG* cTC*
ccc 3585,00 2,20 GGG 3711,00 2,28 GGG* ccc*
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Quadruplet

CGT

GTC

GCT

GCC

CCA

CCT

CAC

CGC

CTC

Cccc

1
CGT(D)
ACG(RC(D))
GCA(C(D))
TGC(R(D))

GTC(D)
GAC(RC(D))
CAG(C(D))
CTG(R(D))

GCC(D)
GGC(RC(D))
CGG(C(D))
CCG(R(D))

CCA(D)
TGG(RC(D))
GGT(C(D))
ACC(R(D))

ccT(D)
AGG(RC(D))
GGA(C(D))
TCC(R(D))

CAC(D)
GTG(RC(D))
GTG(C(D))
CAC(R(D))

cGC(D)
GCG(RC(D))
GCG(C(D))
CGC(R(D))

cTC(D)
GAG(RC(D))
GAG(C(D))
CTC(R(D))

cce()
GGG(RC(DY
GGG(C(D))
CCC(R(D))

0,65
0,67
1,79
1,83

1,41
1,55
2,42
2,48

1,46
1,39
0,47
0,46

1,79
1,78
0,89
0,91

1,99
2,04
1,42
1,54

2,45
2,28
2,01
2,03

0,97
0,98
0,98
0,97

0,34
0,32
0,32
0,34

1,35
1,26
1,26
1,35

1,79
1,83
0,65
0,67

2,42
2,48
1,41
1,55

0,47
0,46
1,46
1,39

0,89
0,91
1,79
1,78

1,42
1,54
1,99
2,04

2,01
2,03
2,45
2,28

0,98
0,97
0,97
0,98

0,32
0,34
0,34
0,32

1,26
1,35
1,35
1,26

fu
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Human chromoome Y random C+G rich
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Human coding chromomome Y
C+G rich
D f % RC f % C f % R f %
CGT 1505,00 0,43 ACG 1394,00 0,40 GCA 5712,00 1,63 TGC 5853,00 1,67 lla
GTC 3674,00 1,05 GAC 3657,00 1,04 CAG 8688,00 2,48 CTG 8018,00 2,29
GCT 5379,00 1,54 AGC 5464,00 1,56 CGA 1554,00 0,44 TCG 1711,00 0,49
GCC 4612,00 1,32 GGC 4394,00 1,25 CGG 1534,00 0,44 CCG 1480,00 0,42 llb
CCA 7108,00 2,03 TGG 7114,00 2,03 GGT 3969,00 1,13 ACC 4645,00 1,33
CCT 6067,00 1,73 AGG 5779,00 1,65 GGA 6063,00 1,73 TCC 5398,00 1,54
CAC 5429,00 1,55 GTG 5387,00 1,54 GTG* CAC* lic
CGC 1499,00 0,43 GCG 1507,00 0,43 GCG* CcGce*
CTC 4464,00 1,27 GAG 5390,00 1,564 GAG* cTC*
CCC 3470,00 0,99 GGG 3210,00 0,92 GGG* CCC*
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Quadruplet

CGT

GTC

GCT

GCC

CCA

CCT

CAC

CGC

CTC

Cccc

w

N

ceto) ]
AcGRco) Il |

Frequency (%)

0

1
CGT(D)
ACG(RC(D))
GCA(C(D))
TGC(R(D))

GTC(D)
GAC(RC(D))
CAG(C(D))
CTG(R(D))

GCT(D)
AGC(RC(D))
CGA(C(D))
TCG(R(D))

GCC(D)
GGC(RC(D))
CGG(C(D))
CCG(R(D))

CCA(D)
TGG(RC(D))
GGT(C(D))
ACC(R(D))

ccT(D)
AGG(RC(D))
GGA(C(D))
TCC(R(D))

CAC(D)
GTG(RC(D))
GTG(C(D))
CAC(R(D))

cGC(D)
GCG(RC(D))
GCG(C(D))
CGC(R(D))

cTC(D)
GAG(RC(D))
GAG(C(D))
CTC(R(D))

cce()
GGG(RC(DY
GGG(C(D))
CCC(R(D))

crco ]
GacReD) I 02020

TecrR(D)) NN |

GCA(C(D))

0,43
0,40
1,63
1,67

1,05
1,04
2,48
2,29

1,54
1,56
044
0,49

1,32
1,25
0,44
0,42

2,03
2,03
1,13
1,33

1,73
1,65
1,73
1,54

0,77
0,77
0,77
0,77

0,21
0,22
0,22
0,21

0,64
0,77
0,77
0,64

0,50
0,46
0,46
0,50

cagieo) NN
ctTeRD) NN

cero) N |

AGC(RC(D))

fu
1,63
1,67
0,43
0,40

2,48
2,29
1,05
1,04

044
0,49
1,54
1,56

0,44
0,42
1,32
1,25

1,13
1,33
2,03
2,03

1,73
1,54
1,73
1,65

0,77
0,77
0,77
0,77

0,22
0,21
0,21
0,22

0,77
0,64
0,64
0,77

0,46
0,50
0,50
0,46

TcoRo) I ]

CGA(C(D))

Human chromosome Y coding C+G rich

ceen) N
Gec(re(n)) N |

cecico) ]
cceRp) I ]

ccap) N |
TeoRen) NN

Trinucleotides
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GGT(C(D))

ACC(R(D))

ufl Of2

CCT(D)
AGG(RC(D))

ceaco) I == |

TCC(R(D))

caco) Il
cTe(RcD) I

creco) I
cacro) I ]

| I
[ I
[l
[ I

CGC(D)
GCG(RC(D))

GCG(C(D))
CGC(R(D))

crco) Il
GAG(RcD)) I

cac(co) I
crcro) I

ccco) Il
GeG(Rc(D) Il

cae(c) Il
ccc(r)) Il



