Supplementary Table 2. Correlation coefficients given by Spearman’s o between nine different pathogens assessed in non-endoscopic
bronchoalveolar lavage (nBAL) and nasal swabs (NS) collected from calves within their first three month of life in 12 Danish cattle herds.

All nBAL NS
BRSV BCoV MB Mspp MH HS IDV PM TP |BRSV BCoV MB Mspp MH HS IDV PM TP
BRSV 1
BCoV | NA 1
MB 016 NA 1
g Mspp | 007 NA 072 1
s MH 01 NA 022 021 1
= HS | 006 NA 011 012 023 1
IDV | -004 NA 0 -002 023 019 1
PM 005 NA 013 006 013 019 0.16 1
TP 003 NA 001 006 007 -005 -003 -009 1
BRSY | NA NA NA NA NA NA NA NA NA 1
BCoV | -002 NA -0.04 -004 -004 -003 -002 004 -002| NA
MB 025 NA 033 024 015 011 -005 005 -0.05 | NA
Mspp | 019 NA 012 012 016 0.1 0 005 012 | NA 005 038
2 MH 019 NA 012 016 045 027 015 002 002 | NA -005 013 022
HS 007 NA 012 009 028 064 027 015 003 | NA 012 005 013 025 1
IDV | -005 NA 0 004 032 03 061 019 -004| NA -002 013 -004 019 029 1
PM 009 NA -001 -005 006 015 015 028 -003| NA -001 011 017 012 016 022 1
TP 008 NA 002 -004 024 -006 -006 -009 029 | NA -003 0.1 0 011 -007 005 -008 1
Young nBAL NS
BRSV BCoV MB Mspp MH HS IDV PM TP |BRSV BCoV MB Mspp MH HS IDV PM TP
g BRSV 1
= BCoV | NA 1
= MB | -002 NA 1



Mspp | -0.04 NA 041 1
MH | 025 NA 003 009 1
HS | -002 NA -001 -003 -003 1
DV | NA NA NA NA ©NA NA 1
PM | -003 NA -002 022 -006 -002 NA 1
TP | 004 NA -002 018 012 -002 NA -004 1
BRSY | NA NA NA NA NA NA NA NA NA | 1
BCOV | NA NA NA NA NA NA NA NA NA | NA 1
MB | 002 NA 071 028 -005 -002 NA 003 -004| NA NA 1
Mspp | 007 NA 005 016 -003 019 NA 007 018 | NA NA 015 1
2 MH 02 NA 004 023 056 034 NA 007 01 | NA NA 005 015 1
HS | 002 NA -001 -003 -003 -001 NA -002 -002| NA NA -002 -005 -004 1
IDV | NA NA NA NA NA NA NA NA NA | NA NA NA NA NA NA 1
PM | 005 NA -004 -008 -01 031 NA 016 012 | NA NA -005 044 001 -0.04 NA 1
TP 011 NA -005 002 04 005 NA -009 032 | NA NA -007 -006 031 -005 NA -006 1
old nBAL NS
BRSV BCoV MB Mspp MH HS IDV PM TP |BRSV BCoVv MB Mspp MH HS IDV PM TP
BRSV 1
BCoV | NA 1
MB | 016 NA 1
. Mspp 0.07 NA 0.74 1
< MH | 005 NA 022 022 1
= HS | 009 NA 004 009 023 1
IDV | -005 NA 005 -005 023 016 1
PM | 009 NA 003 -005 01 013 014 1
TP | 003 NA 007 006 011 -005 -003 -008 1
s BRSV [ NA NA NA NA NA NA NA NA NA | 1 NA
2 BCoV | 003 NA 006 -006 -006 -005 -003 001 -001| NA 1




MB
Mspp
MH
HS
IDV
PM
TP

0.29
0.27
0.16
-0.09
-0.07
-0.16
0.08

NA
NA
NA
NA
NA
NA
NA

0.26
0.09
0.06
0.06
-0.06
-0.15
0.14

0.19
0.07
0.09
0.05
0
-0.17
-0.02

0.17
0.18
0.4
0.29
0.34
0
0.24

0.09
0.05
0.24
0.66
0.28
0.04
-0.01

-0.08
-0.03
0.14
0.25
0.6
0.12
-0.06

-0.01
-0.03
-0.07
0.07
0.16
0.14
-0.02

-0.04
0.15
0.03
0.09
-0.04
-0.04
0.2

NA
NA
NA
NA
NA
NA
NA

-0.04
0.05

-0.08
0.11

-0.04
-0.06
-0.03

1
0.4
0.12
0.02
0.11
0.06
0.25

1
0.18 1
0.11 0.25 1
-0.08  0.17 0.28
0.03 0.02 0.07
0.11 0.1 -0.03

1
0.17 1
0.13 0.03

BRSV - bovine respiratory syncytial virus, BCoV- bovine coronavirus, MB - Mycoplasma bovis, Mspp - Mycoplasma species, MH — Mannheimia
Huaemolytica, HS - Histophilus somni, IDV - influenza D virus, PM - Pasteurella multocida, TP - Trueperella pyogenes.



