Table S1 Primer sequences for gqRT-PCR

Gene name Gene ID 5’ primers 3’ primers

PeMAP6S-1- PHO2Gene22090.t1 CTAAACCAAGCCCAAAGAGGAC AGTACCACTGCCAAGGGATGAT
PeMAP63-2 PH02Gene30151.13 GACATCTATGCTGGTGCTCACAT CACGCAGACATCCATCTTTCA
PeMAP6S-3  PH02Gened2885.t1 AACTTGCCAACTCCAAATCCC CAAACTCTTTCGCCCTCTTCTC
PeMAPG63-4  PHO2Gene22734.14 CCAATACACCGATGCCACAA GAGAATCCGCCGCTCATAAT
PeMAP65-5 PH02Gene01427.11 TCAATGCAACCTCCAAAATCAG TCGGCAATGTCCAAACCTCTA
PeMAP65-6 PHO2Genel8145.t1 ACTGTATTGGGGATGGATTTTCTC CTTCATTAAGCGTGGCTACTGTCT
PeMAP63-7  PHO2Gene25608.t1 CCTTCAACAACTTGCCAACTCC CATTAGCAAACTCTTCCACCCTCT
PeMAP65-8  PHO2Genel§421.t1 TTGTGCATAAGAGGGCTGAGAA AAAGTAGAACGCCATCGTAAGTGA
PeMAP65-9  PHO2Gene25799.11

PeMAP65-10

PeMAP65-11

PeMAPG65-12

PeMAP65-13

PeMAPG65-14

PeMAP65-15

PeMAP65-16

PeMAPG65-17

PeMAP65-18

PeMAPG65-19

PH02Gene20031.t1

PH02Genel9121.12

PH02Gene25122.t1

PH02Gene27598.12

PH02Genel4605.t1

PH02Gene39808.t1

PH02Genel0237.t1

PH02Gene34993.t1

PH02Gene23444.13

PH02Gene45477.t1

TGAAGATGATATGGGATGAAGTCG

CGAGAATAGGACCCCAAAGACA

GACGAGCAGTCATCATCCAAAT

CAGATAGCGAAAGCCAAGGAA

TACAACCGAAACGAGAACAGATACA

ACACCAGGTAGAAGACTATCAATCACA

CTGGCAAATATCGAGTCACAAATAC

CCACTTCGTGAACTCACTCCTACT

ATAGCAACCATAAAGAAGACGGAG

TATTCTGGGCGGTACAATAACTACT

ATGGGATCACTCAGGATGACTGGAA

AAGGGAAAGAAGCAGATTGGTGA

AAACAAGGGAAACGGGAGTAAC

GCCTGTTCTCCTTGAAGTAGTTATTGT

CCAGTATTGAATCTGTTCTCGTCC

CGAGGAAACAAGAAAAGACATACACC

TGTCGCTGCTTCATTCAGGTAA

TCTTCATCACAAGCAGCAATCC

ATTGCCCGAGTCAAAGATGTAA

CACAAGACCAGAATCAATCAACG

CTAATGGAGGCAAAGGATGACA

TTCCAGTCATCCTGAGTGATCCCAT




Table S2 Ks and Ka analysis of duplicated gene pairs

Gene name Gene ID Ka Ks Ka/Ks Duplication time/ (Million years ago)
PeMAP65-6 PeMAP65-11 0.1155 0.9360 0.1234 51.4268
PeMAP65-6 PeMAP65-9 0.0410 0.1386 0.2956 7.6170
PeMAPG65-9 PeMAP65-11 0.1159 0.9242 0.1254 50.7778
PeMAP65-7 PeMAPG65-3 0.0210 0.1270 0.1653 6.9794
PeMAPG65-14 PeMAPG65-3 0.1441 0.6078 0.2371 33.3958
PeMAP65-8 PeMAP65-4 0.0356 0.1384 0.2574 7.6063
PeMAP65-7 PeMAPG65-14 0.1401 0.6370 0.2199 34.9974
PeMAP65-2 PeMAP65-16 0.0303 0.1133 0.2677 6.2244

PeMAP65-12 PeMAPG65-19 0.0242 0.1066 0.2271 5.8564
PeMAPG65-17 PeMAP65-15 0.0927 0.2313 0.4007 12.7069
PeMAP65-10 PeMAP65-20 0.0270 0.1115 0.2424 6.1279
PeMAPG65-13 PeMAP65-18 0.0353 0.1521 0.2319 8.3569
PeMAP65-6 PeMAP65-11 0.1155 0.9360 0.1234 51.4268
PeMAP65-6 PeMAP65-9 0.0410 0.1386 0.2956 7.6170
PeMAP65-9 PeMAP65-11 0.1159 0.9242 0.1254 50.7778
PeMAP65-7 PeMAPG65-3 0.0210 0.1270 0.1653 6.9794
PeMAPG65-14 PeMAPG65-3 0.1441 0.6078 0.2371 33.3958
PeMAP65-8 PeMAP65-4 0.0356 0.1384 0.2574 7.6063
PeMAP65-7 PeMAPG65-14 0.1401 0.6370 0.2199 34.9974
PeMAP65-9 RgMAPG65-8 0.0485 0.2423 0.2000 13.3154
PeMAP65-10 RgMAP65-1 0.0399 0.3089 0.1292 16.9749
PeMAPG65-11 RgMAPG65-3 0.0343 0.2515 0.1363 13.8176
PeMAP65-12 RgMAP65-4 0.0777 0.3283 0.2367 18.0377
PeMAPG65-13 RgMAPG65-2 0.0773 0.2955 0.2617 16.2351
PeMAP65-15 RgMAP65-10 0.0459 0.3134 0.1464 17.2201
PeMAP65-16 RgMAP65-9 0.1361 0.6261 0.2174 34.4001
PeMAP65-17 RgMAP65-4 0.0780 0.3362 0.2321 18.4701
PeMAP65-19 RgMAPG65-8 0.0477 0.2861 0.1667 15.7183

PeMAPG65-1 RgMAP65-10 0.0518 0.2760 0.1875 15.1624
PeMAP65-3 RgMAPG65-6 0.0502 0.2954 0.1700 16.2319
PeMAPG65-2 RgMAPG65-7 0.0217 0.2662 0.0817 14.6245
PeMAP65-4 RgMAPG65-5 0.0518 0.2893 0.1790 15.8969
PeMAP65-6 RgMAPG65-7 0.0260 0.2602 0.0997 14.2973
PeMAPG65-7 RgMAPG65-6 0.0672 0.3154 0.2129 17.3306
PeMAP65-9 GanMAPG65-14 0.0565 0.2047 0.2761 11.2445
PeMAP65-9 GanMAPG65-15 0.0340 0.0927 0.3673 5.0928

PeMAP65-10 GanMAPG65-1 0.1184 0.2869 0.4126 15.7652
PeMAP65-10 GanMAPG65-2 0.0262 0.1359 0.1926 7.4662
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