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Table S1 Genetic sequence in this study

Key gene

Sequence

RtTAL

ATGGCTCCAAGACCAACTTCTCAATCCCAAGCTAGAACTTGTC
CAACAACTCAAGTCACTCAAGTTGATATTGTTGAAAAGATGTT
AGCTGCTCCAACTGATTCTACTTTAGAATTGGATGGTTATTCTT
TAAACTTGGGTGACGTCGTTTCTGCTGCTAGAAAGGGTAGACC
AGTTAGAGTTAAGGATAGTGATGAAATTAGAAGTAAAATTGAT
AAATCTGTTGAATTTTTGAGATCCCAATTAAGTATGTCTGTTTAT
GGTGTAACTACTGGTTTTGGTGGTTCTGCTGACACTAGAACTG
AAGATGCTATTTCTTTGCAAAAGGCTTTGTTAGAACACCAATTA
TGTGGTGTTTTGCCATCTTCCTTTGATTCCTTCAGATTAGGTAG
AGGTTTAGAAAATTCATTGCCATTAGAAGTCGTTAGAGGTGCA
ATGACTATTAGAGTTAACTCTTTAACTAGAGGTCACTCTGCTGT
TAGATTAGTTGTCTTAGAAGCCTTGACTAACTTCCTTAATCATG
GTATTACTCCAATTGTCCCATTGAGAGGTACTATTTCTGCTTCTG
GTGACTTGTCTCCACTATCTTACATTGCTGCTGCCATTTCTGGT
CACCCTGATTCTAAAGTTCATGTTGTTCATGAAGGTAAAGAAA
AGATTTTGTACGCTAGAGAAGCTATGGCTTTGTTTAATTTGGAA
CCAGTTGTCTTGGGTCCAAAAGAAGGTTTAGGTTTAGTAAATG
GTACTGCTGTTTCCGCTTCAATGGCTACTTTAGCTTTACATGAT
GCACATATGTTGTCATTATTGTCTCAATCCTTGACTGCCATGACT
GTCGAAGCAATGGTTGGTCACGCAGGTTCTTTCCACCCATTTT
TGCATGATGTTACTAGACCACATCCAACTCAAATTGAAGTTGC
CGGTAATATTAGAAAACTATTGGAAGGTTCCAGATTTGCAGTTC
ACCATGAAGAAGAAGTCAAGGTTAAAGATGATGAAGGTATCTT
GAGACAAGATAGATATCCTTTGAGAACTTCACCACAATGGTTG
GGTCCATTGGTTTCCGACTTGATTCATGCTCACGCTGTGTTAAC
CATTGAAGCCGGTCAATCTACTACTGATAATCCATTGATTGATG
TTGAAAATAAGACTTCCCACCATGGTGGTAATTTTCAAGCTGC
AGCAGTTGCTAACACTATGGAAAAGACAAGATTGGGTTTAGCT
CAAATTGGTAAATTGAACTTCACTCAATTGACTGAAATGTTAA
ATGCCGGTATGAATAGAGGTCTACCATCATGTTTGGCCGCTGAA
GATCCATCATTAAGTTACCACTGTAAAGGTTTAGACATCGCCGC
TGCTGCCTACACCTCTGAATTAGGTCATTTGGCTAATCCTGTTA
CTACTCATGTTCAACCAGCTGAAATGGCCAACCAAGCTGTTAA
TTCACTAGCCTTGATTTCTGCTAGAAGAACTACCGAGTCTAAC
GATGTCTTGTCTTTGTTATTGGCAACTCATTTGTACTGTGTTTTG
CAAGCTATTGACTTGAGAGCTATTGAATTTGAGTTCAAGAAGC
AATTTGGTCCTGCCATCGTTTCCTTGATTGATCAACACTTCGGT
TCAGCTATGACTGGTTCTAACTTGAGAGATGAATTGGTTGAAA
AGGTTAACAAGACTTTAGCAAAAAGATTGGAACAAACTAATTC
CTACGACTTGGTCCCAAGATGGCACGATGCTTTCTCTTTTGCCG
CTGGTACTGTCGTTGAAGTTTTGTCTTCAACCTCTTTATCTCTA



Pc4CL

GCTGCTGTTAACGCATGGAAAGTTGCCGCTGCTGAATCTGCTA
TTTCCTTAACTAGACAAGTTAGAGAAACTTTTTGGTCTGCTGC
CTCCACCTCTTCCCCAGCTTTGTCTTATTTGTCTCCAAGAACTC
AAATTTTGTACGCTTTCGTTAGAGAAGAGTTGGGTGTTAAGGC
TAGAAGAGGTGACGTTTTCTTAGGTAAACAAGAAGTTACAATT
GGTTCCAACGTCTCCAAGATCTATGAAGCTATTAAGTCTGGTAG
AATTAACAACGTTTTGTTGAAGATGTTGGCTTAA
ATGGGTGACTGTGTTGCTCCAAAGGAAGACTTGATCTTCAGAT
CTAAGTTGCCAGACATCTACATCCCAAAGCACTTGCCATTGCA
CACTTACTGTTTCGAAAACATCTCTAAGGTTGGTGACAAGTCT
TGTTTGATCAACGGTGCTACTGGCGAAACATTCACTTACTCTC
AGGTTGAATTGTTGTCTAGAAAGGTTGCTTCTGGTTTGAACAA
GTTGGGTATCCAACAAGGTGACACTATCATGTTGTTGTTGCCA
AACTCTCCAGAATACTTCTTCGCTTTCTTGGGTGCTTCTTACAG
AGGTGCTATCTCTACTATGGCTAACCCATTCTTCACTTCTGCTG
AAGTTATCAAGCAATTGAAGGCGAGCTTGGCTAAGTTGATAAT
CACTCAAGCTTGTTACGTTGACAAGGTTAAGGACTACGCTGCT
GAAAAGAACATCCAAATCATCTGTATCGACGACGCTCCACAAG
ACTGTTTGCACTTCTCTAAGTTGATGGAAGCTGACGAATCTGA
AATGCCAGAAGTTGTTATCGACTCTGACGATGTTGTTGCTCTCC
CATACTCTTCGGGTACTACTGGTTTGCCAAAGGGTGTTATGTTG
ACTCACAAGGGTTTGGTTACTTCTGTTGCTCAACAAGTTGACG
GTGACAACCCAAACTTGTACATGCACTCTGAAGACGTTATGAT
CTGTATCTTGCCATTGTTCCACATCTACTCTTTGAACGCTGTTTT
GTGTTGTGGTTTGAGAGCTGGTGTTACTATCTTGATCATGCAAA
AGTTCGACATCGTTCCATTCTTGGAATTGATCCAAAAGTACAA
GGTTACTATCGGTCCATTCGTTCCACCAATCGTTTTGGCTATCG
CTAAGTCTCCAGTTGTTGACAAGTACGACTTGTCTTCTGTTAG
AACTGTTATGTCTGGTGCTGCTCCATTGGGTAAGGAATTGGAA
GACGCTGTTAGAGCTAAGTTCCCAAACGCTAAGTTGGGTCAAG
GTTACGGTATGACTGAAGCTGGTCCAGTTTTGGCTATGTGTTTG
GCTTTCGCTAAGGAACCATACGAAATCAAGTCTGGTGCTTGTG
GTACTGTTGTTAGAAACGCTGAAATGAAGATCGTTGACCCAGA
AACTAACGCTTCTTTGCCAAGAAACCAAAGAGGTGAAATCTG
TATCAGAGGTGACCAAATCATGAAGGGTTACTTGAACGACCCA
GAATCTACTAGAACTACTATCGACGAAGAAGGTTGGTTGCACA
CTGGTGACATCGGTTTCATCGACGACGACGACGAATTGTTCAT
CGTTGACAGATTGAAGGAAATCATCAAGTACAAGGGTTTCCAA
GTTGCTCCAGCTGAATTGGAAGCTTTGTTGTTGACTCACCCAA
CTATCTCTGACGCTGCTGTTGTTCCAATGATCGACGAAAAGGC
GGGTGAAGTTCCAGTTGCGTTCGTTGTTCGTACTAACGGCTTC
ACTACTACTGAGGAAGAAATCAAGCAATTCGTTTCTAAGCAAG
TTGTTTTCTACAAGAGAATCTTCAGAGTTTTCTTCGTTGACGCT
ATCCCAAAGTCTCCATCTGGTAAGATCTTGAGAAAGGACTTGA



WSTS

GAGCTAAGATCGCTTCTGGTGACTTGCCAAAGTAA
ATGGCTTCCGTTGAAGAATTCAGAAACGCTCAAAGAGCTAAA
GGTCCAGCTACTATTTTGGCTATTGGTACTGCTACTCCAGATCA
TTGTGTTTACCAATCTGATTACGCCGACTACTACTTCAGAGTTA
CTAAGTCTGAACACATGACCGAATTGAAGAAAAAGTTCAACA
GAATCTGCGACAAGTCCATGATCAAGAAGAGATATATCCACTT
GACCGAAGAAATGTTGGAAGAACATCCAAACATTGGTGCTTAT
ATGGCTCCATCCTTGAACATCAGACAAGAAATTATCACTGCCG
AAGTTCCAAGATTGGGTAGAGATGCTGCTTTGAAGGCTTTGAA
AGAATGGGGTCAACCTAAGTCTAAGATCACCCATTTGGTTTTC
TGTACTACCTCTGGTGTTGAAATGCCAGGTGCTGATTACAAATT
GGCTAACTTGTTGGGTTTGGAAACCTCCGTTAGAAGAGTTATG
TTGTACCATCAAGGTTGTTATGCTGGTGGTACTGTTTTGAGAAC
TGCTAAAGATTTGGCTGAAAACAATGCTGGTGCTAGAGTTTTG
GTTGTTTGCTCTGAAATTACCGTTGTTACTTTCAGAGGTCCATC
TGAAGATGCTTTGGATTCTTTGGTTGGTCAAGCTTTGTTTGGTG
ATGGTTCTTCTGCTGTTATAGTTGGTTCTGATCCAGATGTCTCTA
TCGAAAGACCTTTGTTCCAATTGGTTTCTGCTGCTCAAACTTTC
ATTCCAAATTCTGCTGGTGCAATTGCTGGTAACTTGAGAGAAG
TTGGTTTGACTTTTCATTTGTGGCCAAACGTTCCAACTTTGATC
TCCGAAAACATTGAAAAGTGTTTGACCCAAGCTTTCGATCCAT
TGGGTATTTCTGATTGGAATTCCTTGTTCTGGATTGCTCATCCA
GGTGGTCCAGCAATTTTGGATGCTGTTGAAGCTAAATTGAACT
TGGAAAAGAAGAAGTTGGAAGCCACCAGACATGTTTTGTCTG
AATACGGTAATATGTCCTCTGCTTGCGTTTTGTTCATTTTGGAC
GAAATGAGAAAAAAGTCCTTGAAGGGTGAAAAGGCTACTACT
GGTGAAGGTTTGGATTGGGGTGTTTTGTTCGGTTTTGGTCCAG
GTTTGACTATTGAAACTGTTGTCTTGCATTCTGTTCCAACCGTT
ACCAATTGA




